
Sequence alignment

 Section 1
1 5510 20 30 40(1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm000: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCACCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm001: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAGTTGTGAGCGGATm003: (1) 
GAGCTGTTGACAATTGGTCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAACTGTGAGCGGATm004: (1) 
GAGCCGCTGGCAACTAGTCATCCGGCTCGTGTAATGTGTGGAATTGTGAGCGGGTm005: (1) 
GGGCTGCCGGCAATTAATCACCCGACTTGTGTAGTGGGCGGAGTCGTGAGCGGATm006: (1) 
GGGCTGTTGACAATTAATTATCCGACTCGCGCAAGGCGTGGAATTGTGAGCGGATm007: (1) 
GAGTTGTTGACAGTTAATCATCCGGCCCGTACAGTGTGTGGGACTGTGAGCGGACm010: (1) 
AAGCTGTTGACAATTAATCACCCGGCTCGTATAGTGTGTGGAATTGTGAACGGATm014: (1) 
GGGCTGTTGACAATTAACCATTCGGCTCGTGTAATGTGTGGAACTGTGAGCGGATm015b: (1) 
GCGCTGTTGACAAGTGATCATCCGATTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm017: (1) 
GAGCTGTTGGCAACTGATCATCCGGCTTGTATAATGTGTGGAGTGGTGAGCGGATm018: (1) 
GAACTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGCATAATGTGTGGGACCGTGAGCGGGTm019: (1) 
AAGTTGTTGATAGTTAACCACCCGGCTCGTATAATGCGTGGAGTTGTGAGCGGATm021: (1) 
GGGCTGTTGACAGTTAACCATCCGGTTCGTATAATGCGTGGAGTTGTGAGCGGATm024: (1) 
GAGCTGTCGACAATTAACCGTCCGGCCCGTATAATGCGTGGAACTGTGGGCGGATm026: (1) 
GAGCTGCTGGCAATCAATCATCCGGCTCGTATAACGTGTGGAACTGTGAGTGGATm028: (1) 
GAGCTGTCGACAACTAGTCATCCGGCTCGTATAGTGTGTGGAATTGTGAGCGGATm029: (1) 
GAGCTGTTGACAACTAATCATCCGACCCGTATAACATGCGGAATTGTGAGCGGACm030: (1) 
GGGCTGTGGACAGTTGATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm031: (1) 
GAGCTGTTGACAGTTAATCGTCCGGCTCGTGTAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm054: (1) 
GAGCTGTTGGCAATTAACCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGGTm085: (1) 
GAGCTGTTGACGGTTAATTATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGGTm092: (1) 
AAGCTGTTGACGATTGATCACCCGGCTCGCATAATGTGTGGAGTTGTGAGCGGGTm150: (1) 
GAGCTGCTGACAATTAATCACCCGGCTCGTATAATGCGCGGAACTGTGAGCGGATm198: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTCTAATGTGGGGAATTGTGAGCGGATm213: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm232: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGAATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm244: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCGTCCGGCTCGTATAGTGTGTGGAATTGTGAGCGGATm354: (1) 
GAGTTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATGATGCGTGGAGTTGTGAGCGGGTm360: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCCCGCGTAATATGTGGAATTGTGAGCGGATm363: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTACAATGCGTGGAATTGTGAGCGGATm396: (1) 
GAGCTGTTGGCAATTAATCATCCGGCTCGTCTAATGCGTGGAATTGTGAGCGGACm412: (1) 
GAGCTGTTGACAGTTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATCGTGAGCGGATm413: (1) 
GAGCTGCTGACAATTAGTCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm421: (1) 
GAGCTGTTGACAGCTAATCATCCGACTCGTATAATGTGTGGAATCGTGAGCGGATm424: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCAGCTCGTACGATGTGTGGGATTGTGAGCGGATm427: (1) 
GAGCCGTTGACAGTTAATCATCCGGCTCGTGTAATGTGTGGAGTCGTGAGCGGATm428: (1) 
AAGCTGCCGATAACTAACCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAGTTGTGAACGGATm430: (1) 
GAGCTGCTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGCGTGGAACTGTGAGCGGACm434: (1) 
GAGCCGCTGATGATTAATCGTCCGACTCGTACAGTGTGTGGAATTGTGAACGGATm435: (1) 
GAGCTGTTGGCAGCTAGTCATCCGGCTTGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm441: (1) 
GAGCTGTTGGCAATTAATCATCCGGCTCGTACAACGTGTGGAATTGCGGGCGGATm442: (1) 
GGGTTGTTGACGACTAATCATCCGGCTCGTGTAATATGTGGGATCGTGAGCGGATm444: (1) 
GGGCTGTTGACAATCAATCACCCAGTTCGTACGATGTGTGGAATTGTGAGCGGGTm445: (1) 
GAGCTGTTGACAACTGATCACCCGGCTCGTATAATGCGTGGAGCTGCGAGCGGATm447: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAGTGTGTGGAGTTGTGAGCGGATm449: (1) 
GAGCTGCTGGCAGTTGATCGTCCGGCTTGTATAATGTGTGGAGTTGTGAGCGGATm454: (1) 
GAGCTGTTGACAGTTAGTCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGGGCTGCGAGCGGACm459: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAGCGTGTGGAATTGTGAGCGGATm460: (1) 
AAGCTGTTGACAATTAACCATCCGGCTTGTATGATGTGCGGAATTGTGAGCGGATm463: (1) 
GAGCTGCTGACAATTAATCATCCGGCCCGTATAATGTGTGGGACCGTGGGCGGATm473: (1) 
GAGCTGCTGACTATTAACCACCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm477: (1) 
GAGCTGCTGACAATTAATCATCCGGCCCGTATAATGTGTGGGACCGTGGGCGGATm479: (1) 
GAGCTGTTGACAACTAACCATCCGGCTCGTATAACGTGTGGAATTGTGAGCGGATm483: (1) 
GAGCTATTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm484: (1) 
GGGCTGTTGACGATTAATCATCCGGCTCGTACAATGCGTGGAACCGTGAGCGGATm489: (1) 
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Sequence alignment

GAGCTGTTGACAGTTAATCACCCGGCCCATATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm491: (1) 
GAGCTGCTGACAATTAGCCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAGTTGTGGGCGGATm501: (1) 
GAGCTGTTGACAATTGATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm505: (1) 
GAGCTGTTGACAACTAATCGTCCGGCTCGTATAGTATGTGGAACTGTGAGCGGATm509: (1) 
GAGCTGTTAACAATTAATCATTCGGCTCGTATAATGTGTGGAATCGTGAGCGGACm510: (1) 
GGGCTGTTGACAGTTAATCATCCGGCCCGTATAATGTGTGGAATCGTGAGCGGATm514: (1) 
AAGCCGTTGGCAGTTAGCCATCCGGCCCGTGTAATGTGTGGAACTGTGAGCGGATm517: (1) 
GAGCTGTCGACAATTAGTCACCCGGTTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm520: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAGCCATCCGGCTCGTATAATGTGCGGGGTTGTGAGCGGATm521: (1) 
GGGCCGTTGGCAGCTAATTACCCGGCTCGTATGGTGCGTGGAGTCGTGAGCGGATm524: (1) 
GAGCCGTTGATAATTAATCATCCGGCCCGTATAATGTATGGAGCTGTGAGCGAGTm526: (1) 
GAGCTGCTGACAATTAATCACCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm534: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATTCAGCTCGTGTGATGTGTGGAATTGTGAGTGGATm542: (1) 
GAGCCGTTGACAACTAATCATCCGGCTTGTATAATACGCGGAGCTGTGAGCGGATm546: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGCATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm545: (1) 
GAGCTGCTGACAATTAGTCGTCCGGCTCGTATAATGTATGGGATTGTGAGCGGATm548: (1) 
GAGCTGTCGACAATTAGTCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm552: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGCATAGTGTGTGGGACTGTGAGCGGACm565: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm566: (1) 
GAGCTGTTGACAATTGATCGCCCGGCCCGTGTAATGCGTGGAATTGTGGGCGGACm573: (1) 
GAGCTGCTAACAATTGATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAGCTGTGAGCGAATm580: (1) 
GAGCTGTCGACAGCTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm585: (1) 
GAGCTGTTGACAATCAATCATCCGGTTCGTATAATGTGCGGAATTGCGAGCGGATm586: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAGTTGTGAGCGGATm587: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCGTCCGGCTCGTATAGTGTGTGGAATTGTGAGCGGATm590: (1) 
GAGCTGTTGACAGCTAACCATCCGGCCCGTGTAGCGTGTGGAATTGTAAGCGGATm591: (1) 
GAATTGTTGACAATTAATCACTCGGCTCGTATAGTACGTGGAATTGTGAGCGGATm599: (1) 
GAGCTGCTGACCATTAGCCATCCGGCTCGTATAGTGTATGGAATTGTGAGCGGATm606: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCCTCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm626: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm629: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAAGGTGTGGAACTGTGAGCGGATm640: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm647: (1) 
GAGCTGTTGACAATTACTCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm659: (1) 
GCGCTGTGGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm664: (1) 
GAGCTGTGGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm670: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm675: (1) 
GAGCTGTGGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm701: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm702: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm705: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm706: (1) 
GAGCCGTTGACAATTAGTCACCCGGCTCGTATGATGTGCGGAATTGTGAGCGGATm708: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm709: (1) 
GAGCTGTTGACAATTAATCATCCGGCTCGTATAATGTGTGGAATTGTGAGCGGATm710: (1) 
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 Section 2
56 11070 80 90 100(56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm000: (56) 
AACAACTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTTTm001: (56) 
AACGACTTCCCACAGGAAACAGCACCGCTGAAGAAAGGCGAGGCGGCGCTGCCCTm003: (56) 
AACGATCTCACACAGGAAGCAGCGCCGCTGGGGAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm004: (56) 
AACAGTTTCACACAGGGAACGGCGCCGTTGAGGAAAAACGGAGCGGCACTGCTCTm005: (56) 
AGCAACCTCACGTAGGAGACGGCATCGCTGAAAAGGGGCGAAGCGGCACTGCTCTm006: (56) 
TACGGCCTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGGGGAGGAGTGAGGCGGCACTACTCTm007: (56) 
AGCAACTTTACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAGAAAGCGAAGCAGCACTGCTCCm010: (56) 
CACAGTCTCACACAGGAGACAGCGCCACCGAGAGAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm014: (56) 
AACAGTTTCACACAGGAAACAGCACCGCTGAGGAAAAGCGAAGCGGCATTGCTCTm015b: (56) 
AACAATTTTACACAGGCAATAGTGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGTTCCm017: (56) 
AATAACTCCGCACAGGAGACAGCGCCGCTGAGGAAGAGCGAGGCGGCACTGCCCCm018: (56) 
AACAACTCCACACAGGGAACAGCGCCGCCGAGAAGGGGCGAAGCGGCACCGCTCTm019: (56) 
AACAATCTCACACAGGGAACAGCGCCGCTGAGAAGGAACGAAGCAGCACCGCTCCm021: (56) 
AACGATTTCACACAGGGAACGGCGCCGCCGAGAGAAAGCGGAGCGGTACTGCTCCm024: (56) 
GACAATTCCGCACAGGAAACAGTGCCGCTGGGAAGAAGCGAGGCGGCACTGCCCTm026: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCCGAGAAGAAGCGAGGCGGCGCTGCTCCm028: (56) 
AGCAGTTTCACACGGGAAACAGCGCCACTAAGAAGAGGCGGGGCGGCACTGCTCCm029: (56) 
AACAGTTTCACACGGGGGGTGGCGCCGTCGAGGAGAGATGCAGCGGCACTGCTCTm030: (56) 
AACAGCTTCGCACAGGAAACAGCGCCGCTGAGGGAAAGCGAAACGGCACTGCCCCm031: (56) 
AACAATCTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGGAGCGGCACTGCTCCm054: (56) 
AATAACTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAGAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm085: (56) 
AACAATTTCACACAGGGAACAGCGCCGCTGAGCGGAAGCGAAGCGGCACTGTTCTm092: (56) 
AACAACTCCACACAGGGAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGGAGCGGCACTGCTCTm150: (56) 
AGCGGTTCCACACAGGAAACAGTGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCGCTGCTCTm198: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAACAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm213: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm232: (56) 
ACCAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm244: (56) 
AACAACTTCACGCAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAGAGCGAGGCGGCGCTGCCCTm354: (56) 
AACAACTCCACACGGGAAACAGCGCCGCTGAGAGAAAGCGAAACGACACTGTTCTm360: (56) 
AACAGTTCCACACAGGAAACAGCGCCGTTGAGAAGAAGCGAAGCGGCACTGCCCTm363: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCTGCTGAGAAAAAGCGAAACGGCACTGCTCTm396: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAGGCGAAGCGGCACTGCTCTm412: (56) 
AACAGTTTCACACAGGAAACAGTGCCGCTGAGAAAAGGCGAAGCGGCGCTGCCCTm413: (56) 
AACAGTTTCACACAGGAGGCAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAGGCGGCACTGCTCTm421: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCCCTm424: (56) 
AACAATTCCACACAGGAAACGGCGCCGCTGAGAAAAAGTGGAGTGGCGCTGCTCTm427: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAATGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm428: (56) 
AACAATTTCACACAGAGAACAACGCCGCGGAGAAGGAGCAAAGCGGCACTGCTCTm430: (56) 
AACAATTTCACACAGGAGACAACGCCGCTGAGAGAAAGCGGAGCGGCACTGCTCCm434: (56) 
AACAATTTCGCACAGGAAACAGCGCCACTGAGAAAAAGCAAGGCGGCACTGCTCTm435: (56) 
AACAATTCCACACAGGAAGCAGCGCCGCTGAGAGAGAGCGAAGCGGCACTGCTCCm441: (56) 
AACAGTTTCACACGGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAGAGCGAAGCGGCGCTGCTCTm442: (56) 
GACAATCTCGCACAGGAAGCAACGCCGCCGAGAAGAAGCGGAGCGGCACTGCTCCm444: (56) 
GACAATTTCACACGGGAAACAGCGCCGCTGAGGAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm445: (56) 
AACAATTTCACACAGGAGACAGCGCCACTGAGAAAAAACGAAGCGGCACTGCTCTm447: (56) 
GACAGTCTCGCACAGGAAACAGCGCCGCTGGGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm449: (56) 
AACAATCTCACGCAGGGAACAGCGCCGCTGAGGAGAAGCGAAGCAACACTGCTCTm454: (56) 
AACAGTTTCGCACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAGAAAGCGAAGCAGCACTGCTCTm459: (56) 
AATAATTCCACACAGAAAACCGCGCCGCTGAGGAAAAACGAAGTGGCGCTGCTCTm460: (56) 
AACAATTCCACACAGGAGATAGCGCCGCTGAGGAAAAGCGGAGCGGCACTGCCCTm463: (56) 
AGCAGTTTTACACAGGAAACAACGCCGTTAAGAAAGAGCGAAGCGGCGCTGCGCTm473: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm477: (56) 
AGCAGTTTTACACAGGAAACAACGCCGTTAAGAAAGAGCGAAGCGGCGCTGCGCTm479: (56) 
AACAACTTCACGCAGGGGATAGCGCCGCTGAGAAAAGGCGAAGCGGCACTGCTCTm483: (56) 
AACAATTTCGCACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCCm484: (56) 
AACAACTTCACACAGGAAGCAGCGCCGCTGAGGAAAAGCGAAGCAGCATTGCTCTm489: (56) 
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GACAACTTCACACGGGGAACAGCGTCGCTGAGGAAGAGCGAGGTGGCACTGCTCTm491: (56) 
AACAGTTTCACACAGGGAGCAGCGCCGCCGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm501: (56) 
AACAACTTCACACAGGAAACAGCGCCGCCGAGAAGAAGCGGAGCGGCACTGCTCTm505: (56) 
AACAACTTCACACAGGAAACAGCGCTGCTGAGAGAAAGCGAAGCGGCGCTGCTCTm509: (56) 
AATAATTTCACGCGGGAAACAGCGCCGCTGAGGGAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm510: (56) 
AACAACTTCACGCAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm514: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAGAGAGCGAGGCGGCACTGCTCTm517: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAGAAGCGGAGCGGCACTGCTCTm520: (56) 
AACAGTTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAGAGCGAAGCGGCACTGCTCCm521: (56) 
AGTAACCTCGCGCAGGAGGCGGCGCCGCCGAGGGGAAGCGGAGCGGCACTGCTCTm524: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGGGAAAGAGCGAAGCGGCACTGCTCTm526: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAGCAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCAGCACTGCTCTm534: (56) 
AACAGTTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAGGGGGTGAAGCGGCACTGCTCTm542: (56) 
AACAATCTCATACAGGAAACAGCGCCGTCGAGAAAAGGCGAAGCGGCACTGCCCTm546: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCTGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm545: (56) 
AACAATTTCGCATAGGAAACAACGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm548: (56) 
AACAATTTCACACAGGAGACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm552: (56) 
AGCAATTTCACACAGGAGACAACGCCGCTGAGAAAAGGCGAAACGGCGCTGCGCTm565: (56) 
AACAGTTTCGCACAGGAAACAGCGCCGCTGAGGAAAAGCGAAGCGGTACTGCTCTm566: (56) 
AACAATTTCACGCAGGAAACAGCGCCGCTGAGCAGAAGCGAAGCGGCATTGCTCTm573: (56) 
AACAATTCCACATAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAGAGCGAAGCGGCACTGCTCTm580: (56) 
AACAGTTTCACACAGGAAGCAGCGCCGCTGAGAAAAGGCGGAGCGGCACTGTTCTm585: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGGAGAAGTGAGACGGCGCTGCTCTm586: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCCm587: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAGAAAGCAAAGCGGCACTGCTCTm590: (56) 
GACAATTTCACACGGGAAACGGCGCCGCTAAGAAGAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm591: (56) 
AACAGCTTCACACAGGGAACGGCGCCGCTGAGAAAGAGCGAAGCGGCACTGCTCTm599: (56) 
AACGATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAGGCGGCACTGCTCTm606: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm626: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGCAACAGCGAAGCGGCACTGCCCTm629: (56) 
AACCATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm640: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm647: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm659: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm664: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm670: (56) 
AACAATTTCACACAGGACACAGCGCCGCTGAGAAACAGCGAAGCGGCACTGCTCTm675: (56) 
AACAAGTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGACAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm701: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCGCTm702: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCGGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCGCTm705: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm706: (56) 
AACGATTTCACACGGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAGAGCGAAGTGGCACTGCTCTm708: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAAAGCGAAGCGGCACTGCTCTm709: (56) 
AACAATTTCACACAGGAAACAGCGCCGCTGAGAAAACGCGAAGCGGCACTGCTCTm710: (56) 
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 Section 3
111 165120 130 140 150(111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm000: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTACCGATTAACTm001: (111) 
TTAACGACTTACCAAACAGTCTGTACGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm003: (111) 
TTAACGATTTATCAAACGACCGGTGTGGGCACTCGGCCGGAATTACCGATTAGCTm004: (111) 
TTAACAACTTATCAGACAATCCGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGGTTAACTm005: (111) 
TTAACAGCTCATTAGGCAACCTGCGTAAACACTCGACCGGGGTTATCGACTAACCm006: (111) 
TTAACAATTTATCAGGCAATCCGTGTAGGCACCCGATCGGAATTATCGACCAACCm007: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAGTTTGTGTGGGCACTCGACTAGAATTATCGATTAACTm010: (111) 
TTAACAACTTATCAGACAAGCTGTGTGGGCACCCGACCGAAATTATCGACTAACTm014: (111) 
TTAGCAATTTATCAGACAATCTGCGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGGTTAACTm015b: (111) 
TCAACAACTTATCAGACAGCCCGTGTGGGCACTCGATCGGAGTTATCGGTCAACTm017: (111) 
TTAACGATCTATCAGACAATCTGCGTGGGCACTCGACCGGGATTGCCGACTAACTm018: (111) 
TTAACAGTTTATCAGACAATTTGTGTGGGTACTCAACCGGAATTACCAATTAACCm019: (111) 
CTAACAGTTCATCAGGCGACCTGCGTGGGCGCCCGACCGAGACTGTCGGTTAACCm021: (111) 
TCAACAATTCATCAGACGATCTGTGTGGGCACTCGACTGGAGTTATCGATTAGCTm024: (111) 
TTGACAGTCTATCAGACAATCTGCGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACCm026: (111) 
CTGACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGATCGGAGTTATCGATTAACTm028: (111) 
TTAGCAACTTATCAGGCAGTTTGTGTGGGCGCCCGACTGGGACTATCGGTTGGCCm029: (111) 
TTAGCAGCCTATTAGGCAGTCTGTATGGGCACCCGACCGGGATTACCGATTAGCCm030: (111) 
TTAGCAATCTATCAGACAATCTGCGTGGACACCCGACCGGAGCTATCAGTTAACTm031: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAGTCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATCATCGATTAACTm054: (111) 
TTAGCAGCTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGGCCGGAGTTATCGATTAACTm085: (111) 
TTGACAATCTGTCAGACGATCTGCGTGGGCACTTGACCGGAATTATCGACTAGCTm092: (111) 
TTGACGATCCATCGGGCAGCCCGTGTGGGCACTCGATCGGAGTTACCGATTAACTm150: (111) 
TTAACAATTTATCGGGCAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTACCGATCAACTm198: (111) 
TTCACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm213: (111) 
TTAGCAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm232: (111) 
TTAACAATTGATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm244: (111) 
TTGACAATTTGCCAGACAATCTGCGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm354: (111) 
TTAACAGTTCATCAGACAATCTGCGTGGGCACTCGACCGGGACTATCGATTAACTm360: (111) 
TTAGCAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACCCGACCGGAATTATCGAGTAACTm363: (111) 
TCAACAGTTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm396: (111) 
TTAACAATTTGTTAGACAATCTGCGTGGGCACTCGACCGAAATTGTCGATTAACTm412: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAGTCATCGATTAACGm413: (111) 
TTCACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAGTTATCGACTAACCm421: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGCGGGCACTCGACCGGAACTATCGATTGACTm424: (111) 
TTAACAATTCATCAGACAACCTGTGTGGGCACCCGACCGGAATTGTCGGTTAGTTm427: (111) 
TTAACAATCTATTAGACAGTCCGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGACTGACTm428: (111) 
TTAACAACTTGTCAGACAGTCTGGGTGGGCACTCGACCGGAGTTGTCGATTAGCTm430: (111) 
TTGACAATTTATCGGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm434: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCGCTCGACCGGAACTATCGATTAGCTm435: (111) 
CTAACAGTCTGTCAGATAATCTGCGTGGGCACCCGACCGGAGCCATCGATTAACTm441: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAGTCTGCGTGGGCACTCGACCGGAGTCATCGATTAACTm442: (111) 
TTAACGACTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAGTCATCGATCAGCTm444: (111) 
TTAACAATCTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGGGTCATCGATTAACTm445: (111) 
CTAGCAGTCTATCAGGCAATCTGTGTGGACGCTCGACCGGGATTATCGATTAACTm447: (111) 
TTAACAATTTATCAGACGATCTGTGTGGGCGCCCGACCGGAATCATCGGTTAACTm449: (111) 
TTAACGATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCGCTCGGCCGGAATTATCGATCAACTm454: (111) 
CTAACAGTTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGGGTTATCGGTTAACTm459: (111) 
TTAGCAATTTATCGGACAACCTGTGTGGGCACTCGACCGGGATTATCAATTAGCTm460: (111) 
TTAGCAATTTGTCAGACAACCTGTGTGGGCACTCGACCGGAGTTGTCGATTAACTm463: (111) 
TTAACAACTTGTCGGACAATCCGTGTAGACACTCGACCGGAGTTATCGATTAACCm473: (111) 
TTAACAACTTATCAGACAATCTACGTGGGCACTCGACCGGAGTTATCGATTAACTm477: (111) 
TTAACAACTTGTCGGACAATCCGTGTAGACACTCGACCGGAGTTATCGATTAACCm479: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGCGGGCACTCGACCGGAGTTATCGATTAACTm483: (111) 
TTAACAATTTACCAGACAATCCGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGGTTAACTm484: (111) 
TTAGCAACTCATCAGACAATCTGTATGGACACTCGACCGGGATTATCGATTGGCCm489: (111) 
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TTAGCAATTTATCAGACAGTCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGACTAACTm491: (111) 
TTAACAATTTATCAGGCAATCTGCGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTGACTm501: (111) 
CTAACGATTTGCCAGACAGCCTGTGTGGGCACTCGACCGGAGTCATCGATTAGCTm505: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAACCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATCAACTm509: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAGTCTGTGTGGGCACTTGACCGGAGTTACCGATCAACCm510: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAACCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTACCGATTAACTm514: (111) 
CTAATGGTTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAGTTATTGACTAACTm517: (111) 
CTAACAACTTATCAGACAGTCTGCGTGGGCGCTCGACCGGAATTATCGATCAACTm520: (111) 
TCAACAATTTACCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm521: (111) 
TTAACAATCTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAGTTATCGACTAACTm524: (111) 
TCAACAATTTATCAGACAACCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGACTAACTm526: (111) 
TTAGCAACTTGTCAGACAATCTGTGTGGGCACCCGACCGGAATCATCGACTAACTm534: (111) 
TTGACAATTTATCAGACAGTCTGTGTGGGCACTCGACCAGGGTTATCGATTAACCm542: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCCGTGTGGGCACTCGATCGGAATTATCGATCGACTm546: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACCm545: (111) 
TTAACAATTTACCAGGCAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGACTAACTm548: (111) 
TCAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACCCGACTGGGATTATCGATTAATTm552: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm565: (111) 
TCAACAGCTTATCAGACGATCCGTGCGGGCACTCGGCCGGAATTATCGATTAACTm566: (111) 
CTAACAACTTATCAGACAATCCGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTGACTm573: (111) 
TTAACAACTTATCAGACGACCTGTGTGGGCACTCGACCGGGACTATCGATTGACTm580: (111) 
TTAGCGATTTATCAGATAATCCGTGTGGGCACTCGACCGGAACTATCGATCAACTm585: (111) 
TTAACAATTCATCAGACAGTCCGTATGGGCACTCGACTGGAATTATCGATCAACTm586: (111) 
TTAGCAGTTCACCAGACGACCTGTGTGGGCGCTCGACCGGAGTTATCGATTAACTm587: (111) 
TTCACAATTTATCAGACAGTCTATGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm590: (111) 
TTAACAATTTATCGGGCAATCCGTGTGGGCGCTCGACCGGAATTATCGATTAACTm591: (111) 
TTGACAATTTGTCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACTGGAATTATCGATTAACTm599: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGTACTCGACCGGAATTATCGGTTAACTm606: (111) 
GTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm626: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm629: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm640: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTCACTm647: (111) 
TTAACAATTTATCAGACACTCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm659: (111) 
TTAACCATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm664: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm670: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm675: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm701: (111) 
TTAACAATTGATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGCATTATCGATTAACTm702: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm705: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATGATCGATTAACTm706: (111) 
TCAACAATTTGTCAGACAACCCGTGTGGGCACTCGACCGGAATTGTCGATTAACTm708: (111) 
TTCACAATGTATCAGACAATCTGTGGGGGCACTCGACCGGAATTATCGATTAACTm709: (111) 
TTAACAATTTATCAGACAATCTGTGTGGGCACTCGACCGGAATTAGCGATTAACGm710: (111) 
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 Section 4
166 220180 190 200 210(166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm000: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm001: (166) 
CTACTGTCAAAAGTTAAGGGGGTATATATTGATGTATCGACTAAGCAAGGAGGGGm003: (166) 
CTATTACCAAAAATTAAAGAGGTATGTATTAATGTACCGACTAAGTAAGGAGGAAm004: (166) 
TTACTATCAAAAATTAGGGAGGTATATATTAGTGTATCGATTGAATAAGGGGGAAm005: (166) 
CTATTGCCAGGGACTGAAGAGATGCGCACTAGTGTATCGGTTAAGTAAGGAGGAAm006: (166) 
CCATTACTAAAGATTAAGGGGGTATATACTAATGTATCGATTAAGTAGGGAGGAAm007: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm010: (166) 
CCATTATTAAAAATTAAGGGGGTATATACTAAGGTACCGATTAAATGAGGGGGAAm014: (166) 
TTACTATTAGGGACTAAAGAGGTATGTATTAGTGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm015b: (166) 
CTATCATTAAAGACCAAAGGGGTATATATTAATGTATCGACTAAGCAAGGGGGGCm017: (166) 
TTATTACTAGAAGTTAAAGAGGTGTATACTAATGTATCGGTTGAATGAGGGGGAAm018: (166) 
TCGTTACTGAGGATTAAAGGGGTGTAGATCAGTGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm019: (166) 
CTACTATCAAGGACCAAAGGGGTATATATTGGTACATCGACTGAGTAAGGAGGAGm021: (166) 
CTACTATTAAGGATTAGCGGGGTATATGCTAATGTGTCGATTAAATAAGGAGGGAm024: (166) 
TCACTATTAGAAATTGGAGGGACATATATCACTGTACCGACTAAACAAGGAGGAAm026: (166) 
CTACTATTGAAAGTCGAGGGGGTATACATTAATGCATCGGTTAGATAAGGGGGAAm028: (166) 
CTGCTATTCAAGGCTAAAGGGACGCGTACCAATGCATCGGTTGAATAAGGGGGAAm029: (166) 
TCACTATTAAGAGCTAAAGGGGTGTGTACTAACGTACCGATCAAATAAGAAGGAAm030: (166) 
CTATTATCAGAAATTAGAGAGGTATACATTCATGTATCGATTGAATAAGGAGGAAm031: (166) 
CTATTATTAGAAATTAAAGAGGTATATATCAATGTATCGATTAAGTAAGGAGGAAm054: (166) 
TTACTATTAACAGTTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm085: (166) 
TTGTTGTTAGAAATTAAAGAGGCATATATTAATGTACCGATTAAATAAGGAGGAAm092: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm150: (166) 
TTGTCATCAAGAGTTAAGGGGGTGCATATTGATGTATCGATTAAACAAGGGGGGAm198: (166) 
TTATTATTCAAAATTAACGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm213: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATCAGGAGGAAm232: (166) 
TTATTCTTAAAAATTAAAGAGGTATATATGAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm244: (166) 
TTACTATTAAAAATTAAAGAGGTATATACTAATGTACCGACTAGACAAGGAGGAGm354: (166) 
TTATTGTTAAAAGTTAAGGAGGTATATATTGATGTATCGATCAAATAAGGAGGAAm360: (166) 
TTGTTACTAAAAATTAAAGGGGTAGACATTAATGTATCGATCAAATGAGGGGGAGm363: (166) 
TTATTATTAAAAACTAAAGAGGTATATACTAATGTACCGGTTAAACAAGGAGGAAm396: (166) 
TTATTATTAAAAACTAAAGAGGTATATATTAGTGTATCGATTAAATAGGAAGGAGm412: (166) 
TTATTATCAGAAATTAAAGAGGTATATGTCAGTGTATCGACTAAATAAGGAGGAAm413: (166) 
TTATTAGTAGAGATTGAAGAGGTGTATATTAATGTATCGGTTAAATAAGGAGGAAm421: (166) 
TTATTATTAAGAGTCAAGGGGGTGTATGTTAGTGTATCGATTAAGTAAGGAGGAAm424: (166) 
TTACTATTAAAAATTAACGAGGTATATACTAATGCATCGATCAAATAAGGAGGAGm427: (166) 
TTATTATTAGAGACTAGAGAGGTATACACTAATGTACCGATTAAATAAGGGGGGAm428: (166) 
TTATTATCAAAGACTAAAGAGGTATACATTAACGTATCGACTAAATGAGGAGGAAm430: (166) 
TTATTACTAAAAGTTAAGGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm434: (166) 
TTACTATCCAAAATCGAAGAGATACATACTAATGCATCGACTAAATAAGGGGGGAm435: (166) 
CTATTATTGAAAACTGAAGAGGTATATACTGATGTACCGACTGAATAGGGAGGGAm441: (166) 
TTATTATTAAAGACTGAAGAGGTGTATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm442: (166) 
TCATCATTAAAAATTAAAGAGGCGCATATTAATGTATCGATTAAGTAAGGGGGAAm444: (166) 
TTACTATTGAAAATTAAAGAGGTGTACATTGGTGCATCGATTAGATGAGGAGGAGm445: (166) 
TTATTATTAGGGGTTAAAGAGGTACATATTAACGTATCGGTTAAATAAGGAGGGAm447: (166) 
TTATTACTAAAAACTAGAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm449: (166) 
TTACTATTAAGAATTAAAGGGGTATATATTAATGTATCGACTAAATAAGGAGGAGm454: (166) 
TTATCATTAAAAATTGAGGGGGTATGTACTAATGTGTCGGCTAAATAAGGAGGGAm459: (166) 
TTATCATTAAGAATTGAAGAGGTGTATACTCGTGTGTCGATTAGATGAGGAGGAGm460: (166) 
TTATTACTGAAGATTAGAGAGGTATATATTAATGTACCGGTTAAACAAGGAGGAAm463: (166) 
TTATTGTTAAGAACTAAAGAGGTGTGTATTAATGTATCGACTAAGTAAGGAGGAAm473: (166) 
TTGTTGTTAAAAATTAAAGAGGTATACATTAATGTATCGATTAAATGAGGAGGAAm477: (166) 
TTATTGTTAAGAACTAAAGAGGTGTGTATTAATGTATCGACTAAGTAAGGAGGAAm479: (166) 
TTATTATCAAAAGCTAAAGAGGTATATATTAATGCATCGATTAAGTAAGGGGGAAm483: (166) 
TTACTATTAAAAGTTAAAGAGGTATGTATCAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm484: (166) 
TCGCTATTAAGAATTAAAGAGGTGTACACTAATGCATCGATTGGATAAGGAGGAAm489: (166) 
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TTATTATTAAGAGCTGAAGGGGTATGTATCAATGTATCGGTTAAGCAGGGAGGAGm491: (166) 
TTATTATTAGAAGCTGGAGAGGTGCGTATCAACGTATCGACTAAATAAGGAGGAAm501: (166) 
CTATTATTGAAAACCAGAGAGGTATGTACTAATGTATCGACCAAGTAAGGAGGAGm505: (166) 
TTATTACCAAAAGTCAAAGAGGTGTGCACTGGCGTATCGGTTAGACAAGGAGGAGm509: (166) 
TTATCACTAAGAATCAAAGAGGTATACACTAACGTATCGATTAAGCAAGGAGGAGm510: (166) 
TTACTATCAAAAACTAGAGAGGTATATATTGGTGCATCGATTAAGTAAGGAGGAAm514: (166) 
TTATTGTTAAAAATTAAAGGGGCATATGCTAATGTACCGATTAAGTAAGGAGGAAm517: (166) 
TTACCATTAAGAATTAAAGAGGTATATGTCAATGTATCGATCAAGTAAGGAGGAAm520: (166) 
TTATTATTAAAAATTGAAGAGGTATACACCAATGTACCGGTTGAATAGGGAGGGAm521: (166) 
TTGTTACTGAGAATTAAAGAGGTATACACTAATGTACCGACTAAGTAAGGGGGAAm524: (166) 
CTGCTACTAAAGATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAGTAAGGAGGAAm526: (166) 
TCATTACCAAAAGTTAAAGAGGCATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm534: (166) 
TCATTATTAAGAATTAGAGAGATATCTATCGATGTATTGGTTAAATAAGGAGGAGm542: (166) 
TTATTATTGAAAATTAAAGAGGTACATGCTACTGTATCAATTAAATAAGGAGGAGm546: (166) 
TTATTGTTAGAGATTAAAGAGGTATGTGGTAATGTATCGATTGAATAGGGAGGAGm545: (166) 
TTACTACCAAAAATCAAAGAGGTCTACATTGATGCATCGATTAAATAAGGAGGAAm548: (166) 
TTGTTATTAAAAGCTAAAGAGGCATATATTAGTGCACCGACTAAATAAGGAGGGAm552: (166) 
TTATTACCAAGAACTAAAGAGGTACATATTAATGCATCGATTAGGTAAGGAGGAAm565: (166) 
CTGTCATTAAAAATCAAAACGGTATATACTAATGTATCGACTAAGTGAGGAGGAAm566: (166) 
TTATCATTAAAGGTTAAAGAGGTAGATATTAATGTACCGATTAAATAAAGAGGAAm573: (166) 
TTATGGTCAAGAATTAAGGAGGTATATATCAATGTATCGATCAAACAAGGAGGAGm580: (166) 
TTATTGTTAAAAATCAAAGGGGCATCTATTGATGTATCGATTAAACAAGGGGGAAm585: (166) 
TCACTATTAGAAATCAAAGAGGTGCACATTAGTGTACCGACTAAATAGGGAGGGAm586: (166) 
TGATTATTAAGAGTTAAAGGGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGGAm587: (166) 
TTATTACTAAAGATTAAAGAGGTATATATTAACGCGTCGGCTAGACGAGGGGGAAm590: (166) 
TCATTATTAGAAACTAGAGAGGTATATACTGATGTATCAATTAGATGAGGAGGAAm591: (166) 
TTGTTATTAAAAATTAAAGAGGTATGTATTGGTGCATTGGTTGAATAAGGAGGAAm599: (166) 
TTACCATTAAAAATTAAAGAGGTACATATTGATGTATCGATTAAATAAGGAGGGAm606: (166) 
TTATTATTAACAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm626: (166) 
TTATGATTCAAAATTAAAGAGGTATATATTAAGGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm629: (166) 
TTATGATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm640: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTAGCGATTAACTAAGGAGGCAm647: (166) 
TTATTATTCAAAATTAACGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATACGGAGGAAm659: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAAGGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm664: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm670: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTCAATAAGGAGGAAm675: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm701: (166) 
TTATTATTAAAAATTACAGAGGTATATATGAATGTATCGATTAAATCAGGAGGAAm702: (166) 
TTATTATTAACAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm705: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAGATAAGGAGGAAm706: (166) 
TTATCGTTAAAGATTAAAGAGGCACATATTAATGTGTCGATTAAATGAGGAGGAGm708: (166) 
GTATTCTTACAAATTAAAGAGGTATCTATTAATGTATCGAGTACATAAGGAGGAAm709: (166) 
TTATTATTAAAAATTAAAGAGGTATATATTAATGTATCGATTAAATAAGGAGGAAm710: (166) 
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221224(221) 
TAAAm000: (221) 
TAAAm001: (221) 
TAGCm003: (221) 
CAGAm004: (221) 
TAGAm005: (221) 
TAAAm006: (221) 
TAAAm007: (221) 
TAAAm010: (221) 
CAAAm014: (221) 
TCAAm015b: (221) 
TAGAm017: (221) 
TAAAm018: (221) 
TAAAm019: (221) 
TAAGm021: (221) 
TGGGm024: (221) 
TCAGm026: (221) 
TAAAm028: (221) 
TAAAm029: (221) 
TAAAm030: (221) 
TGAGm031: (221) 
TGAAm054: (221) 
TAAGm085: (221) 
TAAAm092: (221) 
CAAAm150: (221) 
TAAGm198: (221) 
TAAAm213: (221) 
TAAAm232: (221) 
TAAAm244: (221) 
TAGAm354: (221) 
TAAAm360: (221) 
TAAAm363: (221) 
TAAAm396: (221) 
TAAGm412: (221) 
TAGAm413: (221) 
TAGAm421: (221) 
TAAAm424: (221) 
TAAAm427: (221) 
CAAAm428: (221) 
TAAGm430: (221) 
TAGAm434: (221) 
TAAAm435: (221) 
TAGAm441: (221) 
TAAAm442: (221) 
TAAAm444: (221) 
TAGGm445: (221) 
TAGAm447: (221) 
TGAAm449: (221) 
TAAGm454: (221) 
TGAGm459: (221) 
TAAGm460: (221) 
TAAAm463: (221) 
TAAAm473: (221) 
TAAAm477: (221) 
TAAAm479: (221) 
TAAAm483: (221) 
TGAAm484: (221) 
TGGAm489: (221) 
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TAAGm491: (221) 
TAAAm501: (221) 
TAAGm505: (221) 
TAAAm509: (221) 
TAAAm510: (221) 
TAAAm514: (221) 
TGGAm517: (221) 
TAAAm520: (221) 
TAAAm521: (221) 
TAAAm524: (221) 
TAAAm526: (221) 
TGAAm534: (221) 
CAGAm542: (221) 
TGAAm546: (221) 
TGAAm545: (221) 
TAAAm548: (221) 
TAAGm552: (221) 
TAAAm565: (221) 
TAGAm566: (221) 
CAAAm573: (221) 
TAAGm580: (221) 
TAGAm585: (221) 
TAAAm586: (221) 
TAAAm587: (221) 
CAAAm590: (221) 
TAAAm591: (221) 
TAAGm599: (221) 
TAAAm606: (221) 
TAAAm626: (221) 
TAAAm629: (221) 
TAAAm640: (221) 
TAAAm647: (221) 
TAAAm659: (221) 
TAAAm664: (221) 
TAAAm670: (221) 
TAAAm675: (221) 
TAAAm701: (221) 
TAAAm702: (221) 
TAAAm705: (221) 
TAAAm706: (221) 
TAGAm708: (221) 
TAAAm709: (221) 
TAAAm710: (221) 
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