
T
ab

le
S
3.

n
cR

N
A

ca
n
d
id

at
es

fo
r

st
u
d
y

fr
om

th
e

R
N

A
-S

eq
p
ro

je
ct

.

R
eg

io
n

St
ra

nd
N

ea
re

st
G

en
e

D
es

cr
ip

ti
on

E
xp

re
ss

io
n

E
nh

an
ce

r
ch

r2
:2

0,
89

0,
43

3-
20

,8
92

,1
00

+
G

m
13

37
5

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

,
si

ng
le

st
ra

nd
N

P
N

uc
,N

P
C

yt
N

P
ch

r2
:8

4,
57

3,
97

1-
84

,5
85

,5
70

-
Y

pe
l4

,
m

ir
13

0a
bi

di
re

ct
io

na
l

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

U
nN

uc
,N

P
N

uc
m

E
SC

,
N

P
ch

r2
:1

65
,6

18
,6

01
-1

65
,6

68
,7

00
+

Z
m

yn
d8

bi
di

re
ct

io
na

l
tr

an
sc

ri
pt

io
n

of
en

ha
nc

er
U

nN
uc

,U
nC

yt
m

E
SC

ch
r3

:8
9,

01
8,

47
8-

89
,0

33
,1

64
+

T
H

B
S3

,
m

ir
92

b
bi

di
re

ct
io

na
l

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

;
in

tr
on

ic
N

P
N

uc
N

P,
fo

re
br

ai
n

ch
r4

:2
2,

40
6,

79
8-

22
,4

25
,7

77
+

O
ct

3
tr

an
sc

ri
pt

io
n

of
en

ha
nc

er
,

si
ng

le
st

ra
nd

N
P

N
uc

,N
P

C
yt

N
P

ch
r4

:9
9,

31
9,

83
1-

99
,3

26
,0

69
-

Fo
xd

3
bi

di
re

ct
io

na
l

tr
an

sc
ri

pt
io

n
at

ho
m

eo
bo

x
ge

ne
U

nN
uc

no
ne

ch
r4

:1
23

,3
40

,2
99

-1
23

,3
62

,1
82

+
M

ac
f1

bi
di

re
ct

io
na

l
tr

an
sc

ri
pt

io
n

of
en

ha
nc

er
;

lin
cR

N
A

N
P

N
uc

m
E

SC
,

N
P

ch
r5

:1
23

,5
83

,1
62

-1
23

,5
92

,7
35

-
Se

td
1b

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

,
si

ng
le

st
ra

nd
;

lin
cR

N
A

U
nN

uc
,N

P
N

uc
m

E
SC

,
N

P
ch

r6
:1

24
,8

06
,0

79
-1

24
,8

14
,4

76
+

G
pr

16
2

bi
di

re
ct

io
na

l
tr

an
sc

ri
pt

io
n

of
en

ha
nc

er
N

P
N

uc
m

E
SC

,
N

P
ch

r7
:8

0,
56

4,
27

3-
80

,5
69

,2
79

+
R

gm
a

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

,
si

ng
le

st
ra

nd
N

P
N

uc
,N

P
C

yt
N

P
ch

r8
:9

1,
56

4,
33

6-
91

,5
82

,4
54

-
Sa

ll1
tr

an
sc

ri
pt

io
n

of
en

ha
nc

er
,

si
ng

le
st

ra
nd

U
nN

uc
,U

nC
yt

m
E

SC
ch

r9
:3

9,
98

2,
80

8-
40

,0
52

,0
77

-
Z

fp
20

2
tr

an
sc

ri
pt

io
n

of
en

ha
nc

er
,

si
ng

le
st

ra
nd

U
nN

uc
m

E
SC

,
N

P
ch

r1
0:

80
,8

69
,7

55
-8

0,
88

2,
08

6
+

N
fic

bi
di

re
ct

io
na

l
tr

an
sc

ri
pt

io
n

of
en

ha
nc

er
U

nN
uc

,U
nC

yt
m

E
SC

,
N

P
ch

r1
3:

83
,8

78
,3

26
-8

3,
88

1,
07

2
+

C
13

00
71

C
03

R
ik

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

,
si

ng
le

st
ra

nd
N

P
N

uc
,

N
P

C
yt

fo
re

br
ai

n,
N

P
ch

r1
5:

88
,5

38
,6

99
-8

8,
54

1,
83

7
+

B
rd

1
bi

di
re

ct
io

na
l

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

U
nN

uc
,U

nC
yt

m
E

SC
ch

r1
6:

35
,4

72
,9

58
-3

5,
49

1,
82

4
+

P
di

a5
bi

di
re

ct
io

na
l

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

N
P

N
uc

N
P

ch
r1

7:
37

,1
03

,0
07

-3
7,

10
9,

58
8

-
R

T
1-

M
6-

2
(r

at
)

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

,
si

ng
le

st
ra

nd
U

nN
uc

,U
nC

yt
m

E
SC

ch
r1

9:
57

,6
76

,2
83

-5
7,

77
8,

59
4

-
A

tr
nl

1
bi

di
re

ct
io

na
l

tr
an

sc
ri

pt
io

n
of

en
ha

nc
er

U
nN

uc
,N

P
N

uc
m

E
SC

C
ol

um
ns

in
di

ca
te

th
e

fo
llo

w
in

g
in

fo
rm

at
io

n:
R

eg
io

n,
ge

no
m

ic
co

or
di

na
te

s
fo

r
ar

ea
of

no
ve

l
tr

an
sc

ri
pt

io
n

on
th

e
U

C
SC

G
en

om
e

B
ro

w
se

r
m

ou
se

as
se

m
bl

y
m

m
9;

St
ra

nd
,

st
ra

nd
of

no
ve

l
tr

an
sc

ri
pt

io
n;

N
ea

re
st

G
en

e,
ne

ar
es

t
kn

ow
n

ge
ne

;
D

es
cr

ip
ti

on
,

pr
op

er
ti

es
of

no
ve

l
tr

an
sc

ri
pt

io
n;

E
xp

re
ss

io
n,

R
N

A
-S

eq
lib

ra
ri

es
co

nt
ai

ni
ng

th
e

no
ve

l
tr

an
sc

ri
pt

io
n;

E
nh

an
ce

r,
ce

ll
ty

pe
s

w
it

h
en

ha
nc

er
ac

ti
vi

ty
in

th
is

ar
ea

,
w

it
h

en
ha

nc
er

s
de

fin
ed

fr
om

pr
ev

io
us

lit
er

at
ur

e
as

st
at

ed
in

th
e

te
xt

of
th

is
se

ct
io

n.
T

w
o

id
en

ti
fie

d
re

gi
on

s
co

rr
es

po
nd

to
lin

cR
N

A
s

fir
st

re
po

rt
ed

by
G

ut
tm

an
et

al
[6

4]
.

N
P,

ne
ur

al
pr

ec
ur

so
rs

.

1


