
Figure S2.  Nucleotide variations across the HPV genome for our sample 
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Ep_ref CAGAGTTAAAGTCTTTGATGCGCGTCTCGTCCTAGTAAAGGCTTTAAAAATCTTATTTTGAAACAAATCGATTCAAGATAGGTATCGCGGT 
1      --A---G----C---N---NN------T----C-----------------------N-NNC--------N--------------------- 
1      --A---G-C----------NN------T----C-------------------------C-C--------A--------------------- 
1      -TA---G-C------N---NN-NNNNNNNNNNN-----C-----------------N-NNC--------N--------------------- 
1      --A------------N---NN------T----C-----C------C----------N-NNC--------N--------------------- 
1      --A------------N---NN-NNNNNNNNNNN------------C----------N-NNC--------N--------------------- 
1      ------------T--N---NN------TA---C-----C-----------------N-NNC--------N--------------------- 
1      ----------A----N---NN------T----C-----C-----------------N-NNC-----T-TN--------------------- 
1      ------------T--N---NN-NNNNNNNNNNN-----------------------N-NNC----NN--N--------------------- 
1      ----------A----C---NN------T----C-----------------------N--AC------GTA--------------------- 
1      ---------------N---NN-NNNNNNNNNNN-----------------------N-NNC----NN--N--------------------- 
1      ---------------N---NN------T----C-----------------------N-NNC--------N--------C------------ 
2      ----------A----N---NN-NNNNNNNNNNN-----------------------N-NNC----NN--N--------------------- 
1      ---------G----CN---NN-NNNNNNNNNNN-----------------------N-NNC----NN--N----------AAG-------- 
1      ---------------N---NN-NNNNNNNNNNN-----------------------N-NNC----NN--N------------G-------- 
1      ----A-G--------N---NN------T----C-----------------------N-NNC-----C--N------------G-------- 
1      ---------------N---NN-NNNNNNNNNNN----G--T---A-----A-----N-NNC-----C--N------------G-------- 
1      ---------------N---NN------T----C-----------------------N-NNC-----C--N------------G-------- 
1      ---------------N---NN-NNNNNNNNNNN-----------------------N-NNC-----C--N------------G---C---- 
1      ---------------N---NN------A----C-----------------------N-NNC-----C--N------------G-------- 
1      ---------------C-----------A----C---------------------------C-----C---------------G-------- 
3      ---------------N---NN-NNNNNNNNNNN-----------------------N-NNC-----C--N------------G-------- 
1      ----------A----------------A----C--C-------C------------CC-AC-----C---------------G-------- 
1      ----A------C---N---NN-NNNNNNNNNNN-----------------------N-NNC-----C--N------------G-------- 
1      -----------C---C---AT-NNNNNNNNNNN-----C-------TG----G---N-C-C-----C--A------------G--T----- 
1      ----------A----N---NN-NNNNNNNNNNN-----------------------N-NNC-----C---------------G-------- 
1      ----A------C---C---AT------A----C-----------------------N---C----TC--A------------G-------- 
1      -----------C---C---AT------A----C---------------------------C----TC--A------------G-------- 
1      -----------C---C---AT----A-A----C-------------------------NNC-----C--A------------G-------- 
1      -----------C---C---AT------A----CG-------------------------NC-----C--N------------G-------- 
1      -----------C---C---AT------A----C----------------------C----C-----C--A------------G-------- 
1      -----------C---N---NN------A----C-----------------------N-NNC-----C--N------------G-------- 
1      -----------C---N---AT------A----C-----------------------N-NNC-----C--N------------G-------- 
2      -----------C---C---AT------A----C---------------------------C-----C--A------------G-------- 
1      ----------A----C-----------T----C-----------------------C--AC-----C---------------G-------- 
2      ----------A----C-----------T----C------A----------------C--AC-----C---------------G-------- 
1      ----------A----N-----------T----C--------T--------------N--AC-----C---------------G-------- 



1      ----------A----C-----------T----C-----------------------N--AC-----C---------------G-------- 
1      ----------A----------------T----C---------------------C-C--AC-----C---------A-----G-------- 
1      T----G---G----C-AGNA-AAA--CTACAA------C-------T----TGN----C-NNC-N----ACCCTCN-N-----CC----A- 
1      T----G---G----C-AGNA-AAA--CTANNNN-----C-------T----TGN----C-NNC-N----ACCCTCN-N-----CC----AA 
1      T----G---G---CC-AG-A-AAA--CTACAA------C-------TG---TGN----C---C------ACCCTC--N-----C----AA- 
1      T----G----------AGNA-ANNNNNNNNNNN-----C-------T----TGN----C-NNC-N----ACCCTCN-N-----C-----A- 
1      T------C-G------AGNA-AAA--CTACAA--A-T-C---G---T--T-TGN----C-NNC-N----ACCCTCN-N-----C-----A- 
1      T--G---C-G------AGNA-AAA--CTACAA--A-T-C---G---T-GT-TGN----C-NNC-N----ACCCTCN-N-G---C-----A- 
1      T----G---G---CC-AGNA-AAA--CTACAA------C-------T----TGN----C-NNC-N----ACCCTCN-N-----C-----A- 
1      T----G---G---CC-AG-A-ANNNNNNNNNNN-----C-------T----TGN----C-NNC-N----ACCCTC--N-----C-----A- 
2      T----G---G---CC-AGNA-ANNNNNNNNNNN-----C-------T----TGN----C-NNC-N----ACCCTCN-N-----C-----A- 
1      T----G---G----C-AGNA-ANNNNNNNNNNN-----C-------T----TGN----C-NNC-N----ACCCTCN-N-----C---T-A- 
1      T----G---G----C-AG-A-ANNNNNNNNNNN-----C-------T----TGN----C-CNC------ACCCTC--N-----C-----A- 
9      T----G---G----C-AGNA-ANNNNNNNNNNN-----C-------T----TGN----C-NNC-N----ACCCTCN-N-----C-----A- 
1      T----G---G----C-NGCA-NAA--CTACAA------C-------T----TGN----C-CGC-G----ACCCTCC-G-----C-T---A- 
1      T----G---G----C-AG-A-AAA--CTACAA------C-------T----TG-----C-C-C------ACCCTC-------GC-----A- 
1      T----G---G----C-AG-A-AAA--CTACAA------C-------T----TG-----C-C-C------ACCCTC--------C-----A- 
1      T----G---G----C-AG-A-AAA--CTACAA------C-------T----TG-----C-N-C------ACCCTC--------C-----A- 
1      T----G---G----C-AGNN-AAA--CTACAA------C-------T----TGN----N-CNC-N----ACCCTCN-N-----C-----A- 
1      T----G---G----C-AG-A-AAA--CTACAA------C-------T----TGG----C-CNC------ACCCTCC-------C-----A- 
2      T----G---G----C-AG-A-AAA--CTACAA------C-------T----TGG----C-C-C------ACCCTCC-------C-----A- 
1      T----G---G----C-ANCA-NAA--CTACAA------C-------T----TGG----C-CNC-G----ACCCTCC-G-----C-----A- 
1      T----G---G----C-NNCA-AAA--CTACAA------C-------T----TGG----C-CNC-N----ACCCTCC-G-----C-----A- 
1      T----G---G----C-AGCA-AAA--CTACAA------C-------T----TGG----C-CGC-G----ACCCTCC-G-----C-----A- 
1      T----G---G----C-AGCA-AAAG-CTACAA------C-------T----TGG----C-CGCTG----ACCCTCC-G-----C-----A- 
 
Sum=76, EP_ref is the reference genome (not included in the analysis, but included here for display) 

“N” represents bases that were not covered in the sequencing thus are missing. The most left column is the number of sequences with 
the displayed haplotype in that row. 
 


