taxlevel
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0
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2011
20.1.2
2013
20.1.5
20.1.11
2 0.1.15
20.1.24
20.1.34
30111
30.1.21
30.1.3.1
30.1.5.2
30.1.5.3
30.1.54
30.1.11.1
30.1.15.1
30.1.15.2
30.1.24.1
30.1.24.2
30.1.24.3
3 0.1.24.5
30.1.34.1
401111
401213
40.121.4
401311
401521
40.153.1
40.154.1
4011111
40.1.15.1.1
40.1.15.1.2
40.1.15.1.3
40.1.15.2.1
40.1.24.1.2
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Root

Bacteria
Acidobacteria
Actinobacteria
Aquificae
Bacteroidetes
Cyanobacteria
Firmicutes
Proteobacteria
unclassified
Acidobacteria_Gp1l
Actinobacteria
Aquificae
Bacteroidia
Flavobacteria
Sphingobacteria
Cyanobacteria
Bacilli

Clostridia
Alphaproteobacteria
Betaproteobacteria
Deltaproteobacteria

Gammaproteobacteria

unclassified

Gpl
Actinomycetales
Bifidobacteriales
Aquificales
Bacteroidales
Flavobacteriales
Sphingobacteriales
Chloroplast
Bacillales
Lactobacillales
unclassified
Clostridiales
Caulobacterales
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40.1.24.15
40.1.241.7
4 0.1.24.1.10
4012421
4012423
4012424
40.1.24.2.6
40.1.2433
40.1.24.3.6
40.1.24.5.2
40.1.2453
40.1.245.6
40.1.245.11
4 0.1.245.12
4 0.1.24.5.15
4 0.1.24.5.16
4013411
5011111
50.1.2.1.3.2
50.1.213.11
50.1.2.1.3.29
50.1.2.1.3.32
50.1.2141
50.1.3.1.1.2
50.1.5.2.1.5
50.1.53.1.2
50.154.13
50.1.11.1.15
50.1.15.1.1.2
50.1.15.1.1.3
50.1.15.1.15
50.1.15.1.1.7
50.1.15.1.1.9
50.1.15.1.1.10
50.1.15.1.1.11
50.1.15.1.2.2
50.1.15.1.2.3
50.1.15.1.24

Rhizobiales
Rhodospirillales
Sphingomonadales
Burkholderiales
Methylophilales
Neisseriales
Procabacteriales
Desulfobacterales
Desulfuromonadales
Aeromonadales
Alteromonadales
Enterobacteriales
Pasteurellales
Pseudomonadales
Xanthomonadales
unclassified
unclassified
unclassified
Actinomycetaceae
Corynebacteriaceae
Nocardioidaceae
Propionibacteriaceae
Bifidobacteriaceae
Desulfurobacteriaceae
Prevotellaceae
Flavobacteriaceae
Cytophagaceae
Streptophyta
Bacillaceae
Bacillales_incertae_sedis
Listeriaceae
Planococcaceae
Staphylococcaceae
Thermoactinomycetaceae
unclassified
Carnobacteriaceae
Enterococcaceae
Lactobacillaceae
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50.1.15.1.25
50.1.15.1.2.6
50.1.15.1.2.7
50.1.15.1.2.8
50.1.15.1.3.1
50.1.15.2.11
50.1.15.2.1.3
50.1.15.2.15
50.1.24.1.2.2
50.1.24.15.1
50.1.24.1.54
50.1.24.1.5.7
50.1.24.1.5.11
50.1.24.1.7.1
50.1.24.1.10.2
50.1.24.2.1.2
50.1.24.2.14
50.1.24.2.15
50.1.24.23.1
50.1.2424.1
50.1.24.2.6.1
50.1.243.3.1
50.1.24.3.6.2
50.1.245.2.1
50.1.245.2.2
50.1.2453.1
50.1.2453.3
50.1.24.5.3.10
50.1.245.6.1
50.1.245.11.1
50.1.245.12.1
50.1.24.5.12.2
50.1.24.5.15.2
50.1.245.16.1
50.1.341.11
60111111
60.1.2.1.3.2.2
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Comamonadaceae
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Methylophilaceae
Neisseriaceae
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Aeromonadaceae
Succinivibrionaceae
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unclassified
Enterobacteriaceae
Pasteurellaceae
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Xanthomonadaceae
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Corynebacterium
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6 0.1.2.1.3.29.3 Marmoricola 0 1 0 0 0 0 0
6 0.1.2.1.3.32.1 Aestuariimicrobium 0 1 0 0 0 0 0
6 0.1.2.1.3.32.6 Propionibacterium 0 6 0 0

6 0.1.2.1.4.1.3 Bifidobacterium 0 2811 93 82 98 54 291
6 0.1.3.1.1.2.4  unclassified_Desulfurobac 0 1 0 0 0 0 0
6 0.1.5.2.1.5.4 unclassified_Prevotellacea 0 2 0 0 0 0 0
6 0.1.5.3.1.2.12 Empedobacter 0 18 1 0 0 0 0
6 0.1.5.4.1.3.6 Hymenobacter 0 1 0 0 0 0 0
6 0.1.11.1.1.5.1 unclassified 0 896 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.1.2.3 Bacillus 0 1 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.1.2.16 Salimicrobium 0 28 1 0 1 1 0
6 0.1.15.1.1.2.17 Salirhabdus 0 21 0 1 0 0 0
6 0.1.15.1.1.2.24 Vulcanibacillus 0 6 0 0 1 0 0
6 0.1.15.1.1.3.2 Rummeliibacillus 0 590 9 4 7 13 2
6 0.1.15.1.1.5.1 Brochothrix 0 7 0 2 1 2 0
6 0.1.15.1.1.7.2 Filibacter 0 6 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.1.9.5 Staphylococcus 0 2 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.1.10.5 Shimazuella 0 3523 58 87 153 103 41
6 0.1.15.1.1.11.1 unclassified 0 49 4 2 3 0 1
6 0.1.15.1.2.2.7 Granulicatella 0 1 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.2.3.1 Atopobacter 0 436 13 6 13 1 2
6 0.1.15.1.2.3.3 Melissococcus 0 84 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.2.4.1 Lactobacillus 0 55 0 0 0 4 0
6 0.1.15.1.2.4.2 Paralactobacillus 0 9418 220 177 285 222 289
6 0.1.15.1.2.5.1 Fructobacillus 0 19 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.2.5.2 Leuconostoc 0 1 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.2.5.3 Oenococcus 0 12027 257 625 244 329 339
6 0.1.15.1.2.5.4 Weissella 0 1 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.2.5.5 unclassified 0 33 1 0 0 0 0
6 0.1.15.1.2.6.2 Streptococcus 0 8 0 0 0 0 0
6 0.1.15.1.2.7.1 unclassified 0 91 2 0 3 0 1
6 0.1.15.1.2.8.1 unclassified 0 10 2 0 1 0 0
6 0.1.15.1.3.1.1 unclassified 0 38 0 2 0 1 0
6 0.1.15.2.1.1.5 Geosporobacter 0 7 0 0 0 0 0
6 0.1.15.2.1.1.6 Natronincola 0 3 0 0 1 0 0
6 0.1.15.2.1.3.1 Gracilibacter 0 7 0 0 0 0 0
6 0.1.15.2.1.5.1 Anaerococcus 0 1 0 0 0 0 0
6 0.1.24.1.2.2.2 Hirschia 0 2 0 0 0 0 0



6 0.1.24.1.5.1.1 Aurantimonas
6 0.1.24.1.5.4.1 Afipia

6 0.1.24.1.5.7.1 Meganema

6 0.1.24.1.5.11.1 Afifella

6 0.1.24.1.7.1.13 Saccharibacter
6 0.1.24.1.7.1.15 Swaminathania
6 0.1.24.1.10.2.4 Sphingomonas
6 0.1.24.2.1.2.8 Ralstonia

6 0.1.24.2.1.4.8 Delftia

6 0.1.24.2.1.4.9 Diaphorobacter
6 0.1.24.2.1.4.16 Pelomonas

6 0.1.24.2.1.5.3 Herbaspirillum
6 0.1.24.2.3.1.1 Methylobacillus
6 0.1.24.2.4.1.11 Laribacter

6 0.1.24.2.4.1.13 Neisseria

6 0.1.24.2.4.1.16 Stenoxybacter
6 0.1.24.2.6.1.1 Procabacter

6 0.1.24.3.3.1.2 Desulfatiferula
6 0.1.24.3.6.2.3 Geopsychrobacter
6 0.1.24.5.2.1.1 Aeromonas

6 0.1.24.5.2.1.3 Tolumonas

6 0.1.24.5.2.2.2 Succinivibrio

6 0.1.24.5.3.1.4 Bowmanella

6 0.1.24.5.3.3.4 unclassified_Colwelliaceae
6 0.1.24.5.3.10.1 unclassified

6 0.1.24.5.6.1.1 Arsenophonus
6 0.1.24.5.6.1.2 Brenneria

6 0.1.24.5.6.1.3 Buttiauxella

6 0.1.24.5.6.1.4 Citrobacter

6 0.1.24.5.6.1.5 Cronobacter

6 0.1.24.5.6.1.6 Dickeya

6 0.1.24.5.6.1.8 Enterobacter

6 0.1.24.5.6.1.9 Erwinia

6 0.1.24.5.6.1.10 Escherichia/Shigella
6 0.1.24.5.6.1.11 Klebsiella

6 0.1.24.5.6.1.12 Kluyvera

6 0.1.24.5.6.1.13 Morganella

6 0.1.24.5.6.1.14 Pantoea
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6 0.1.24.5.6.1.15 Pectobacterium

6 0.1.24.5.6.1.19 Providencia

6 0.1.24.5.6.1.20 Rahnella

6 0.1.24.5.6.1.21 Raoultella

6 0.1.24.5.6.1.22 Salmonella

6 0.1.24.5.6.1.23 Samsonia

6 0.1.24.5.6.1.24 Serratia

6 0.1.24.5.6.1.28 Yersinia

6 0.1.24.5.6.1.29 unclassified

6 0.1.24.5.6.1.30 unclassified_Enterobacteri
6 0.1.24.5.11.1.9 Phocoenobacter

6 0.1.24.5.12.1.1 Acinetobacter

6 0.1.24.5.12.2.3 Pseudomonas

6 0.1.24.5.15.2.4 Dyella

6 0.1.24.5.15.2.1 Stenotrophomonas
6 0.1.24.5.15.2.1 Xanthomonas

6 0.1.24.5.16.1.1 unclassified

6 0.1.34.1.1.1.1 unclassified
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47

59

41

39

183

15

58

73



11

37

40

43

38

23

26

72

82

11

21

10

18

14

23

16

33

49

101

40

11

33

126

25

215

65

13

31

20

16

11

66

141

189

72

21

71

227

59

480

168

120

121

245

92

42

91

242

39

416

195



54

54

48

59

31

59

38

85

15

17

21

12

49

22

10

12
12

12



12

15

16

19

12

121

21



wbsdi4 bbsdi9 wbsdil0 bbmdi9 bbmdi2 bbsdi6 bbmdil0 wbsdi7 bbmdi8

wbmdil

665

58

486

476

469

1124

33

299

116

433

19

14

54
472
134

55
289
141

31
335

24
329
116

80

842

22
210

49

23

99

383

110

182

66

12

28

19

14

54
472

55
289

24 31
333

329

80
842

22
210

49

23

99

383

52

68

15

49

49

115

18

20

78

58

57

61

58

45

18

14

54
80
391

55
63
226

31

24
77
252

80
159
683

22
32
178

11
38

53
280

16
83

52
331

19



52

66

49

48

115

18

20

12

76

56

54

59

57

43

18

14

54

55

31

24

80

22

10

21

70

54

46

65

137

27

10

45

13
106

21
336

187

105

124

72

40

151



193

29

115

150

131

323

13

94

36

173

52

66

49

48

115

18

20

12

76

56

54

59

57

43



18

14

54

55

31

24

80

22

10

21

70

54

46

65

137

27

10

45

13

21

187

103

123

102

332

71

40

151

191

29

115

150

130

320

13

91

36

172



51

65

49

45

114

18

20

12

17

10

13

14

33

16

15

18



26

18

17

26

12



whbsdi8 wbmdil0 bbmdi4 wbmdi6 wbmdi3 wbsdi9 bbmdi7 bbmdil wbmdi5

wbsdi2

80

106

714

55

20

190

482

31

371

270

138
457
115

34
324

20
161

53
26

91

46

18

142

28

187
176

38

115

89

138
457

34
324

20
161

53

91

46

18

142

28

187

45

64

72

27
10

25

62

31

47

102

52

138
102
353

34
71
252

20
29
132

11
80

34
108

21
166

47

41

13

20



45

64

72

27

10

25

62

31

45

101

52

138

34

20

15

20

84

31

51

15

26

14
162

17

24

11

50

137

10

70

51



25

54

177

29

57

105

93

77

45

64

72

27

10

25

62

31

45

101

52



138

34

20

15

20

84

31

51

15

26

14

17

24

160

11

50

136

66

47

25

54

175

29

57

105

93

76



42

63

72

26

10

22

21

14

33

10

26
36

15



20

15

17

12



wbmdi7 wbmdi8 bbmdil2 wbsdi6 wbsdi3 wbmdill wbmdil2 bbmdi3

bbsdi3

32

18

16

20

68

23

14

13

14

48

13

23

14

13

14

48

13
35

18

11

12



12

18



12

17



12

18

12

17









