Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change = adj.P.Val (48hr)
F37B1.8 5.46 44.04 | 1.8E-09
RO8F11.4 . 527 38.64 | 9.5E-09 |
ZK899.6 4.67 25.48 6.8E-09
F26D010.12 | 466 2525 5.4E-09
C52D10.7 4.65 25.05 6.8E-09
F12e12.7 . 454 23.34 . 9.5E-09 |
C08F13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 444 2177 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 28E'08 ,,,,,,,,,,,,,
Y82E9BR.17b = 438 2079 . 6.8E-09 |
CO8F1.10 4.36 20.53 6.8E-09
c25B8.4a | 422 1860 1.3E-08 |
M01D1.8 4.20 18.38 6.8E-09
FO8D12.10 4.09 17.04 3.9E-08
K1iGe6 ¢ 409 1z.01 9.8E-09
F44F1.7 4.08 16.96 2.8E-08
C25B8.4c 4.05 16.58 1.1E-08
R52.1 3.93 15.24 3.7E-08
To4B8.3 389 1480 = 1.2E-07 |
C27A7.8 3.76 | 13.57 6.7E-08
Y45G5AM.5 3796 1356 | 3.1E-08 |
KO06A4.1 3.73 f 13.23 4.4E-08
y40B1B.3 372z 1318 . 1.2E-07 |
Y116A8C.19 3.70 13.04 1.2E-07
F22E5.20 . 365 1257 . 3.7E-08 |
F12E12.10 3.64 12.48 9.5E-08
Y51H7BR.2 3.64 1245 1.86-07 |
W09G12.1 3.60 12.14 3.7E-08
C52g2.1 359 12.04 . 8.4E-08 |
F56G4.2 3.56 11.80 3.8E-08
Y56A3A.10 | 353 1157 1.2E-07 |
C38D9.8 3.52 11.48 3.7E-07
Y57A10C.1 30 1131 . 8.0E-06 |
F38C2.5 3.39 10.47 6.0E-07
F45C12.13 = 334 1011 4.0E-07 |
C41H7.8 3.34 10.11 8.6E-08
Y27F2A8 332 998 1.5e-07 |
Y51H7BR.1 332 %98 ¢ 2.8E-07
Y46E12A4 33. 995 1.6E-07 |
F31E9.4 3.26 9.59 2.6E-07
FisB9.1 ¢ 325 954 1.4E-07 |
ZC204.9 3.17 8.98 3.0E-07
Y46G5A.28 3.15 8.86 2.2E-06
M1161 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 313 S R 878 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'07 ,,,,,,,,,,,,,
F45C12.6 3.12 ' 8.70 3.6E-07
W09G 124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 311 863 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'07 ,,,,,,,,,,,,,
F15E11.12 3.10 8.56 2.5E-06
T24B85 30 841 . 5.5E-07
KO5F6.5 3.06 | 8.34 6.1E-06
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M1164 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 303816 ,,,,,,,,,,,,,,, 89E'07 ,,,,,,,,,,,,,,
F40B5.1 2.97 7.82 6.1E-06
MO1ES56 29 779 1.8E-06 |
Y46B2A.1 2.95 7.71 1.5E-06
F28D12 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 294 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 7 6847E'07 ,,,,,,,,,,,,,,
C45G7.3 2.91 7.53 8.8E-07
RO9E129 = 289 739  21E-06 |
C43D7.5 2.88 7.35 4.8E-06
M01D13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 285 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 7 2092E'07 ,,,,,,,,,,,,,,
Y110A2AL.3 283 710 6.0E-07
Y60A9.3 283 709 | 7.56-07 |
Y22D7AR.10 2.82 7.06 6.7E-07
Y56A3A14 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 282 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 7 0668E'07 ,,,,,,,,,,,,,,
CO03E10.6 2.82 7.05 6.7E-07
Y51B9A.4 2.80 6.97 7.6E-07
CO8F11.12 = 279 693  8.0E-07 |
F53C3.2 2.79 ' 6.90 6.8E-07
cioc84 278 689 = 8.3E-06 |
Y73C8C.8 2.77 6.83 1.2E-05
Y82E9BR.17a . | 277 682 1.2E-05 |
C52E2.7 2.76 | 6.78 8.8E-07
F58E67 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 273 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 6 6522E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
C44C10.8 2.73 f 6.63 9.0E-07
Y44A6C2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 272 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 6 61 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
F15E11.15a 2.72 6.61 2.7E-06
FO2H6.5 272 660 1.0E-06 |
F40G9.9 2.72 6.58 4.8E-06
Y46G5A.27 | 272 657 . 7.7E-06 |
B0304.5 2.71 6.56 2.2E-06
Y45F10C2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 270 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 6 48 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
Y51H4A4 269 644  1.9E-06
F55¢9.4 267 636  3.6E-06 |
ZC204.8 2.63 6.18 7.9E-06
Y41C4A.17 261 6.13 1.9E-05 |
R11A5.3 2.61 6.11 1.9E-06
Y39G8B.7 2.61 6.09 2.1E-06
c24H11.3 260 6.07 7.3E-06
CO6A5.12 2.59 6.01 1.9E-06
F23F12.9a 2.59 6.01 3.4E-06
F58E1.11 2.57 5.92 3.6E-06
Y105CsB.13 | 25 587 2.0E-06 |
Y57A10C.11 2.55 | 5.86 3.9E-06
T28A11.22 = | 253 580 . 2.7E-06 |
C40A11.10 2.53 f 5.78 2.1E-06
Y63D3A.3 253 578 . 1.3E-05 |
C52E2.6 2.53 5.78 3.1E-06
Y43F11A.1 2.53 5.78 2.2E-06
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R08C713 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 253 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 77 ,,,,,,,,,,,,,,, 70E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
F40H6.4 2.50 5.65 3.1E-06
T22B7.5 250 565 1.2E-05 |
M01D1.10 2.49 5.63 3.4E-06
Y82EOBL.S . 249 562 | 2.8E-06 |
F12E12.4 2.49 5.62 3.9E-06
CO8A9.7 . 248 559 . 3.2E-06 |
R12E2.8 2.48 5.57 3.2E-06
T05D42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 248 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5726E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
F15e11.13 = 246 550 2.6E-05
F43G65 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 246 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 50 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
FO8D12.9 2.45 5.46 4.5E-06
y4gcicoe.i . 245 546 . 4.4E-06 |
TO8B6.5 2.45 5.45 5.2E-06
C37E2.4 2.42 5.37 1.1E-04
C54F6.5 241 531 . 3.8E-06
F55C9.13 2.39 ' 5.25 2.0E-05
F54E7.5 23 5.24 . 4.5E06
C32B5.14 2.39 5.23 1.2E-05
Y7iG12B.28 . 238 5.21 5.9E-06 |
T12D8.5.1 2.37 | 5.19 5.3E-06
€45G7.2 237 5.18 1.9E-05 |
F02D10.6 2.37 f 5.15 6.7E-06
R07C35 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 236 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 15 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
R02C2.6 2.36 5.15 5.2E-06
F38H42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 235 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1126E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F45C12.5 2.35 5.11 1.8E-05
F39F104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 235 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1093E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
R0O9B5.9 2.35 5.09 2.1E-03
K07C65 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 235 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 09 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y48G9A.7 . 235 509 5.1E-06
F31A92 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 234 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 0777E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
R07C3.6 2.34 5.06 5.5E-06
F14563 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 234 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 06 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
F15A4.2 2.34 5.05 1.2E-05
C04F6.3.1 2.33 5.03 1.3E-05
C34E114 = 233 503 7.5E-06
F19F10.5 2.33 5.03 1.0E-04
Y25C1A.6.1 2.31 4.97 5.5E-06
FO8D12.8 2.31 4.96 7.0E-06
KOsr6.7 230 492 7.0E-05
Y56A3A.15 2.30 ' 4.92 7.3E-06
F56F4.1 230 4917 1.5E-05 |
C32B5.16 2.30 f 4.91 1.8E-05
Y49F6C.3 229 490 7.7E-06
KO5F6.3 2.28 4.87 2.2E-05
C31G12.1 2.28 4.86 7.4E-06
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ZK38132 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 227482 ,,,,,,,,,,,,,,, 26E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
C27B7.9 2.27 4.81 1.1E-05
F28Cce.1 226 478 . 48E-05 |
F12E12.8 2.25 4.77 4.2E-05
T22G56 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 225476 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F55C9.3 2.24 4.74 1.7E-05
R08E51 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 223469 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
TO3F7.3 2.23 4.68 9.3E-06
F35E12.3 222 465 . 9.9E-06 |
wogr4.2 222 465 ¢ 1.1E-05
WO06A11.2 222 465  3.7E-05 |
KO2E7.9 2.22 4.64 1.2E-05
T22B2.1 22y 462 1.1E-04 |
T26E3.8 2.21 4.62 7.2E-05
F19B10.9 2.21 4.61 1.1E-05
D100710a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 220 S R 461 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'05 ,,,,,,,,,,,,,
T26E4.15 2.20 ' 4.59 2.7E-05
Tozc4.2 220 458 . 44E-05 |
Y19D10B.7 2.19 4.58 8.1E-05
Y110A2ALS = | 219 45 1.2E-05 |
C52D10.9.1 2.18 | 4.54 1.3E-05
F18E32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 218 452 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
T10B9.10 2.17 f 4.50 1.1E-04
T04D32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 21744946E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F10E7.1 2.17 4.49 1.2E-05
Y46G5A.8 | 216 448 1.2E-05 |
B0432.1 2.16 4.46 1.8E-05
Y106G6H.16 = | 216 446 . 7.7E-05 |
F53G2.8 2.16 4.46 1.2E-05
Y37H2A10 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 21644620E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F48E36 216 445 ¢+ 1.5E-05
Fi4B6.1 215 445 1.6E-05 |
Y116A8A.1 2.14 4.42 3.7E-05
KO7A1.15 214 440 = 3.0E-05 |
R11.4 2.13 4.37 1.5E-05
B0047.1b 2.12 4.34 2.1E-05
YiieAsB.l 2112 433 5.8E-05
ZK1240.4 2.11 ‘ 4.32 1.9E-05
F09G8.7 2.11 4.32 2.1E-05
WO04E12.2 2.11 4.30 8.5E-05
CO6B35 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 210 43027E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y71G12B.20a 2.10 | 4.30 1.6E-05
R11G1.7 = 210 429 . 22E-05 |
Y47D7A.1.2 2.10 f 4.28 1.8E-05
F49F11 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 209427 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 ZE'OS ,,,,,,,,,,,,,,
T09B4.5a.2 2.09 4.27 1.8E-05
F09C8.1 2.09 4.27 2.3E-05
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Kiob2.4 209 426 2.0E-05 |
T12A2.3 2.09 4.25 1.9E-05
ZK67310 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 20942547E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F17E9.2 2.09 4.24 1.7E-05
KOZB]-ZZ ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 207421 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F11A5.15 2.07 4.21 2.2E-05
c46C2.3 207 420 25E-05
D2096.5 2.07 4.19 2.2E-05
F59A612 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 20641821E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F58E1.3 . 206 | 418 2.1E-05
Y38He6C.16 206 418  2.0E-05 |
C39B5.2 2.06 4.17 4.0E-05
MO3A13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 20641621E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
K10G6.5 2.06 4.16 2.9E-05
KO8H2.1 2.05 4.14 2.0E-05
F01D53 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 204 R R 412 46E'05 ,,,,,,,,,,,,,
F19H8.4 2.04 ' 4,12 1.1E-04
F57A104 204 412 . 43E05
T25E12.6 2.04 4.11 4.2E-05
F23F15 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 204 41122E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y49F6C.4 2.04 f 4,11 2.3E-05
F23A78 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 204 41133E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
R02C2.1 2.03 f 4.10 6.2E-05
C24H12.11 203 410  6.2E-05
MO02F4.9 2.02 4.07 5.1E-05
ciec85 202 407 . 22E-05
KO8H2.4 2.02 4.06 2.4E-05
ZK38131 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 20240626E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F19B10.2 2.02 4.06 3.0E-05
T09B4.5b . 202 405 | 2.4E-05
RO5G9.3 . 202 405 3.4E-05
T26H2.3 201 404  2.6E-04 |
K02D7.6 2.01 4.02 2.7E-05
M1518 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 20040136E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
DC2.7a 2.00 4.01 2.7E-05
F22D3.5 2.00 4.00 2.6E-05
F54A5.3a = 199 398 5.8E-05
ZK673.5 1.98 3.96 2.8E-05
Y105E8B.4 1.98 3.95 4.9E-05
F15A4.10 1.98 3.94 5.0E-05
KO5F6.4 198 . 393 5.1E-05
F54D10.1 1.97 ' 3.92 5.8E-05
F4656121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 197 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 92 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57G11C.51 1.97 F 3.91 4.8E-05
800413 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 197 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 9136E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
DC2.7b 1.97 3.91 6.6E-05
C34F11.9c 1.97 3.91 5.1E-05




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
F4656122 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 196 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 90 ,,,,,,,,,,,,,,, ! 5 4E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F55C9.8 1.96 3.90 6.0E-04
F42A98 196 389 . 3.6E-05 |
C16A11.6 1.96 3.89 4.0E-05
Y57G7A.2 196 388 . 6.1E-05 |
Y105C5B.20 1.96 3.88 3.4E-05
CO2F125 . 195 388 ! 5.6E-05 |
Y92C3B.1 1.95 3.87 3.4E-05
802814 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 195 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 8549E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
EEED8.13 194 38 4.8E-05
F5386.9 194 383  4.8E-04 |
C17E7.12 1.93 3.82 1.1E-04
C09H55 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 8149E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F29A7.1 1.93 3.81 4.9E-05
T24C2.2 1.93 3.81 9.5E-05
E02H99 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 81 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'04 ,,,,,,,,,,,,,
TO9A12.5.2 1.93 ' 3.81 5.1E-05
C40A114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 80 47E'05 ,,,,,,,,,,,,,
FO2H6.4 1.92 3.79 3.7E-05
F15592 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 7841E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F54D12.4 1.92 f 3.78 9.2E-05
F23F1212 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 7867E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
C44B12.3 1.92 f 3.78 3.86-05
804164 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 78 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F08B6.1 1.92 3.77 7.4E-05
Fi3A79 192 . 3.77 . 45E-05 |
C40A11.6 1.91 3.77 7.2E-05
E02H97 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 191 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 7648E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
C33F10.13 1.90 3.74 8.3E-05
y4eHsc.r . 10 . 3.74 . 4.6E-04 |
T09A1251 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 1 90 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 373 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 56E'05 ,,,,,,,,,,,,,
K02E24 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 189 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 7247E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y11D7A.8 1.89 3.71 1.7E-04
F44G43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 189 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 70 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
FO7B10.2 1.89 3.70 7.7E-05
2C204.7 1.88 3.69 1.2E-04
Y116A8C.22 = . 188 369 8.2E-05
TO5E7.5 1.88 3.68 5.2E-05
FO9E10.1 1.88 3.68 1.6E-04
C49G7.8 1.88 3.68 4.4E-04
D10256 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 188 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 68 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
C49A9.10 1.88 ’ 3.67 7.5E-05
F52¢6.3 188 367 . 6.0E-05 |
F53B2.6 1.88 f 3.67 8.6E-05
Y62E10A4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 188 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 6769E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F49B2.2 1.88 3.67 8.8E-05
FO8F1.4a 1.87 3.67 9.6E-05
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KO9H11.10 = 1.87 3.66 I 5.2E-05
ZK1251.2 1.87 3.66 5.7E-05
FieB10.7 | 1.87 3.65 5.1E-05 |
F46C5.1 1.87 3.65 3.86-03
Y69A2AR.29 1.87 3.65 2.3E-04 |
C13G3.1 1.87 3.64 5.1E-05
T10F25 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 187 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 6463E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
C54F6.7 1.87 3.64 5.1E-05
F58D52a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 6486E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y75B8A.33 186 3.64 5.1E-05
F14p2.11 186 363 | 9.5E-05 |
TO5H4.1 1.86 3.63 5.8E-05
T24H74 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 6395E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
WO04A8.5 1.86 3.63 6.5E-05
C29F9.12 1.86 3.62 7.2E-05
F32H26 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 62 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'05 ,,,,,,,,,,,,,
F37B1.5 1.85 ' 3.61 1.2E-04
C13f10.2 185 360 = 6.6E-05 |
B0281.6 1.85 3.60 1.1E-04
C50E313 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 185 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 60 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 7E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F26D10.11 1.84 | 3.59 5.6E-05
Tiscse6 1.84 358 . 9.6E-05 |
F35D2.3 1.84 f 3.58 6.5E-05
Y39G10AR.5 = 1.84 3.8 1.3E-04 |
K09D9.2 1.84 3.57 3.6E-04
Y13C8A1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 184 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 5763E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T22B2.2 1.83 3.57 8.6E-05
F10G24 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 183 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 56 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y38E10A.3 1.83 3.55 8.1E-05
C48569 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 183 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 5595E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y47G6A.31 183 355 8.1E-05
F1i2e12.5 = 1.83 3.5 1.4E-04 |
B0303.8 1.83 3.55 1.8E-04
ZK6163 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 183 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 5579E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F57B1.6b 1.83 3.55 6.7E-05
Y45G12B.3 1.83 3.55 6.4E-05
ZK1248.19 182 354  1.1E-04
Y71A12B.2 1.82 ‘ 3.54 5.0E-04
KO9E3.5 1.82 3.54 1.1E-04
F59D12.5 1.82 3.53 8.6E-05
C17E73 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 182 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 5381E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK909.4 1.82 | 3.53 1.1E-04
F59F422 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 182 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 5365E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F23B12.9 1.81 f 3.52 1.3E-04
M16251 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 181 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 5073E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
D2096.1 1.80 3.49 8.6E-05
C44B12.6 1.80 3.49 1.9E-04
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gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
T02H69 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 180 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 49 ,,,,,,,,,,,,,,, ] 12E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
H23N18.2 1.80 3.49 1.1E-04
T12G37 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 180 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 4886E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F40E10.1 1.80 3.48 1.0E-04
Koz2e7.1r 180 3.47 ] 1.1E-04 |
R03A10.1 1.80 3.47 9.2E-05
y4ib4B.10 180 347 . 8.4E-05 |
F07D3.2 1.79 3.47 1.3E-04
C07E39 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 179 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 47 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
D2085.2 79 347 . 1.3E-04
Fi3A7.10 = 179 346 1.1E-04 |
KO5F6.1 1.79 3.46 4.4E-04
Y38E10A.14 = 79 346 1.6E-04 |
C17D12.1a 1.79 3.45 1.1E-04
T26E3.7 1.79 3.45 1.1E-04
F23b12.4 79 345 = 9.7E-05 |
C45H4.14a 1.79 ' 3.45 9.6E-05
Tioc48 178 3.44 1.1E-04
C34B4.4 1.78 3.43 1.1E-04
KO8F4.12 . 177 342 . 9.5E-05 |
Y39F10B.1a 1.77 r 3.41 1.4E-04
KogH109 . 177 341 1.7E-04 |
Y57G11C.25 1.76 f 3.40 1.3E-04
Y75B8A.18 176 3.3 ] 1.2E-04 |
C47F8.1 1.76 3.39 1.3E-04
C46C25 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 176 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 38 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C52A10.2 1.76 3.38 3.6E-04
C46A5.8 1.75 3.37 ] 1.5E-04 |
Y47D3A.12 1.75 3.37 1.8E-04
802815 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 175 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 36 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
FO8F1.4b.2 = | 1.75 336 1.3E-04
Y4or6B.7 175 336 2.2E-04 |
F13A2.4 1.75 3.35 1.0E-04
CO5E116 . 174 335 ] 1.8E-04 |
ZK616.2 1.74 3.35 1.8E-04
F57B1.6a 1.74 3.35 2.2E-04
T14G12.4a = . 174 3.3 2.7E-03
Y52B11A.7 1.74 ‘ 3.34 9.7E-05
Y41D4A.3 1.74 3.33 1.2E-04
F27C8.4 1.74 3.33 1.1E-04
F58E113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 173 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 33 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y47D7A.1.1 1.73 ' 3.33 1.3E-04
Y94H6A4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 173 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y116A8C.1 1.73 f 3.32 9.7E-05
R08C79 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 173 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 3234E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
DC2.7c 1.73 3.32 1.3E-04
C45G9.7 1.73 3.32 1.5E-04
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gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
T28C6.3 1.73 3.32 N 1.0E-04 |
B0304.4 1.73 3.31 1.1E-04
F35G127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 173 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 3126E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F52D2.8a 1.73 3.31 1.1E-04
D2063.1 .72 330  3.0E-04 |
F40G9.6 1.72 3.29 2.9E-04
D10258 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 172 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 29 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C50F4.4 1.72 3.29 1.2E-04
Fis5810.3 | .72 329  2.0E-04 |
F59F4.21 = L N R 328  1.1E-04
Y67A10A.4 = 171 3.28 1.3E-04 |
C31H5.4.2 1.71 3.27 1.4E-04
F55H12.2 .71 3.27 1.2E-03 |
Y18D10A.17.2 1.71 3.27 2.8E-04
D1025.7 1.71 3.27 1.2E-04
C33E102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 171 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 27 23E'04 ,,,,,,,,,,,,,
C17C3.8 1.71 ' 3.26 2.5E-04
Y46G5A.7 .71 3.26 1.5E-04 |
T24D5.6 1.70 3.26 7.5E-04
T11F82 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 170 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 26 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F45D11.9 1.70 f 3.26 1.2E-04
F52B116 . .70 3.25 . 2.5E-04 |
F09C3.3 1.70 ’ 3.25 2.0E-04
Y87G2A.18 . 1.70 3.25 . 2.4E-04 |
F58D5.2b.1 1.70 3.25 1.8E-04
c47G28 .70 3.24 1.7E-04 |
WO0S8E12.6 1.70 3.24 1.6E-04
R10A102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 170 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 24 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F08G5.5.2 1.70 3.24 2.6E-04
F08G551 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 169 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 2427E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F28H7.4 1.9 323  1.2E-04
C40A117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 169 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 22 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK287.6 1.68 3.21 2.8E-04
F19H65 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 168 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 21 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
TO7A5.5 1.68 3.21 2.7E-04
KO8D12.4 1.68 3.21 2.2E-04
K09C4.1b 18 322 3.5E-04
Y71H2AR.3 1.68 ‘ 3.20 ' 1.3E-04
ZC84.7 1.68 3.20 2.0E-04
F32D1.11 1.68 3.20 1.4E-04
C17E44 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 168 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 2047E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C31H5.4.1 1.68 | 3.20 1.5E-04
Y55F3BR.5 1.8 . 3.20  2.4E-04 |
Y48G8AL.15 1.67 | 3.19 1.4E-04
Fi4D7.7 . 1.67 . 319 1.7E-04 |
F14H3.5 1.67 3.18 2.4E-04
F54E7.9.1 1.67 3.18 1.5E-04
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M01G56 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 167 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 18 ,,,,,,,,,,,,,,, 23E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
H25K10.1 1.67 3.17 1.4E-04
Y39G10AR.15 = 1.66 . 3.17 . 2.0E-04 |
F40B1.1 1.66 3.16 1.4E-04
C31C94 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 166 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 16 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
KO1H12.1 1.66 3.15 3.1E-04
F54A53b 166 . 315 4.1E-04 |
R13F6.1 1.66 3.15 1.5E-04
F45581 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 166 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 1526E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK250.2 165 315  1.8E-04
F4510.2b 1.65 3.5 1.5E-04 |
C29F3.6 1.65 3.15 1.6E-04
Kiib2.4b 1.5 . 315 2.8E-04 |
H24009.2 1.65 3.14 3.4E-04
F56A4.12 1.65 3.14 2.2E-04
Y48G9A6 1.5 3.13 1.7E-04 |
Y52E8A.2 1.65 ' 3.13 1.8E-04
T04G97 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 164 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'04 ,,,,,,,,,,,,,
T13B5.6 1.64 3.13 2.5E-04
R09558 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 164 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 1236E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
TO5G5.4 1.64 | 3.12 2.0E-04
Y47HoCc.i 1.4 3.12 . 3.4E-04 |
Y49F6C.5 1.64 f 3.12 1.6E-04
ci4B18 1.4 312 5.4E-04
TO8B1.6 1.64 3.11 2.3E-04
c42D46 1.4 3.1 1.8E-04 |
F26D11.1 1.64 3.11 2.1E-04
F46A8.7 1.4 311 3.4E-04 |
F35H10.5 1.64 3.11 2.3E-04
RO4D34 1.4 311 2.0E-04 |
K06G5.2 1.63 3.0 2.4E-04
KO5F69 1.63 3.10  2.0E-04 |
C17F4.8 1.63 3.10 2.4E-04
ZC20414 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 163 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 1026E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
RO2E12.6.1 1.63 3.10 4.7E-04
F56D5.5 1.63 3.09 1.9E-04
ZK1251.7 162 .08 4.6E-04
H16D19.4 1.62 | 3.08 2.1E-04
F59H6.9 1.62 3.08 1.8E-04
Y55B1AL.2 1.62 3.08 3.5E-04
Y32G9A.13 1.62 | . 3.08 1.8E-04 |
F48C1.9 1.62 | 3.07 2.2E-04
Y49F6C8 1.62 . 3.07  2.2E-04 |
F26F4.13 1.62 f 3.07 4.4E-04
F55G12 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 162 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 0722E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
B0495.6 1.62 3.06 2.5E-04
F19B10.8 1.61 3.06 2.8E-04
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gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
ciz2p8.12 1.1 3.05 . 2.1E-04
F36D1.9 1.61 3.05 3.0E-04
F1i2e12.1 1.1 3.0  27E-04 |
F56B3.3 1.60 3.04 2.3E-04
FieC7.3 160 3.04  4.2E-04 |
H16D19.1 1.60 3.04 6.8E-04
Y113G788 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 160 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 0324E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
K11D12.13 1.60 3.03 3.9E-04
F47H41 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 160 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 0320E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Cc04H5.7 10 3.03. 5.9e-04
KO9H9.7 160 3.03 | 2.5E-04 |
F15D3.6 1.60 3.03 2.3E-04
ZK89%26 . .59 3.02  2.3E-04 |
W03D8.7 1.59 3.02 2.2E-04
B0047.3 1.59 3.01 2.2E-04
M1105a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 159 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 01 34E'04 ,,,,,,,,,,,,,
F54F7.2 1.59 ' 3.01 3.6E-04
T27A1.2 .59 3.00. . 2.8E-04 |
T02G6.5 1.59 3.01 3.0E-04
C33A127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 159 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 3 0031E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C10C6.7 1.59 | 3.00 2.1E-04
T21C98 1.58 . 299 . 3.1E-04 |
WO05B5.4 1.58 f 2.99 2.5E-04
Y82E9BR.22 . 1.58 . 299 . 4.0E-04 |
C24D10.5 1.58 2.99 3.6E-04
ciec8.4 1.58 . 299 = 8.2E-04 |
MO01B2.7 1.58 2.98 6.1E-04
F35H87 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 158 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 98 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y37E11AR.6 1.58 2.98 2.8E-04
F38G12 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 158 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9827E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
B0336.13 = 1.58 298 2.6E-04
K04G2.11 1.57 298  2.4E-04 |
C16C8.11 1.57 2.98 3.6E-04
C53H93 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 157 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9723E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
FO2E11.4 1.57 2.97 2.3E-04
Y111B2A.10a 1.57 2.97 3.7E-04
ZK1098.11 = .57 297 2.7E-04
C34B2.2 1.57 | 2.96 3.0E-04
B0252.8 1.57 2.96 3.6E-04
T21C12.7 1.57 2.96 3.7E-04
804162 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 156 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9627E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F58A4.14 1.56 | 2.96 3.5E-04
K09A113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 156 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9526E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T23B5.4 1.56 f 2.95 6.5E-04
R06C76 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 156 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 95 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T28D6.9 1.56 2.95 5.6E-04
F12E12.3 1.56 2.95 2.8E-04
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R10H106 . 1.56 . 295 _2.8E-04
F40C5.1 1.56 2.95 3.0E-04
MOlFll ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 156 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9528E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T13F2.8.1 1.56 2.95 3.1E-04
MOZB74 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 156 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9428E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y79H2A.11 1.56 2.94 3.6E-04
Y37D8A.25 1.56 . 294 29E-04 |
F53A2.2 1.56 2.94 3.5E-04
C50F46 1.56 . 294 5.8E-04
c32B5.1a 156 294 2.8E-04
y48A6C.3 155 294 | 2.8E-04 |
C10A4.1 1.55 2.93 4.9E-04
wo7ee.s 1.5 293  45E-04 |
B0213.6 1.55 2.93 4.0E-04
Y19D10A.11 1.55 2.93 4.2E-04
Y37E11B6 1.5 293 5.9e-04
KO7E8.10 1.55 ' 2.93 2.8E-04
c40C8.3 1.5 293 = 2.8E-04 |
C50E3.12 1.55 2.93 2.6E-04
Y3956A9 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 155 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9331E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F48F5.4 1.55 | 2.93 3.6E-04
Y18H1A6 1.5 292 5.9E-04
F54D8.1.2 1.55 f 2.92 5.3E-04
RO7E5.11 1.5 292 . 3.6E-04 |
C11G6.2 1.54 2.92 3.7E-03
M02D86 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 154 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9173E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F46F11.4 1.54 2.91 6.3E-04
F39F103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 154 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9129E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F23D12.2 1.54 2.91 2.8E-04
MO4BZ3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 154 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9168E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
CO06A5S 1.54 291 3.1E-04
Y47D3A.1 1.54 291 3.0E-04 |
C25H3.6¢ 1.54 2.90 3.4E-04
803938 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 154 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 9034E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
D1025.4 1.54 2.90 3.0E-04
T13C2.7 1.54 2.90 3.4E-04
F45C12.12 = 1.4 290 3.1E-04
T16G12.4 1.53 | 2.90 3.1E-04
ZK546.15 1.53 2.89 4.4E-04
R0O4A9.7 1.53 2.89 3.5E-04
F12A10.1 1.53 . 289 | 4.4E-04 |
Y75B12B.4 1.53 | 2.88 4.1E-04
F32H22 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 153 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 8837E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK1058.6 1.53 f 2.88 6.1E-04
C08A9.10 . 1.53 . 28 = 21E-03 |
B0035.18 1.53 2.88 3.0E-04
KO8F9.1 1.53 2.88 1.0E-03
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cosr8o9 1.52 . 2.88 __41E-04
F55G1.7 1.52 2.88 4.0E-04
c38b4.1b 1.52 . 287 5.0E-04 |
Y39F10B.1b.1 1.52 2.87 4.5E-04
W02D75 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 152 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 8734E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK353.9 1.52 2.87 4.4E-04
F25H97 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 152 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 8735E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C06G3.8 1.52 2.86 4.4E-04
T24E12.11 = 1.52 . 286 5.0E-04 |
Y39B6A.42 .52 286 8.0E-04
F35G12.11.2 151 2.86 | 4.4E-04 |
EEEDS.4 1.51 2.86 3.6E-04
C52E23 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 151 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 8634E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F52C6.4 1.51 2.85 5.5E-04
TO5F1.10 1.51 2.85 6.8E-04
C46E108 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 151 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 85 35E'04 ,,,,,,,,,,,,,
F40G9.4 1.51 ' 2.85 3.7E-04
Y4ib4B.14 151 285 . 3.4E-04 |
Y51H7C.12 1.51 2.84 3.4E-04
T27A8.2 151 284 = 4.6E-04 |
T20G5.10 1.51 | 2.84 1.0E-03
Fa6F11.7 . 151 284 . 4.1E-04 |
F17E9.1 1.50 f 2.84 8.4E-04
C02A124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 150 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 8340E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y82E9BR.1 1.50 2.83 4.7E-04
K02A22 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 150 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 8381E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F55G1.11 1.50 2.83 3.8E-04
H14E04.1 = .50 . 282 . 7.2E-04 |
D1022.3 1.50 2.82 9.3E-04
C32556 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 149 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 8267E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
wo05810.3 149 28 7.0E-04
Y73F8A.22 149 281  3.6E-04 |
F17A2.5 1.49 2.81 5.0E-04
C42C112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 149 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 8196E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C10B5.1 1.49 2.81 1.0E-03
Y40B10A.6 1.49 2.80 8.0E-03
Y54G2A.23.1 149 280 3.8E-04
Y52E8A.1 1.49 2.80 5.3E-04
Y50E8A.3 1.49 2.80 5.5E-04
D1007.4 1.48 2.80 1.0E-03
Cc36fF7.2 1.48 . 280 = 4.5E-04 |
C38D4.9.1 1.48 ' 2.79 4.5E-04
cosee.8 1.48 . 279 . 9.6E-04 |
F21A3.6 1.48 f 2.79 3.8E-04
K01G123 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 148 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 79 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 9E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T22C8.4 1.48 2.79 1.2E-03
MO5D6.6.1 1.48 2.79 4.1E-04
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Y34F42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 148 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 78 ,,,,,,,,,,,,,,, 65E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T10C6.10 1.48 2.78 4.5E-04
Y48GlBM8 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 148 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 78 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F52H2.2 1.47 2.78 4.7E-04
Y39G10AL.1 = 1.47 . 278 . 7.4E-04 |
Y71G12B.20b 1.47 2.77 5.0E-04
C40A11.2.1 1.47 . 277 . 4.4E-04 |
CO8F1.11 1.47 2.77 8.5E-04
Y51H7C.3 1.47 . 277 5.7E-04
KO2E2.7 147 277 6.8E-04
M199.4 147 277 | 7.9E-04 |
C50F2.10 1.47 2.76 6.2E-04
Y69H22 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 147 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 7667E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y43F4B.10 1.46 2.76 7.5E-04
TO6A10.3 1.46 2.76 5.3E-04
F57C24 146 . 275  4.6E-04 |
F58B3.9 1.46 ' 2.75 6.5E-04
FooC34 146 . 275 . 9.8E-04 |
Y66D12A.5 1.46 2.75 6.2E-04
F27836 146 . 275 5.5E-04
F35G12.11.1 1.46 | 2.75 4.8E-04
F40F891 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 146 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 7470E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
W02D7.4 1.46 f 2.74 5.5E-04
F3562.3 1.45 274 5.1E-04
R52.8 1.45 2.74 8.5E-04
F31E96 . 1.45 274 . 7.3E-04 |
EEEDS8.12 1.45 2.73 5.3E-04
F58D52b2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 145 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 7371E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T16H12.2 1.45 2.73 7.9E-04
Y23H5B.7a . 1.45 273 . 6.2E-04 |
Y51H7BM.1 145 273 8.4E-04
C25H33 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 145 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 7374E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y71F9B.4 1.45 2.73 1.5E-03
F57C2.2 1.45 272 . 47E-04 |
Y110A2AL.4b 1.45 2.72 5.2E-04
F45E10.2a 1.44 2.72 7.5E-04
Y71iH2B4 1.44 272 1303
Y97E10AR.3 1.44 ‘ 2.72 ' 1.3E-03
Y39B6A.34 1.44 2.72 1.3E-03
C36A4.11 1.44 2.72 7.6E-04
Y68A4A.13 1.44 . 271 8.1E-04 |
CO6H2.7 1.44 ' 2.71 5.2E-04
T22H25a2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 144 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 7161E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C35E7.5a 1.44 f 2.71 7.8E-04
FO1D5.1 1.44 . 271 5.7E-04
C05C8.1 1.44 2.71 6.7E-04
F55A12.10 1.43 2.70 2.6E-03
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Y47D3A.20 143 2.70 | _—_— 1.9E-03 |
RO7H5.4 1.43 2.70 5.7E-04
C49C36 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 143 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 70 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F55A3.5 1.43 2.70 6.7E-04
F45G27 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 143 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 7060E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y55D5A.6 1.43 2.69 5.3E-04
KoSr6.8 143 269 = 8.1E-04 |
WQ09B6.4a 1.43 2.69 6.1E-04
T02G51 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 143 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 69 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 3E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y49E10.22 142 268 | 1.4E-03
EEED82 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 142 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 68 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 7E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F33E2.5.1 1.42 2.68 1.2E-03
T03F112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 142 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 6884E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
K01A12.4 1.42 2.68 1.1E-03
ZK836.3 1.42 2.68 8.9E-04
F09F76 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 142 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 68 73E'04 ,,,,,,,,,,,,,
F53G2.2 1.42 ' 2.68 6.3E-04
T07C442 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 142 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 68 82E'04 ,,,,,,,,,,,,,
Y82E9BL.17 1.42 2.67 2.5E-03
T14G124b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 142 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 6731E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C46C11.4 1.41 | 2.67 7.6E-04
K06596 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 141 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 6774E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F40A3.1 1.41 f 2.66 8.0E-04
4 141 266 . 6.3E-04 |
B0047.2 1.41 2.66 7.1E-04
Y39H10A.2 = 141 . 266 | 8.7E-04 |
F16G10.11 1.41 2.66 6.2E-04
Y5iHv¢8 141 . 266 | 6.2E-04 |
TO5E12.3 1.41 2.65 6.7E-04
KoO7Fr59 141 . 265 . 2.1E-03 |
Y57G11C.45 141 265 | 9.2E-04
w03C9.3.2 140 265 | 6.2E-04 |
F18E2.5 1.40 2.65 2.0E-03
K08E42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 140 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 6482E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T24H10.1 1.40 2.64 6.2E-04
F36H1.5 1.40 2.64 1.6E-03
Y75B8A.11 140 264 9.6E-04
T27E9.6 1.40 | 2.64 ' 6.6E-04
TO7A5.6b 1.40 2.64 7.6E-04
T21C9.4 1.40 2.64 9.4E-04
F23A74 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 140 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 6463E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C02B10.2 1.40 | 2.64 7.2E-04
F01F113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 140 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 6486E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T02C1.1 1.40 f 2.63 7.1E-04
ésoBe9 140 263 . 8.0E-04 |
Y38H6C.21 1.40 2.63 7.3E-04
C34B2.5 1.40 2.63 9.5E-04
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F36G9.8 1.3 . 2.63 ____9.5E-04
FO2H6.1 1.39 2.63 8.5E-04
T27E9.8 1.3 . 263 2.6E-03 |
Y48G1C.6 1.39 2.63 1.1E-03
H20J045 | 1.3 . 263 2.0E-03 |
C48E7.10 1.39 2.62 1.1E-03
C17B77 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 139 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 6276E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
H14A12.5 1.39 2.62 8.9E-04
F36A28 = 1.3 . 262  8.3E-04 |
F23F1.10 13 262 9.3E-04
T26F2.2 139 262 | 8.4E-04 |
ZK688.7 1.39 2.61 8.6E-04
ZC537 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 139 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 6190E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
B0035.10 1.39 2.61 1.0E-03
C16C10.9 1.39 2.61 6.7E-04
F45F291 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 139 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 61 89E'04 ,,,,,,,,,,,,,
F10E9.5 1.39 ' 2.61 1.1E-03
czeB2.7 1.3 . 261 = 8.0E-04 |
F52D2.8b 1.39 2.61 8.6E-04
Y6G83 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 138 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 61 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F45C12.8 1.38 f 2.61 7.4E-04
F43C1.3 1.38 . 261 1.1E-03 |
Y24F12A.3 1.38 f 2.61 1.3E-03
TOSA56 1.38 . 260 . 7.5E-04 |
C02B8.1.2 1.38 2.60 7.2E-04
cospbe.7 1.38 . 260 1.2E-03 |
ZK892.7 1.38 2.60 1.4E-03
wozBs.2 | 1.38 . 260 1.4E-03 |
K10D2.7 1.38 2.60 2.4E-03
K12H67 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 138 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 60 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F45B8.2 1.38 260  1.2E-03
T20G5111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 138 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 6089E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
WO03H9.3 1.38 2.60 1.0E-03
F17A213 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 138 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 5984E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
ZC412.6 1.38 2.59 1.0E-03
F23B2.13 1.38 2.59 9.4E-04
R160.4 138 259 9.3E-04
C25H3.14.1 1.38 2.59 1.0E-03
Y111B2A.10b.1 1.37 2.59 9.1E-04
Y17G9A.4 1.37 2.59 1.1E-03
F44E29 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 137 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 5995E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y110A2AL.1 1.37 ' 2.59 1.2E-03
803368 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 137 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 59 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F28F8.3.1 1.37 f 2.59 1.1E-03
Y54GSA9 1.37 . 259 . 9.7E-04 |
WO9H1.4 1.37 2.59 1.0E-03
TO8A9.12 1.37 2.59 9.3E-04
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F58533 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 137 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 59 ,,,,,,,,,,,,,,, T 11E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK637.11 1.37 2.59 1.0E-03
R095531 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 137 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 58 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F44B9.6 1.37 2.58 1.5E-03
F42F129 1.37 . 258 . 7.5E-04 |
Y39B6A.10 1.37 2.58 8.0E-04
F29591 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 137 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 5890E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK228.5 1.37 2.58 8.8E-04
K07C59 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 136 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 57 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F43G6.7 136 257 8.9E-04
Yi16A8C.12 136 257 | 8.1E-04 |
M117.5 1.36 2.57 8.1E-04
T23G53 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 136 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 5789E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
FO1F1.14 1.36 2.57 7.8E-04
F22B5.6 1.36 2.57 1.6E-03
802224 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 136 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 57 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y71F9AL.10 1.36 ' 2.57 1.0E-03
Y41D4B.12a = 1.36 . 257 1.0E-03 |
C28A5.4 1.36 2.56 9.5E-04
D10054 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 136 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 56 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
D1005.5 1.36 | 2.56 1.6E-03
W06A114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 136 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 5683E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
WO03G9.8 1.36 f 2.56 1.2E-03
T09545a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 136 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 5688E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F59E11.7a 1.35 2.56 8.2E-04
Ci5F18 1.35 . 255 1.1E-03 |
F53G12.1 1.35 2.55 8.9E-04
Fa45C12.7 1.35 . 255 . 8.6E-04 |
F54C9.3 1.35 2.55 1.1E-03
F40F11.3 = 1.35 . 255 1.3E-03 |
Y18D10A.16 = 1.3 255  1.0e-03
c38b4.1a 1.35 . 255 1.4E-03 |
F35C11.1 1.35 2.55 1.3E-03
F31¢3.5 1.35 . 255  9.8E-04 |
F27C8.2 1.35 2.55 1.4E-03
F23D12.5 1.35 2.54 1.1E-03
F53F10.8 135 254  1.1E-03
Y39G10AR.20.2 1.35 ‘ 2.54 1.4E-03
F26H11.1 1.35 2.54 9.3E-04
C25E10.8 1.34 2.54 1.1E-03
T04D38 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 134 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 5420E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F57G4.9 1.34 ' 2.54 9.1E-04
Kiz2p125 1.34 . 254 1.1E-03 |
F08G12.10 1.34 f 2.54 8.7E-04
F53F4.16 = 1.34 . 253 1.1E-03 |
Y92C3B.3a 1.34 2.53 1.0E-03
C14A4.10 1.34 2.53 3.5E-03
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RO3H106 = 134 2.52 | L 1.1E-03 |
Y62E10A.17 1.33 2.52 1.1E-03
Y57A10A9 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 133 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C18D4.6b 1.33 2.52 1.5E-03
C14C117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 133 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO8E3.13 1.33 2.52 1.4E-03
F42H102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 133 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
B0213.15¢ 1.33 2.52 1.2E-03
M01D761 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 133 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
K10D222 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 1 33 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 251 19E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F5561.3 133 251 2.3E-03 |
C31C9.2.1 1.33 2.51 9.6E-04
Fi5E11.1 133 251 . 2.8E-03 |
F23H12.7 1.33 2.51 1.5E-03
C49F5.3 1.33 2.51 1.3E-03
C44C105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 133 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 51 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'03 ,,,,,,,,,,,,,
FO8F3.9b 1.32 ' 2.50 1.3E-03
Y66D12A7 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 132 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 50 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y39B6A.40 1.32 2.50 1.6E-03
ZK6664 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 132 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 5096E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C34E10.7 1.32 f 2.50 1.1E-03
ZzC19%6.2 . 132 250 1.9E-03 |
K11D2.1 1.32 ’ 2.50 1.0E-03
8046472 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 132 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 50 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T23B5.3c.2 1.32 2.50 1.2E-03
R07H51 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 132 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 50 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T02B5.1 1.32 2.50 4.9E-03
8021315a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 132 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 49 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y49E10.1 1.32 2.49 1.3E-03
yioecep.2 132 249 1.2E-03 |
F18A11.3 = . 132 249 . 1.3E03
C01H65d ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 131 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 49 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
TO1B7.3 1.31 2.49 1.4E-03
MOZB71 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 131 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 48 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F53A2.9 1.31 2.48 1.3E-03
C24H11.9 1.31 2.48 1.2E-03
C48E7.11 131 248 | 1.4E-03
C36A4.10 1.31 | 2.48 1.3E-03
Y48G9A.8.2 1.31 2.48 1.1E-03
KO8E4.3 1.31 2.48 1.4E-03
Y51A2D.14 131 248 . 2.1E-03 |
F21E9.3 1.31 ' 2.47 1.2E-03
cirg7.i3 131 247 1.3E-03 |
Y52B11A.9 1.30 f 2.47 1.1E-03
ZK6523 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 130 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 47 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F21G4.4 1.30 2.47 1.2E-03
T10E9.7a 1.30 2.47 2.0E-03
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M17632 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 130 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 46 ,,,,,,,,,,,,,,, ] 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F45D3.1 1.30 2.46 2.5E-03
¢és3cit2 30 246 1.3E-03 |
TO5A10.2 1.30 2.46 1.8E-03
F56F103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 130 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 46 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO08A9.9 1.30 2.46 1.3E-03
F31D491 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 130 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 4627E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W04B5.2 1.30 2.46 2.0E-03
C41H79 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 130 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 46 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
RO3H10.1 = 30 245 4.8E-03
T07D31 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 45 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y66D12A.6 1.29 2.45 2.1E-03
K02E711 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 45 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C26F1.9.1 1.29 2.45 1.4E-03
M04D8.3 1.29 2.45 2.2E-03
Y60A3A16 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 45 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,
C32F10.6 1.29 ' 2.45 1.3E-03
F37A42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 45 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'03 ,,,,,,,,,,,,,
R12C12.6b 1.29 2.45 1.5E-03
F26F28 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 45 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C29F7.4 1.29 f 2.45 1.3E-03
Ko7Bi.7b . 129 2.44 1.5E-03 |
F07B7.2 1.29 f 2.44 3.5E-03
F46F25 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 44 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
K10D2.2.1 1.29 2.44 1.4E-03
Y39G10AR.20.1 129 2.44 1.9E-03 |
T23F11.4 1.29 2.44 1.4E-03
F17E912 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 4422E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T08D10.4 1.29 2.44 1.7E-03
F15D421 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 4422E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
FO8HS.5 129 244 | 1.7E-03
D10861 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 4439E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F14D2.14 1.28 2.44 2.6E-03
ZK5124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 128 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 4342E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F25H9.4 1.28 2.43 1.4E-03
C15H11.8 1.28 2.43 1.8E-03
ZC395.7 128 243 | 1.6E-03
ZC376.4 1.28 | 2.43 1.4E-03
Y43F4B.9.1 1.28 2.43 1.3E-03
KO02F2.4 1.28 2.43 1.6E-03
Y57A10A.30b.1 128 243 . 2.5E-03 |
F23D12.7 1.28 ' 2.43 3.6E-03
ZK69714 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 128 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T28H11.2 1.28 f 2.43 1.7E-03
F26A37 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 128 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
FO8H9.8 1.28 2.43 1.7E-03
Y108G3AL.6.2 1.28 2.42 1.6E-03
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C27C77 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 128 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 42 ,,,,,,,,,,,,,,, 45E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T26C12.3 1.28 2.42 2.1E-03
F36D3.3 128 242 1.6E-03 |
T10G3.6 1.28 2.42 1.9E-03
ZC302.3 128 242 . 2.2E-03 |
Y92H12A.3 1.28 2.42 3.6E-03
Y7A9D1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 128 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 4222E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
D1014.2 1.28 2.42 1.6E-03
KlOB31b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 128 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
E04A472 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 1 27 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 242 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 27E'03 ,,,,,,,,,,,,,
C24599 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
TO3D8.7 1.27 2.42 1.9E-03
M17631 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F25E5.2 1.27 2.41 1.7E-03
Y111B2A.10b.3 1.27 2.41 1.5E-03
C43E11.13 127 241 ¢+ 4.2E-03 |
T23B5.3a 1.27 ' 2.41 1.9E-03
F14D25 127 241 1.4E-03 |
ZK512.11 1.27 2.41 2.0E-03
F49F1.7 127 241 . 2.4E-03 |
K08D10.12.1 1.27 f 2.41 1.9E-03
Y66D12A221 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 41 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C07G3.3 1.27 f 2.41 2.3E-03
Y46G5A.35 127 241 1.6E-03 |
Y48G9A.8.1 1.27 2.41 1.6E-03
F45G29 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 41 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F37B1.2 1.27 2.41 2.1E-03
Y59A8A32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 4063E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F44A2.7 1.26 2.40 1.8E-03
Y18D10A.18 = 126 240 1.4E-03 |
co7H6.2 126 240 3.4E-03
F36F124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 126 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 40 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F55C9.5 1.26 2.40 1.7E-03
Y66D12A.22.2 126 240 1.9E-03 |
Y46G5A.18 1.26 2.40 2.8E-03
F22E5.21 1.26 2.40 1.5E-03
F48D6.4a = 126 240 4.5E-03
Y55F3AM.8 1.26 2.40 1.6E-03
F12E12.11 1.26 2.40 5.3E-03
K04C1.3.1 1.26 2.40 2.2E-03
Y55F3AM.11 126 240 1.5E-03 |
C13G5.1 1.26 ' 2.40 1.6E-03
COSBlOl ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 126 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 40 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y48A6B.4 1.26 f 2.39 1.6E-03
c33ci2zo 126 239 1.8E-03 |
Y102A11A.8 1.26 2.39 3.0E-03
Y51H7C.7 1.26 2.39 1.6E-03
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TO3E6.5 126 2.39 | . 2.3B-03 |
D2063.3a 1.26 2.39 1.4E-03
RO2D38 126 239 1.6E-03 |
YS56A3A.28 1.26 2.39 2.3E-03
F54F71 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 126 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 39 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W09G10.5 1.25 2.38 1.5E-03
ZC2043 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 125 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 38 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T22H2.4 1.25 2.38 5.7E-03
Fa7H4.11 125 238 1.8E-03 |
Fi4B8.2 = 125 238 5.3E-03
C34B71 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 125 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 38 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y23H5B.8 1.25 2.38 1.5E-03
Y37E33 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 125 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3849E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F33H2.3.2 1.25 2.38 1.9E-03
F59E11.7b 1.25 2.38 2.0E-03
Y48G8AL.14 = 125 2.37 1.9E-03 |
TO6D4.1 1.25 ' 2.37 1.6E-03
ZK9703 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 37 28E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F33E11.1 1.24 2.37 1.8E-03
F22531 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 37 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C50E3.11 1.24 f 2.37 2.3E-03
F57B10.14.1 124 237 . 2.1E-03 |
Y51F10.11 1.24 F 2.37 1.7E-03
ZC373.2 124 236 1.9E-03 |
K11H3.5 1.24 2.36 2.1E-03
Y40A1A3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 36 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F40F4.3 1.24 2.36 1.9E-03
R07E571 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 36 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO1H6.5a 1.24 2.36 2.5E-03
C54E106 . 124 236 . 2.0E-03 |
HO6H21.11 = 124 236 2.3E-03
Y48E158 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 36 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F47H4.2 1.24 2.36 2.3E-03
RO5H11.2 = 124 236 1.7E-03 |
R11E3.2 1.24 2.35 1.7E-03
F53H2.1 1.24 2.35 2.6E-03
Y54F10BM.12 = 123 235 2.1E-03
F54D8.1.1 1.23 | 2.35 1.6E-03
F28C6.10 1.23 2.35 1.7E-03
wo06D11.3 1.23 2.35 2.4E-03
F40C5.3 123 235 1.7E-03 |
TO9A12.2b 1.23 ' 2.35 2.7E-03
C24F3.2 . 123 235  2.6E-03 |
Y71F9AL.12 1.23 ’ 2.35 3.2E-03
Y57G11C8 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 123 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3525E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
KO07B1.8 1.23 2.35 1.7E-03
Y102A5C.1 1.23 2.35 3.0E-03
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C30F12.3 . 1.23 . 235 N 1.7E-03 |
F22E5.17 1.23 2.34 1.7E-03
F28541 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 123 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F32H2.10 1.23 2.34 1.9E-03
F25H9.2 1.23 . 234  9.6E-03 |
R07C3.11 1.23 2.34 2.4E-03
F58A46 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 123 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3423E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F29G9.1 1.23 2.34 2.5E-03
Y22D7AR.11 1.23 . 234 5.2E-03 |
F29C125 1.23 234 2.2E-03
Y111B2A.28 122 234 | 2.6E-03 |
F22A3.7 1.22 2.34 7.4E-03
B0024.12 & 1.22 . 234  23E-03 |
C36B1.6 1.22 2.33 1.8E-03
Y38E10A.24.1 1.22 2.33 2.2E-03
wosGizso 1.22 . 233 1.86-03 |
TO5B4.1 1.22 ' 2.33 7.2E-03
Y79H2A2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 122 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 33 47E'03 ,,,,,,,,,,,,,
CO05B5.8 1.22 2.33 2.2E-03
F59C6.12 . 1.22 . 233 . 25E-03 |
F18E3.11 1.22 f 2.33 2.5E-03
Y92C€3B.3b 1.22 . 233 . 2.4E-03 |
KO3B4.7b 1.22 f 2.33 2.5E-03
coecs.7 1.22 . 233 . 3.7E-03 |
C53B7.3 1.22 2.33 2.2E-03
F43G9.13.1 . 1.22 . 233 . 3.3E-03 |
F55G7.2 1.22 2.32 4.9E-03
T23G11.2.2 1.22 . 232 . 22E-03 |
K11B4.2 1.22 2.32 5.5E-03
F48C1.2 = 1.22 . 232 . 22E-03 |
D1054.1 1.22 232 2.4E-03
F44E79 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 122 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3223E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y44A6B.3 1.22 2.32 2.0E-03
ZK112712 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 122 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3221E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO1H6.5b.2 1.21 2.32 2.3E-03
Y75D11A.3 1.21 2.32 2.1E-03
Y54G2A.26a.2 | 122 232 4.5E-03
Y52B11A.2b 1.21 ‘ 2.32 2.8E-03
Y37E3.13 1.21 2.32 2.0E-03
Y66A7A.2 1.21 2.32 1.9E-03
K09C41a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 2E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F26H9.4 1.21 ' 2.32 3.4E-03
C41C41 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3245E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO8F11.7 1.21 f 2.32 2.1E-03
T11F81 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3125E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
MO05B5.5a.1 1.21 2.31 2.7E-03
T12D8.10.1 1.21 2.31 3.9E-03
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c34D4.20 1.2 . 231 . 2.7E-03
Y102A5C.36 1.21 2.31 2.2E-03
TisB4s5 1.2 . 231 - 2.0E-03 |
F21D9.1 1.21 2.31 3.86-03
T24D85 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3128E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W09B6.4b 1.21 2.31 2.0E-03
Y58A7A1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3122E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y59A8B.7 1.21 2.31 2.8E-03
C27A22b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 3131E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F08G125 = 120 231 5.7E-03
KOgF11.1 120 230 | 2.9E-03 |
F17A9.6 1.20 2.30 2.1E-03
T02G5.2 = 1.20 . 230  7.3E-03 |
C52D10.8 1.20 2.30 2.2E-03
C24H10.4 1.20 2.30 2.1E-03
c42C1.13 .20 . 230  3.3E-03 |
F33H2.8 1.20 ' 2.30 3.5E-03
c48B46 .20 . 230 = 2.4E-03 |
T20B3.15 1.20 2.30 2.5E-03
C44E12.1 1.20 . 229 . 3.2E-03 |
Y57A10A.3 1.20 f 2.29 2.1E-03
Y59A85221 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 120 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2945E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y37D8A.19 1.20 f 2.29 2.2E-03
T23B12.7 1.20 . 229 . 3.,5E-03 |
T27F2.3.1 1.20 2.29 2.5E-03
FO2H6.32a . 1.20 . 229 . 3.0e-03 |
B0454.9 1.19 2.29 2.5E-03
ZK59371 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 119 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2830E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
FO8F1.5 1.19 2.28 2.5E-03
F31F62 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 119 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2841E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
KO3H16 .19 228 3.9E-03
Y39G10AL.3.2 = .19 . 228 . 3.3E-03 |
Y116A8A.9.1 1.19 2.28 2.6E-03
3R51 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 119 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2822E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y24F12A.4 1.19 2.28 2.6E-03
T24E12.9 1.19 2.28 3.3E-03
Y77E11A.7a = ] 119 228 2.3E-03
Y41D4B.12b 1.19 | 2.28 3.6E-03
Y39A3CR.7 1.19 2.27 2.8E-03
F42H10.6.2 1.19 2.27 3.3E-03
F26E42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 119 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2733E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F44E2.7b.3 1.18 ' 2.27 2.2E-03
F39H211 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 118 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2749E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F54D11.3 1.18 f 2.27 2.3E-03
T20G59 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 118 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2727E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO8E3.3 1.18 2.27 9.0E-03
F52C12.5.1 1.18 2.27 3.5E-03
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ZC536 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 118 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 27 ,,,,,,,,,,,,,,, 30E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y113G7B.4 1.18 2.27 3.6E-03
ZC1324 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 118 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2745E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F22D6.8 1.18 2.27 2.3E-03
C44C13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 118 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 27 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T16G1.10a 1.18 2.27 3.3E-03
T24C4.3 118 . 227 . 25E-03 |
C54G4.6 1.18 2.27 3.1E-03
woice.r 118 . 227  43E-03 |
cieCi0.4 118 227 3.6E-03
881 118 226 | 3.56-03 |
Y73C8C.2 1.18 2.26 6.6E-03
ZK1311 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 118 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2641E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F14H12.6 1.18 2.26 2.5E-03
T20H9.2 1.18 2.26 4.8E-03
F45H115 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 118 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 26 23E'03 ,,,,,,,,,,,,,
T04H1.2.1 1.18 ' 2.26 4.2E-03
T26A58 118 . 226 . 3.4E-03 |
Y42A5A.5 1.18 2.26 4.7E-03
c34G6.1 1.18 . 226 . 9.2E-03 |
C29F9.2 1.18 f 2.26 2.4E-03
H14E043 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2630E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y48G1A.2 1.17 f 2.26 3.0E-03
C06G3.11b.2 = 117 226 . 3.7E-03 |
K10B3.1a 1.17 2.26 4.3E-03
8051331 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2531E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F22B3.2 1.17 2.25 2.7E-03
E02H18 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2580E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
E01B7.2 1.17 2.25 2.9E-03
coeGe.7 117 225 . 43E-03 |
Y32H12A6 117 225 2.5E-03
T10E98 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 25 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y67D2.5 1.17 2.25 3.4E-03
Y62E10A202 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2539E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
M02A10.1 1.17 2.25 2.5E-03
Y57A10A.32 1.17 2.25 4.8E-03
Y73F4A.2 L R 225 4.9E-03
F28D1.5 1.17 | 2.25 3.3E-03
Y106G6H.14 1.17 2.25 3.2E-03
Y57G11C.3a 1.17 2.25 2.6E-03
C32H11.72 = 117 225 47E-03 |
Y56A3A.19 1.17 ' 2.24 2.6E-03
F21D58 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2429E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W10G11.20 1.16 f 2.24 3.7E-03
Cl6A3.2 = 116 . 224 . 29E-03 |
H39E20.1 1.16 2.24 3.2E-03
C14C10.6 1.16 2.24 3.1E-03
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Y116A8C17 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 116 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 24 ,,,,,,,,,,,,,,, 80E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C33H5.19.2 1.16 2.24 3.3E-03
FieB10.1 | 1.16 . 224 4.0E-03 |
C09G9.8 1.16 2.24 3.3E-03
C06A511 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 116 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2437E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C06B3.3 1.16 2.24 5.3E-03
Y41C4A.16 116 . 224  6.4E-03 |
Y39B6A.2 1.16 2.24 4.9E-03
Y41E38 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 116 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2472E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
KoeC4.12 116 224 5.1E-03
Y71G12B.21 116 224 | 2.6E-03 |
T07C12.9 1.16 2.24 4.1E-03
Y47HoC.11 116 . 224  3.3E-03 |
Y116F11A.1 1.16 2.24 1.4E-02
KO8A2.4 1.16 2.23 2.9E-03
F2969.3 = 116 . 223  47E-03 |
F54B11.6 1.16 ' 2.23 2.6E-03
F38H410 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 116 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 23 34E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y39C12A.9 1.16 2.23 1.0E-02
ZK637.9a . 1.16 . 223 . 2.6E-03 |
Y102A5C.2 1.16 | 2.23 3.0E-03
805134 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 116 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2328E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK546.11 1.16 f 2.23 2.5E-02
Y38H8A5 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 115 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2342E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y119D3B.19 1.15 2.23 3.4E-03
K03H17 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 115 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2240E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57A10A.29 1.15 2.22 4.3E-03
F57C7.3b 115 222 . 3.,5E-03 |
TO9A5.15 1.15 2.22 3.6E-03
D203071 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 115 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2233E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
M05D662 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 1 15 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 222 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 37E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y59A8512 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 115 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2230E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y102A11A.6 1.15 2.22 3.8E-03
TOSA54 = 115 222  3.8E-03 |
T10F2.2 1.15 2.21 3.3E-03
C02B8.2 1.15 2.21 3.0E-03
K02A2.1 115 221 5.3E-03
Y54G11A.10 1.15 ‘ 2.21 2.8E-03
C40A11.8 1.15 2.21 4.1E-03
T28H11.4 1.15 2.21 3.1E-03
KO8F4.7 . .15 221 = 6.3E-03 |
C40H1.5 1.15 | 2.21 5.8E-03
Y54F10AM.11 = 1.14 221 . 3.2E-03 |
Y46H3C.5 1.14 f 2.21 3.38-03
TO4A11.2 = 1.14 221 1.0E-02 |
ZK643.2 1.14 2.21 4.7E-03
R11A8.1 1.14 2.21 3.5E-03
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F32H53b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 21 ,,,,,,,,,,,,,,,, 77E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F36H5.10 1.14 2.21 6.6E-03
Y54G2A26a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 2130E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F54F2.7 1.14 2.20 3.6E-03
c17G1.2 1.14 220 4.2E-03 |
C10F3.5 1.14 2.20 3.2E-03
TO5A7.1 1.14 220  8.4E-03 |
C46F4.1 1.14 2.20 4.7E-03
M712 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 20 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0410.2b 114 220 4.7E-03
Y11D7A.10.1 114 220 | 3.6E-03 |
F52D2.2 1.14 2.20 4.6E-03
R1449 1.14 220  3.2E-03 |
Y27F2A.3a 1.14 2.20 3.6E-03
Y37D8A.18 1.14 2.20 4.1E-03
F29G97 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 20 34E'03 ,,,,,,,,,,,,,
H30A04.1a 1.14 ' 2.20 4.1E-03
F42F1 210 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 20 31E'03 ,,,,,,,,,,,,,
T20B3.13 1.14 2.20 3.9E-03
D105431 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1935E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W03C9.5 1.13 | 2.19 3.5E-03
F56C3o9 1.13 . 219 . 7.2E-03 |
Y48A5A.3 1.13 ’ 2.19 3.9E-03
F08F19 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1941E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y49E10.15 1.13 2.19 4.7E-03
R529 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 19 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK662.5 1.13 2.19 4.6E-03
FO2E8.3 . 1.13 . 219 3.6E-03 |
F58D5.9 1.13 2.19 3.86-03
C47le ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1962E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T03F1.2 .13 219 4.5E-03
C0%E9.1r = 1.13 . 219  3.6E-03 |
RO5D3.6 1.13 2.19 4.9E-03
Hi7BO1.3 & 1.13 . 219 1.1E-02 |
C27H6.4b 1.13 2.19 3.3E-03
W02D9.7 1.13 2.19 4.1E-03
T20F5.2 = 113 218 6.6E-03
F08B6.2.2 1.13 ‘ 2.18 1.1E-02
B0304.2 1.13 2.18 4.2E-03
B0365.5b 1.13 2.18 5.5E-03
cieci0.10 . .13 . 218 = 4.0E-03 |
T10C6.12 1.13 ' 2.18 5.1E-03
C49H34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1848E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y69A2AR.21 1.13 f 2.18 4.6E-03
B0212.3 1.13 . 218 . 3.6E-03 |
F44E2.6 1.13 2.18 6.9E-03
KO8H10.1.1 1.13 2.18 6.1E-03
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C16C414 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 18 ,,,,,,,,,,,,,,, 83E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
RO1E6.7 1.12 2.18 3.9E-03
Y37E11AM21 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1833E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
K10H10.3a 1.12 2.18 3.4E-03
F28D111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1839E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F54D10.7 1.12 2.18 5.8E-03
R119.2 . 112 . 218  43E-03 |
Y54G9A.5 1.12 2.18 3.3E-03
F42H1061 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 17 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
co7Gse 112 217 4.9E-03
T25G31 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 17 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F08G2.3 1.12 2.17 1.0E-02
Y41D4A.5 112 217  4.6E-03 |
C23G10.11 1.12 2.17 7.6E-03
F54D10.5 1.12 2.17 5.0E-03
Y110A2AL.2 = 112 . 217  3.8E-03 |
ZK829.6 1.12 ' 2.17 4.1E-03
F35G129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 17 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'03 ,,,,,,,,,,,,,
CO6A5.8a 1.12 2.17 3.8E-03
F10E76 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1743E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F13H6.4 1.12 | 2.17 4.1E-03
M1162 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 17 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
R09B3.3.1 1.12 f 2.17 7.7E-03
F13G39 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 17 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
RO9H3.3 1.12 2.17 6.3E-03
W09H16a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1735E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y52B11A.8 1.11 2.17 1.1E-02
Y48G8AR.2 L A 216  47E-03 |
RO7B1.2.1 1.11 2.16 5.1E-03
Cc54G6.1a L A 216 3.7E-03 |
F31E36 L N R 216 5.4E-03
C16C812 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 16 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 7E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
TOSE11.1 1.11 2.16 8.3E-03
Y37E11B.3 111 216 5.6E-03 |
C25G6.5 1.11 2.16 3.9E-03
EGAP2.1 1.11 2.16 6.2E-03
c29G2.1 L N R 216 5.0E-03
F21H7.12 1.11 | 2.16 7.0E-03
C33H5.19.1 1.11 2.16 4.9E-03
F49B2.1 1.11 2.16 5.5E-03
cseB1.14 L N A 215 5.9E-03
ZK742.5 1.11 f 2.15 3.8E-03
C55A6.5 L A 215 5.8E-03 |
C18B12.5 1.11 f 2.15 4.1E-03
Y82E9BL.11 L A 215 41E-03 |
MO03E7.5.1 1.10 2.15 4.1E-03
C48D1.2 1.10 2.15 4.6E-03
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F40F83 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 110 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 15 ,,,,,,,,,,,,,,,, 41E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F37B4.10 1.10 2.15 3.9E-03
Y54E10BR.2 .10 215 . 3.7E-03 |
Y73E7A.6 1.10 2.15 4.6E-03
T27E43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 110 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 15 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F26A3.2 1.10 2.14 4.6E-03
F59G18 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 110 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 14 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y38F2AL.2 1.10 2.14 4.9E-03
FoOiD4.1 10 214 . 7.4E-03 |
F37C12.14 .10 214 4.8E-03
F46G114 = 110 2.14 5.2E-03 |
Y71F9AL.14.1 1.10 2.14 3.8E-03
F25H562 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 110 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 14 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK6.3 1.10 2.14 4.8E-03
R03G8.4 1.10 2.14 8.6E-03
C35E75b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 110 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 14 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,
KO7A1.6 1.10 ' 2.14 4.8E-03
Y69A2AR.5 .10 214 . 7.2E-03 |
F21D5.4 1.10 2.14 6.7E-03
ZK131.2 .10 214 5.1E-03 |
W02A11.8 1.10 f 2.14 4.9E-03
c46C26b . .09 214 . 6.1E-03 |
H31G24.3 1.09 f 2.14 4.0E-03
CD47 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 109 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 OE'O3 ,,,,,,,,,,,,,,
F53A2.3 1.09 2.13 3.9E-03
F58H13a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 109 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1342E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T01C3.2 1.09 2.13 8.7E-03
C44B711 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 109 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1339E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C18D4.6a 1.09 2.13 4.8E-03
T09F34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 109 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 2E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F56C11.3 = 109 213 5.5E-03
Y7iGizB.14 1.09 213 . 7.9E-03 |
Y55F3BR.11 1.09 2.13 6.8E-03
Fo9c8.2.1 .09 213 . 9.3E-03 |
MO1F1.8b 1.09 2.13 4.4E-03
C41D11.9 1.09 2.13 4.5E-03
MO1A12.3 = 109 213 4.5E-03
T23B12.1 1.09 2.13 6.5E-03
F57C2.3 1.09 2.13 4.3E-03
C06G3.11b.1 1.09 2.13 1.1E-02
KiiH126 .09 213 . 4.4E-03 |
ZK632.8 1.09 ' 2.13 5.0E-03
b2013.3 .09 213  8.8E-03 |
C45G7.4 1.09 f 2.13 7.0E-03
E04F681 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 109 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1399E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y75D11A.1 1.09 2.13 5.1E-03
C24H11.6 1.09 2.12 5.5E-03
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F22551 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 109 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 12 ,,,,,,,,,,,,,,, 65E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C45G3.3 1.09 2.12 5.1E-03
coscie.7 .09 . 212 - 7.2E-03 |
C14C6.5 1.09 2.12 4.3E-03
B00359 .09 . 212 6.0E-03 |
C07G1.8 1.09 2.12 5.6E-03
Y116A8C.15 = .09 . 212 6.2E-03 |
C25E10.9a 1.09 2.12 5.6E-03
Y71H2AM.24 = .08 . 212 48E-03 |
Y65B4A4 108 212 4.5E-03
FI0EQ.7 1.08 212 6.0E-03 |
F28D9.4 1.08 2.12 5.1E-03
Y63D3A.2 .08 . 212  6.4E-03 |
Y59A8A.3.1 1.08 2.12 1.2E-02
ZK1128.8b 1.08 2.12 5.8E-03
ZC3761 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 108 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 12 76E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F57B10.12 1.08 ' 2.12 4.8E-03
F13G310 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 108 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 12 44E'03 ,,,,,,,,,,,,,
K09C4.6 1.08 2.12 7.1E-03
W02D711 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 108 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1245E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
R10H10.1.1 1.08 f 2.12 8.4E-03
K02E261 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 108 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1262E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y73B3A.1 1.08 f 2.12 4.9E-03
wo3Gs.s 1.08 . 211 5.8E-03 |
E02C12.4 1.08 2.11 6.8E-03
F55H25 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 108 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1186E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C36B1.3 1.08 2.11 4.7E-03
Y116A8C42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 108 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1181E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F54E12.1 1.08 2.11 6.3E-03
F07F67 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 108 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1143E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK849.6 108 211 7.2E-03
R07C32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 108 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1167E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T27E4.4 1.08 2.11 4.7E-03
Y67D8A.3 .08 . 211 5.3E-03 |
F53A3.1 1.08 2.11 4.4E-03
F28F8.5 1.08 2.11 6.8E-03
ZK678.3 108 211 5.4E-03
F46F3.1 1.08 ‘ 2.11 4.4E-03
F15B9.3 1.08 2.11 5.4E-03
W02D9.5 1.08 2.11 5.7E-03
Y1iD/A.7 .07 . 211 4.4E-03 |
MO3F8.2b 1.07 | 2.11 9.0E-03
T27F712 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 107 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1162E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T27F6.2 1.07 f 2.11 4.8€-03
F36F24 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 107 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 10 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 9E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
TO7A9.13a 1.07 2.10 1.2E-02
C30G12.1 1.07 2.10 6.9E-03
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Y50E8A.17 1.07 . 2.10 _4.8E-03
C18A11.5b 1.07 2.10 8.7E-03
K05C49 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 107 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 10 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZC416.2 1.07 2.10 4.5E-03
F48G72 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 107 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 10 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F34D10.3 1.07 2.10 6.8E-03
KiiH12.11 .07 . 210  7.0e-03 |
F59A7.1 1.07 2.10 6.6E-03
Y1ib7A.10.2 = .07 . 210 = 49E-03 |
wo02H3.1 I 210 6.5E-03
F2F12 1.07 209 | 49E-03 |
F53F8.6 1.07 2.09 7.6E-03
c06G3.11a | .07 . 209 1.5E-02 |
C26C6.4b 1.07 2.09 6.6E-03
Y49A3A.1 1.07 2.09 4.9E-03
C29E4.12 = 1.06 . 209  6.7E-03 |
CO6E2.5.2 1.06 ' 2.09 6.3E-03
5004716 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 106 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 09 47E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y39G10AR.10.2 1.06 2.09 5.9E-03
M01D19 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 106 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 09 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 7E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C47C12.3a.1 1.06 | 2.09 1.6E-02
F49C5.4 1.06 . 209 = 48E-03 |
F16B4.8 1.06 f 2.09 6.3E-03
R10D12.13b = 1.06 . 209 . 49E-03 |
B0416.7a 1.06 2.09 5.1E-03
R10D12.14a | 1.06 . 209 5.0E-03 |
C36A4.1 1.06 2.09 1.2E-02
BO564.2 . 1.06 . 209  89E-03 |
F31E8.4 1.06 2.09 5.4E-03
ZK10552 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 106 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0972E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F54C44 106 209 5.1E-03
Y62E10A121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 106 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 09 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y73B6BL.14 1.06 2.08 5.0E-03
T25E12.13 = 1.06 . 208 = 9.9E-03 |
T22C1.5 1.06 2.08 7.6E-03
Y6B3B.5a 1.06 2.08 5.1E-03
F56D12.5a.2 = 106 208 5.1E-03
K05C4.4 1.06 2.08 7.2E-03
R12B2.2 1.06 2.08 6.4E-03
Y110A2AR.2 1.06 2.08 5.2E-03
T05E71 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 106 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 08 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
EEEDS8.14 1.06 | 2.08 8.5E-03
RO4BS4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 106 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 08 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F33D4.7 1.06 f 2.08 1.2E-02
F25H58 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 106 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 08 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO03B1.5 1.06 2.08 5.8E-03
CO6E1.1 1.05 2.08 7.1E-03
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c34B7.3 105 2.08 |  6.2E-03 |
HO06104.7 1.05 2.08 6.5E-03
Y3986A11 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 08 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
7C239.13 1.05 2.07 6.6E-03
K04A84 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0787E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C35B1.4 1.05 2.07 8.2E-03
5004166 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 07 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK652.1.1 1.05 2.07 8.4E-03
F13H88 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 07 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 6E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
WO08A12.1b = | 105 207 9.7E-03
zC239.16 105 207  84E-03 |
EEEDS8.3 1.05 2.07 6.7E-03
8020512 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0764E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
B0025.4 1.05 2.07 5.8E-03
Y111B2A.12 1.05 2.07 5.2E-03
co4G6.5 .05 207 7.1E03 |
Y17D7B.2 1.05 ' 2.07 5.2E-03
C52593b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 07 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 6E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F38E9.6 1.05 2.07 5.7E-03
F23c89 .05 207 . 7.4E03 |
Y43B11AR.1 1.05 | 2.06 5.8E-03
Y54H5A3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0670E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F59A2.5 1.04 f 2.06 1.2E-02
F57A88 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0687E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y37E11AM.2.2 1.04 2.06 5.3E-03
F40G9.2 . .04 206 . 7.2E-03 |
C16A11.3 1.04 2.06 6.5E-03
F56D2.3 .04 206 . 6.9E-03 |
F52F12.6 1.04 2.06 7.5E-03
F17E910 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0679E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F085471 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 1 04 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 206 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 56E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F52A851 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0681E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
TO1E8.2 1.04 2.06 5.4E-03
F25544 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0683E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C10A4.8 1.04 2.06 5.5E-03
F54E12.4 1.04 2.06 1.6E-02
F40F8.9.2 = .04 206 6.2E-03
F32D1.2.2 1.04 | 2.05 7.4E-03
F30F8.7 1.04 2.05 6.2E-03
T25G12.8 1.04 2.05 6.6E-03
Y47D3A.32 .04 205 = 8.6E-03 |
C24A1.2a 1.04 ' 2.05 7.1E-03
M1638 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 05 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 6E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
FO7B7.5 1.04 ’ 2.05 5.8E-03
F25E513 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0560E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO1F1.6 1.04 2.05 5.6E-03
F53A3.7 1.04 2.05 8.1E-03
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€4569.11 .04 2.05 |  6.2E-03 |
W02D3.12 1.04 2.05 9.2E-03
C34529 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 05 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C43H8.1.1 1.03 2.05 5.9E-03
czv7.2 1.03 205 | 6.6E-03 |
F11E6.11.1 1.03 2.05 6.8E-03
Y54F10BM.13 .03 205 = 84E-03 |
Y45F10A.3 1.03 2.05 8.5E-03
Koobo.12 103 205 5.9E-03 |
cseBl.7 103 205 8.4E-03
T22F75 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 05 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO9F6.2 1.03 2.05 6.3E-03
R12C125 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0565E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F25H9.6 1.03 2.05 6.7E-03
F14D2.1 1.03 2.05 6.2E-03
ZK6522 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 04 77E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F15D4.2.2 1.03 ' 2.04 6.8E-03
MOZB77 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 04 82E'03 ,,,,,,,,,,,,,
KO7A1.12.1 1.03 2.04 5.8E-03
C44B96 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0495E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F32D1.2.1 1.03 f 2.04 7.1E-03
F55G110 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 04 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C25G4.3 1.03 f 2.04 6.7E-03
BO3915 1.03 204  6.6E-03 |
Y37E3.4.1 1.03 2.04 1.2E-02
Koz2e7.2 1.03 204 . 6.2E-03 |
R07C3.9 1.03 2.04 6.0E-03
RO3D76 1.03 204 1.1E-02 |
Y73B3B.2 1.03 2.04 5.9E-03
C44B712 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0464E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
112636 103 204 9.8E-03
ég.11ta 1.03 204 5.9E-03 |
FO9E5.8 1.03 2.04 8.1E-03
ROSG6.5 .03 204 5.8E-03 |
Cc18D11.4.2 1.03 2.04 5.9E-03
T04D3.5 1.03 2.04 6.9E-03
Koec4.s 103 204 9.7E-03
Y62H9A.6 1.03 2.04 7.5E-03
Y73C8A.1 1.03 2.04 6.1E-03
T28F2.2 1.03 2.04 6.6E-03
F13E63 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0467E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F55H2.1 1.02 ' 2.03 1.3E-02
Y48G8AL7 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0377E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C01G10.12 1.02 f 2.03 7.6E-03
T1951011 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0395E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
RO9H10.3a 1.02 2.03 7.8E-03
Y37D8A.12a.1 1.02 2.03 6.2E-03
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Koece.4 .02 . 2.03 N 1.4E-02 |
Y41D4B.26 1.02 2.03 7.1E-03
C01A25 . .02 . 203 . 7.0e-03 |
R06B9.5 1.02 2.03 7.6E-03
Y45G1282b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 03 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
RO2E12.2a 1.02 2.03 7.6E-03
W02D94 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0375E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C09B8.5 1.02 2.03 1.0E-02
Y50D4A.5 .02 . 203  6.9E-03 |
F39E9.14 = .02 203 2.5E-02
T24H7.32 1.02 203 | 9.2E-03 |
F10G8.9a 1.02 2.03 1.7E-02
MO3F8.2c | .02 . 203 1.3E-02 |
F45C12.2 1.02 2.03 7.7E-03
F26F4.9b 1.02 2.03 8.1E-03
F36H9.4 = .02 . 203  2.0E-02 |
C26E6.2 1.02 ’ 2.03 6.2E-03
¢soBg.2 .02 . 203 = 6.,5E-03 |
C01G6.7 1.02 2.03 8.8E-03
T14G103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 03 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y39A1A.16 1.02 | 2.02 9.0E-03
F59BllO ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0278E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F31B9.3 1.02 f 2.02 7.6E-03
C34H45 1.02 . 202 = 8.6E-03 |
F53B7.3 1.02 2.02 6.9E-03
F37H8.3 .02 . 202 1.3E-02 |
B0546.4b 1.02 2.02 7.0E-03
F39H2.4 .02 . 202 = 8.2E-03 |
C10A4.6 1.01 2.02 7.2E-03
c32¢4.2 .00 . 202 6.5E-03 |
F46F2.4 .00 202 6.4E-03
K07A110 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 02 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C04A11.2 1.01 2.02 8.8E-03
C15C712 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 02 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F52B11.5 1.01 2.02 8.5E-03
WO8F4.11 1.01 2.02 6.6E-03
K12H4.5.1 = .00 202  1.1E-02
C16C8.13 1.01 | 2.02 7.2E-03
F12F6.8 1.01 2.01 1.3E-02
Y119C1B.10 1.01 2.01 6.6E-03
Y53H1A4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0190E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
EO2H1.5 1.01 | 2.01 8.0E-03
TosB28 .00 . 201  8.8E-03 |
TO9A5.7.1 1.01 ’ 2.01 8.3E-03
F40C12.14 = .00 . 201  9.1E-03 |
M110.5a.2 1.01 2.01 1.0E-02
F29G9.6a 1.01 2.01 8.7E-03
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W06D111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 01 ,,,,,,,,,,,,,,,, 70E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C35D10.17 1.01 2.01 1.0E-02
M1105C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0188E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F37H8.1 1.01 2.01 8.2E-03
F17EQ.4 . 1010 201 . 7.4E-03 |
F39B2.5.1 1.01 2.01 9.2E-03
Y71F9AL.5 100 201 . 82E03 |
ZK673.4 1.00 2.01 8.4E-03
F15A412 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 100 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 0196E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F17E9.13 = . 0 200 ¢ 1.1E-02
Ti481.2 100 201 B89E-03 |
T15B7.15 1.00 2.00 8.3E-03
F40H36 100 200 . 7.0E-03 |
EO01A2.5 1.00 2.00 8.9E-03
K11H3.6 1.00 2.00 8.0E-03
y4ib4B1 .00 200 = 8.0E-03 |
FO2E9.1 1.00 ' 2.00 8.0E-03
ZK1053.4 .00 200 = 6.9E-03 |
C44B11.6 1.00 2.00 7.7E-03
C44B714 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 100 '05073E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y111B2A.16 1.00 | -0.50 9.3E-03
F56A43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 100 '05091E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T17A3.2 1.00 ’ -0.50 7.3E-03
F13G312 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 100'05045E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y106G6E.6.2 1.00 -0.50 2.2E-02
ZK637131 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 100'05080E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C04C11.1a 1.00 -0.50 8.8E-03
K01G5.8a.1 = | 699 ~-050 1.4E-02 |
F27E11.3a 0.99 -0.50 1.2E-02
Y39B6A5 699 050 1.3E-02 |
csCc7.r .09 -0.50 9.9E-03
c54D10.3.1 | 699 ~ -050 8.6E-03
C34C6.7 0.99 -0.50 7.2E-03
H12D21.13 | | 699 050 1.0E-02 |
F54A5.3c 0.99 -0.50 8.0E-03
F23D12.1 0.99 -0.50 1.2E-02
c34B2.101 099 -0.50 2.5E-02
HO5L14.2 0.99 -0.50 4.1E-02
F52D10.6 0.99 -0.50 8.2E-03
T18D3.9 0.99 -0.50 2.1E-02
jcg.i4 69  -050 1.3E-02 |
C46F11.3 0.99 , -0.50 2.2E-02
W05H71 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 099 '05074E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y37E3.5a 0.99 f -0.50 7.8E-03
Y71F9AL8 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 099'05084E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
TO3F6.5 0.99 -0.50 1.0E-02
T04A8.9.1 0.99 -0.50 8.9E-03
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ZC395.2 69  -050 __8.6E-03
TO5E11.4 0.99 -0.50 1.1E-02
F31F6.3 . 69 . -050 1.86-02 |
C04F12.5 0.99 -0.50 8.3E-03
Y53F4B.3 69 . -050 1.0E-02 |
FO1D5.5 0.99 -0.50 8.1E-03
F54F29 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 099'050 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F52D2.6 0.99 -0.50 8.3E-03
TO4A89.2 = | 69  -050 = 9.2E-03 |
Y71A12B.12a.1 = 099 -0.s0 9.1E-03
RO7E4.3 | 099  -050  83E-03 |
C49G7.11 0.99 -0.50 9.0E-03
F11A10.2 69  -050 = 8.2E-03 |
Y76A2B.1 0.99 -0.50 8.0E-03
F32E10.6.2 0.99 -0.50 8.0E-03
Y57G11C.9¢c.2 | 69  -050 = 2.7E-02 |
R10D12.13c 0.99 ' -0.50 9.0E-03
Y105e8B.7 = | 69 -050 ©  8.8E-03 |
Y73B6BL.32.1 0.99 -0.50 7.7E-03
TO7A9.1 69  -050 +  7.7E-03 |
Y65B4BR.8 0.99 | -0.50 8.4E-03
Y37E11B.1b 69 . -051 1.2E-02 |
AH10.4 0.99 f -0.51 1.7E-02
T28C6.8 69 . -051 1.1E-02 |
F55A8.1.1 0.99 -0.51 8.2E-03
Y55F3BR.10 e -051 7.9E-03 |
Y97E10AR.5 0.98 -0.51 9.9E-03
cseB7.7 oe¢ ~ -051 = 83E-03 |
B0035.7 0.98 -0.51 1.2E-02
ZKesg.11 e8¢ ~  -051  9.0E-03 |
woiG7z.3 098 -0.51 1.1E-02
Y110A7A.11 = | oe¢ ~ -051 = 83E-03 |
F19H6.4 0.98 -0.51 9.9E-03
H18N23.2b e8¢ 051 1.6E-02 |
R10E9.3 0.98 -0.51 1.3E-02
F35G8.2 0.98 -0.51 8.2E-03
Ko4C2.7 098 -0.51 1.0E-02
F47B10.5 0.98 -0.51 1.1E-02
C26E6.11 0.98 -0.51 8.6E-03
T15H9.2 0.98 -0.51 8.4E-03
F42F121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 098 '05182E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C23H3.5.1 0.98 | -0.51 1.5E-02
Y41GSA9 e8¢  -051 .  9.8E-03 |
ZK287.5.1 0.98 f -0.51 1.1E-02
F59A74 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 098'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y54G2A.44 0.98 -0.51 7.9E-03
T23G11.7a 0.98 -0.51 1.4E-02
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Y50C1A2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 098'051 ,,,,,,,,,,,,,,, T 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
RO8H2.1 0.98 -0.51 2.3E-02
Y47D7A.12 e ~  -051 . 8.0E-03 |
Y105C5A.1 0.98 -0.51 1.0E-02
C23F12.4 e8¢ 051 1.4E-02 |
T03G11.6 0.98 -0.51 1.3E-02
B03485 oe¢ ~ -051 = 8.8E-03 |
T10B11.1 0.98 -0.51 9.7E-03
8046471 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 098'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y54F10BM6 098 -0.51 1.0e-02
D20234.1 | 097  -051 1.1E-02 |
KO3H1.11 0.97 -0.51 8.2E-03
R1443 e 051 1.1E-02 |
Y66A7A.8 0.97 -0.51 8.3E-03
F53F8.1 0.97 -0.51 1.5E-02
Y56A3A31 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 097 S R '051 24E'02 ,,,,,,,,,,,,,
C53D5.1b 0.97 ' -0.51 1.0E-02
ZK11271 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 097 '051 83E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F33G12.7 0.97 -0.51 1.3E-02
Y39A1A13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 097 '05186E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F41G3.21 0.97 f -0.51 1.4E-02
RO8F11.7 . ez . -051 1.2E-02 |
T22B11.4a 0.97 f -0.51 1.2E-02
E03H410 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 097'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y48A6C. 1 0.97 -0.51 1.1E-02
C01A2.2 . 97 . -051  9.8E-03 |
C54D10.6 0.97 -0.51 1.3E-02
Y51H4A5 | 97 . -051 = 8.6E-03 |
RO5F9.5 0.97 -0.51 1.3E-02
COBBllO ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 097'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F40E3.2 097 -0.51  1.0e-02
R05H53 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 097'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F10E9.11 0.97 -0.51 1.4E-02
F08G2.2 o7 . -051 1.3E-02 |
F45F2.2 0.97 -0.51 1.4E-02
T19E7.1 0.97 -0.51 9.7E-03
F18A1.32.1 097 -0.51  1.2E-02
C17E4.11 0.97 ‘ -0.51 1.1E-02
C02B8.1.1 0.97 -0.51 9.7E-03
Y87G2A.10.2 0.97 -0.51 9.5E-03
F32H53a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 097 '05141E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C37E2.2a 0.96 | -0.51 9.6E-03
F41E77 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 096 '05187E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F45E12.5a 0.96 f -0.51 1.0E-02
F23F13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 096'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y23H5A.2 0.96 -0.51 1.56-02
C32E8.6a 0.96 -0.51 2.1E-02
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gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
Y46G5A.12.1 66  -0.51 . 9.6E-03
F41G3.18 0.96 -0.51 1.1E-02
F47G32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 096'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C07A12.5a 0.96 -0.51 9.7E-03
TosB2.4 66  -051 1.2E-02 |
Y54F10BM.5 0.96 -0.51 1.3E-02
F15A49 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 096'05190E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F09C12.6 0.96 -0.51 1.3E-02
Y73F8A.37 66 ~ -051 = 9.5E-03 |
8041241096 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '051 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,
c28G1.4 096  -051 1.8E-02 |
F22E5.9 0.96 -0.51 1.6E-02
Toicss 66  -051 . 9.2E-03 |
T10D4.10 0.96 -0.51 1.5E-02
Y113G7B.3 0.96 -0.51 1.4E-02
c34D4.13 66  -051 9.2E-03 |
K12H6.2 0.96 ' -0.51 1.1E-02
T10G3.3 ¢ -051  ©  2.0E-02 |
F26A1.1 0.96 -0.51 1.1E-02
F46F2.3 & o6 ~  -051 +  9.8E-03 |
F26F4.12 0.96 | -0.51 1.1E-02
Y37H2A4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 096 '051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T22G5.3 0.96 ’ -0.51 1.6E-02
Y56A3A1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 096'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK75.3 0.96 -0.51 1.1E-02
W05F25 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 096'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y54G2A.19 0.96 -0.51 1.1E-02
T23G114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 096'051 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
FO7H5.13 0.96 -0.51 2.6E-02
Y39B6A6 6 ~ -051 = 9.7E-03 |
C29E4.11 09 -0.51  1.4E-02
wiops.3 o6 ~ -051 = 9.8E-03 |
F34D10.8 0.96 -0.51 9.6E-03
Y10G11iA.2 66  -052 1.0E-02 |
Y71A12B.8 0.96 -0.52 1.0E-02
F35C12.3b.1 0.96 -0.52 1.1E-02
ZK813.1.1 096 -0.52  1.0e-02
WO03H9.2 0.95 -0.52 1.9E-02
Y116A8C.34.1 0.95 -0.52 1.1E-02
K11D12.2.4 0.95 -0.52 1.2E-02
wosG11.2 65 -052 9.2E-03 |
Y48G1BL.1 0.95 | -0.52 1.4E-02
F01D52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 095 '052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y71G12B.15.2 0.95 f -0.52 1.0E-02
C25A111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 095'052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T19B4.4.1 0.95 -0.52 1.6E-02
Y54G2A.17a.1 0.95 -0.52 1.3E-02
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c28H8.1 65 -052 N 1.0E-02 |
KO6A4.7 0.95 -0.52 1.3E-02
Y41D4A4.1 | 65 . -0.52 1.1E-02 |
Y51F10.3 0.95 -0.52 9.5E-03
Y111B2A.15 = | 65 -052 . 9.2E-03 |
F55B11.6 0.95 -0.52 2.0E-02
K10H10.2.1 65 ~ -0.52 1.1E-02 |
T23B12.10 0.95 -0.52 1.6E-02
M1513 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 095'052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y53686.2 09 -0.52  1.5E-02
C49D10.11 | 095  -052 1.2E-02 |
F44F1.6a 0.95 -0.52 1.4E-02
Y17GSA.5 65 ~ -0.52 1.1E-02 |
C26F1.3 0.95 -0.52 9.6E-03
F23F1.7 0.95 -0.52 1.2E-02
Y71H2AL2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 095 S R '052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,
Y54E5A.5.1 0.95 ' -0.52 1.0E-02
F59A18 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 095 '052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F39E9.7 0.95 -0.52 1.4E-02
K12H611 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 095 '052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F42C5.6 0.94 | -0.52 1.1E-02
Y48C3A8 | 694 -052 1.3E-02 |
FO1F1.2 0.94 f -0.52 1.8€-02
K07E38b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 094'052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0035.4.1 0.94 -0.52 1.3E-02
cs4C6.6 094 -052 . 24E-02 |
Y48C3A.16 0.94 -0.52 1.1E-02
F43D22 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 094'052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK287.3 0.94 -0.52 1.2E-02
ROSD11.5 694  -052 1.2E-02 |
F26F48 094 -0.52  1.2E-02
T13H53 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 094'05239E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
R186.8 0.94 -0.52 1.3E-02
T24D32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 094'052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F18H3.1 0.94 -0.52 1.6E-02
F45H10.2.1 0.94 -0.52 1.7E-02
c4167.1a 094 -0.52  1.0e-02
Y67D8C.6 0.94 -0.52 1.0E-02
KO7A1.13 0.94 -0.52 1.1E-02
C56C10.9 0.94 -0.52 1.1E-02
TOBA9.5 694 -052 = 1.3E-02 |
Y105C5B.5 0.94 | -0.52 1.4E-02
T25B9.8 694 -052 1.5E-02 |
Y38F2AL.5 0.94 f -0.52 1.2E-02
F35C12.3b.2 694 -052 . 1.6E-02 |
F29B9.10 0.94 -0.52 1.2E-02
Y17G7B.21 0.94 -0.52 1.3E-02
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Y71HZB6 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 094'052 ,,,,,,,,,,,,,, T 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y48C3A.9 0.94 -0.52 1.6E-02
Wo7E11.4 . 694 -052 1.6E-02 |
Y87G2A.14 0.94 -0.52 1.1E-02
co8r8.7 694  -052 1.5E-02 |
W02C12.3h.6 0.94 -0.52 2.9E-02
T26E35 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 094'052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
D1086.5 0.94 -0.52 1.3E-02
VH15N14R.1 64  -052 1.7E-02 |
Yi0eGeb.8.2 = 094 -0.52 1.2E-02
Y57A10B.6 094  -052 1.1E-02 |
YS80OD3A.9 0.93 -0.52 1.4E-02
C17H114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 093'052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
E_BE45912.2 0.93 -0.52 1.2E-02
Y71H2B.3 0.93 -0.52 1.5E-02
Y54G2A.5a.1 | 693  -052 1.2E-02 |
F56B3.9 0.93 ' -0.52 1.4E-02
c35D010.13 693 -052 1.2E-02 |
Y105C5B.8 0.93 -0.52 1.3E-02
F08F871 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 093 '052 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
WO02H5.3 0.93 f -0.52 1.2E-02
wo4B5.1 63 . -052 1.5E-02 |
Y65A5A.1 0.93 | -0.52 1.4E-02
C29F9.1 63 . -052 1.4E-02 |
MO1E11.1 0.93 -0.52 2.7E-02
R144.10 . 63 . -052 1.2E-02 |
C17E4.2 0.93 -0.52 2.0E-02
ZK1098.5 63 . -052 1.3E-02 |
2C262.2b 0.93 -0.52 1.3E-02
c30G612.2 693 -052 . 2.8E-02 |
R10E4.28.2 093 = -0.52 2.0E-02
Y38A10A.7 093 | -052 1.6E-02 |
Y39A3CL.6 0.93 -0.52 1.8E-02
F49F15 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 093'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F40G12.7 0.93 -0.53 1.1E-02
Y46G5A.34 0.93 -0.53 1.8E-02
C01G10.11b.2 093 = - -0.53 1.1E-02
B0035.2 0.93 -0.53 ' 2.1E-02
C15C7.1.1 0.93 -0.53 1.2E-02
Y113G7B.7 0.93 -0.53 2.0E-02
F56D12531 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 093 '053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
CO09H10.2.1 0.93 | -0.53 1.3E-02
Y54E10A.7 = | 63  -053 1.1E-02 |
R10D12.13a 0.93 f -0.53 1.5E-02
wo4Co9.3 692 -053 1.2E-02 |
WO05B5.1 0.92 -0.53 1.3E-02
C27F2.9 0.92 -0.53 1.7E-02
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T07F105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 092'053 ,,,,,,,,,,,,,,, T 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y54G11A.2 0.92 -0.53 1.6E-02
c39B10.3 692 . -053 1.5E-02 |
CO8E3.1 0.92 -0.53 1.4E-02
Y69A2AR.28 | | 692  -053 1.4E-02 |
Y14H12B.1a 0.92 -0.53 1.86-02
804959 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 092'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C50F2.7 0.92 -0.53 1.3E-02
F08G12.11 692  -053 1.2E-02 |
T20036.1 092 -0.53 1.2E-02
AHO.2 092  -053 1.3E-02 |
Y43B11AL.1 0.92 -0.53 1.9E-02
805464a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 092'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
R10E12.2 0.92 -0.53 1.1E-02
Y66D12A.10 0.92 -0.53 1.9E-02
Y87G2A.10.1 | 692  -053 1.4E-02 |
TO1B7.4 0.92 ' -0.53 1.5E-02
R08E531 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 092 '053 27E'02 ,,,,,,,,,,,,,
C09B7.1b 0.92 -0.53 1.2E-02
Y27F2A6 692 ~  -053 1.2E-02 |
D1053.4 0.92 f -0.53 1.4E-02
FO2H6.3b 692 -053 1.5E-02 |
Y55D5A.2 0.92 | -0.53 2.0E-02
Y43E12A.3 | 692 -053 1.2E-02 |
Y16E11A.1 0.92 -0.53 1.5E-02
Y51H7C.15 692 -053 1.3E-02 |
Y44A6C.1 0.92 -0.53 1.2E-02
c33685 692 -053 1.5E-02 |
F25H5.6.1 0.92 -0.53 1.4E-02
H39E23.1a | 692 ~  -053 1.4E-02 |
Y54E10A.5.2 092 -0.53 1.4E-02
KO9E9.3 | 092 | -053 1.3E-02 |
Y44E3A.3 0.92 -0.53 1.2E-02
H11L121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 092'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y34B4A.3 0.92 -0.53 1.5E-02
Y77E11A.6 0.92 -0.53 1.4E-02
W06A7.32 092 -0.53 1.2E-02
T07G12.12 0.92 ‘ -0.53 ' 2.4E-02
F42A6.6 0.92 -0.53 1.4E-02
T08G5.7 0.92 -0.53 1.3E-02
F28F9.4 = 692  -053 = 1.2E-02 |
Y40C7B.4 0.92 ' -0.53 3.4E-02
CO3H5.7 6ot  -053 | = 2.0E-02 |
C25D7.15 0.91 f -0.53 1.2E-02
ZK5635 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 091'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y59A8B.11 0.91 -0.53 1.2E-02
C50F4.7 0.91 -0.53 1.4E-02
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T05G111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 091'053 ,,,,,,,,,,,,,,, ] 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F33G12.2 0.91 -0.53 1.6E-02
M05D652 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 091'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F53E10.2b 0.91 -0.53 1.6E-02
wo4C9.2 et ~~ -053 | 1.2E-02 |
Y110A7A.13 0.91 -0.53 3.1E-02
Y55F3AM3a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 091'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y116A8C.29 0.91 -0.53 1.6E-02
Ko4C2.3b | 6t ~~ -053 1.6E-02 |
riB71 091 -0.53 ¢ 1.5E-02
Y106GeH.4 09t  -053 1.2E-02
R10E4.6 0.91 -0.53 1.6E-02
RO6C1.3 69t ~ -053 | 2.0E-02
C46G7.5 0.91 -0.53 1.2E-02
C08F8.1 0.91 -0.53 1.4E-02
R151102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 091 R R '053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F36G3.3 0.91 ' -0.53 1.4E-02
M1428 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 091 '053 22E'02 ,,,,,,,,,,,,,
Y59A8B.20 0.91 -0.53 1.3E-02
C32551b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 091 '053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
TO5H10.3 0.91 ’ -0.53 2.0E-02
Y54G2A.50 et ~~~ -053 . 1.9E-02 |
F48D6.1.1 0.91 f -0.53 1.9E-02
T10H98 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 091'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
D2024.5a.2 0.91 -0.53 2.0E-02
Y9C12A1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 091'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K08B4.6 0.90 -0.53 1.9E-02
2L521 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 090'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F52D2.5 0.90 -0.53 1.6E-02
Y6B385b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 090'053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
wo0sc9.»1 0% -0.53 2.7E-02
C26E6.12 60 ~ -053 | 1.5E-02 |
F53G12.4 0.90 -0.53 1.4E-02
F49A55b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 090'05321E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T23G11.2.1 0.90 -0.54 1.4E-02
T19C4.7 0.90 -0.54 1.4E-02
FO8B6.21 09 -0.54 2.98-02
H12D21.1 0.90 | -0.54 ' 1.5E-02
Y51F10.5 0.90 -0.54 1.7E-02
F53F1.4 0.90 -0.54 2.0E-02
C44Bll4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 090 '054 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO8H2.3 0.90 ' -0.54 1.4E-02
Y59E9AR4 60  -054 = 1.5E-02 |
FO8B4.7.2 0.90 f -0.54 2.0E-02
F37Bll ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 090'05425E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
DY3.1 0.90 -0.54 2.1E-02
C04F12.9 0.90 -0.54 1.7E-02
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T13F221 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 090'054 ,,,,,,,,,,,,,, T 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F33D4.8 0.90 -0.54 1.6E-02
C15C87 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 090'05424E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y66C5A.1 0.90 -0.54 1.4E-02
F56A12.1 o9 ~  -054 . 2.8E-02 |
Y59A8B.23 0.89 -0.54 2.0E-02
F52A86b o9 ~ -054 . 2.0E-02 |
Y111B2A.11 0.89 -0.54 1.56-02
c3oci1r g9 ~ -054 1.6E-02 |
C09H10.22 = 089 -0.54 2.6E-02
H38Kk22.3 | 08  -054 1.7E-02 |
Y71H2B.11 0.89 -0.54 1.4E-02
R10E42a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 089'05433E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y23H5A.8 0.89 -0.54 1.6E-02
W03C9.7.2 0.89 -0.54 2.7E-02
c33ci2.10 g9 ~ -054 1.86-02 |
Y74C9A.3.1 0.89 ' -0.54 1.6E-02
yizgvze.r o9  -054 = 2.0E-02 |
B0228.6 0.89 -0.54 1.7E-02
RO4D3.2 9 . -054 1.9-02 |
Y37H9A.6.1 0.89 f -0.54 1.7E-02
F42A61 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 089 '054 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C17B7.11 0.89 f -0.54 1.7E-02
ZC4553 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 089'054 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
CO04F5.7 0.89 -0.54 2.1E-02
Y39B6A.12a . | o9 -054 . 2.1E-02 |
F37B1.4 0.89 -0.54 1.7E-02
ZKese6.1 o9 ~  -054 = 2.6E-02 |
C35D10.5 0.89 -0.54 2.2E-02
ZK107311 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 089'05420E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y37A1BS5 089 -0.54  1.6E-02
Y54G11A.13 08  -054  2.8E-02 |
R02C2.5 0.89 -0.54 1.4E-02
Y53G8AR1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 088'054 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y105E8B.6 0.88 -0.54 2.6E-02
T16G12.9 0.88 -0.54 1.6E-02
R1519 088 -0.54 1.6E-02
F49F1.6 0.88 ‘ -0.54 ' 2.2E-02
C51E3.1 0.88 -0.54 1.7E-02
C14C10.2a 0.88 -0.54 3.4E-02
c06G3.2 . o -054 1.5E-02 |
T26C11.5 0.88 | -0.54 1.7E-02
Y57G11C34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 088 '054 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F34D6.1 0.88 f -0.54 4.4E-02
C32e8.1 o -054 1.6E-02 |
Y50D7A.11 0.88 -0.54 1.5E-02
ZK1073.1.2 0.88 -0.54 1.6E-02
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ZK63272 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 088'054 ,,,,,,,,,,,,,, T 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C33A12.1 0.88 -0.54 1.9E-02
ROSD11.7 o -054 . 25E-02 |
T01G1.4 0.88 -0.54 1.7E-02
F44G46 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 088'05426E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
M151.7 0.88 -0.54 2.0E-02
F41C6.4 o  -054 . 2.1E-02 |
T28H10.1 0.88 -0.54 2.2E-02
Y57A10A.31 o  -054 = 2.1E-02 |
Bo285.3 .~ 088 -0.54 2.4E-02
C14B1.10.2 | 088  -054  27E-02 |
C24H11.5 0.88 -0.55 2.2E-02
K10524 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 088'05525E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K11H3.4 0.88 -0.55 1.7E-02
Y54E10A.5.1 0.88 -0.55 2.4E-02
RO6F6.4 = o  -055 1.9e-02 |
Y37H2A.7 0.88 ' -0.55 1.6E-02
F15E61 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 087 '055 24E'02 ,,,,,,,,,,,,,
Y62H9A.4 0.87 -0.55 1.9E-02
ZK1151.1b o87 . -055 +  2.6E-02 |
WO07A12.8 0.87 | -0.55 2.2E-02
F49D11.3b 87 . -055 1.5E-02 |
ZK39.6 0.87 f -0.55 1.6E-02
F52¢9.1a = 87 . -055 1.6E-02 |
F15H10.3 0.87 -0.55 1.6E-02
Y106G6D81 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 087'05520E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO8H2.2 0.87 -0.55 4.1E-02
Y34B4A2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 087'055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y73F8A.31 0.87 -0.55 2.5E-02
ZK12369 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 087'055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Bo213.12 087 -0  1.7E-02
c2804.3.2 87 . -055 1.5E-02 |
TO4A6.1a 0.87 -0.55 2.0E-02
F57B10.5 o8 . -055 . 2.6E-02 |
T07D10.6.1 0.87 -0.55 3.7E-02
R148.2 0.87 -0.55 2.2E-02
Ys3geBL.27 087 -0.55 1.6E-02
FO8B4.3 0.87 -0.55 1.6E-02
Y38E10A.10 0.87 -0.55 1.8E-02
F32D8.9 0.87 -0.55 1.8E-02
RO2D3.5.1 o7 -055 = 1.6E-02 |
Y51A2D.10 0.87 | -0.55 1.6E-02
B0238.12 . 87  -055 . 3.6E-02 |
F20D6.2 0.87 f -0.55 2.1E-02
ZK6733 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 087'05520E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K01D12.14 0.87 -0.55 2.1E-02
F27B3.7 0.87 -0.55 3.2E-02
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coeB3.4 87 . -055 _2.0E-02
Y49E10.2 0.87 -0.55 2.9E-02
RO8D7.5 o7 . -055 1.9-02 |
C18D11.3 0.87 -0.55 2.4E-02
F18E24 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 087'05522E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y44A6B.4 0.87 -0.55 1.9-02
F59A34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 087'055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y39C12A.8 0.86 -0.55 2.9E-02
F56A83b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 086'055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F46G10.3 08 -0.55 2.4E-02
RO6F6.7 | 086  -055 1.7E-02 |
T23D8.6 0.86 -0.55 2.3E-02
woz2C12.3a.1 | o6  -055 . 2.2E-02 |
F35F10.1 0.86 -0.55 1.6E-02
W09G3.1a 0.86 -0.55 1.9E-02
F14H127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 086 S R '055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,
K11D12.12 0.86 ' -0.55 1.7E-02
C01G1011a2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 086 '055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,
ZK353.2 0.86 -0.55 2.1E-02
F56A64 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 086 '055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F30A10.11 0.86 | -0.55 2.1E-02
F55G114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 086 '05525E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
H12I13.6 0.86 f -0.55 1.9E-02
F45F292 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 086'055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K12G11.3.1 0.86 -0.55 2.4E-02
R04E59 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 086'05524E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y48E1B.12 0.86 -0.55 3.1E-02
C02A12.1 o6 ~ -055 . 2.8E-02 |
F57C7.3a 0.86 -0.55 1.8E-02
K07C113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 086'05524E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y18D10A.25 086 -0.55 1.8E-02
T2312 086  -055 1.7E-02 |
CD4.3.2 0.86 -0.55 2.8E-02
T05G57 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 086'05528E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F53B1.6 0.86 -0.55 2.0E-02
F57B9.4c 0.86 -0.55 1.9E-02
FO1F1.151 086 -0 1.7E-02
F12A10.8 0.86 | -0.55 ' 1.7E-02
Y17G7B.4 0.86 -0.55 2.1E-02
F35D11.4 0.85 -0.55 1.7E-02
Y39E4B7 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 085 '05521E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T23B5.3c.1 0.85 | -0.55 2.0E-02
R10D12.12 = o8 -055 ¢ 2.1E-02 |
C03D6.6 0.85 f -0.55 2.7E-02
F49E82 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 085'055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T07C12.14 0.85 -0.55 2.7E-02
F58E10.7 0.85 -0.55 2.5E-02




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
BO511.14b o8 -055 N 1.7E-02 |
TO5H10.4 0.85 -0.55 1.8E-02
T24A6.19 | o8 -055 . 2.0E-02 |
Y45F10D.10 0.85 -0.55 1.9E-02
C14F5.1b 8 . -055 1.7E-02 |
R10D12.8 0.85 -0.55 2.8E-02
F42A96 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 085'055 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F42G8.6 0.85 -0.55 2.9E-02
ROSD38 8 055 1.86-02 |
Y56A3A.11 08 -0.55 2.0E-02
B0O416.7b | 08  -055 1.9E-02 |
F54F7.3 0.85 -0.55 1.8E-02
W02D79 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 085'05521E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T12B5.2 0.85 -0.55 4.0E-02
C06G4.5 0.85 -0.55 2.2E-02
F40F42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 085 S R '055 31E'02 ,,,,,,,,,,,,,
R151.10.1 0.85 ' -0.55 1.7E-02
Koec4o9 o8  -056 o 2.1E-02 |
Y57E12AR.1 0.85 -0.56 2.6E-02
Y104H12D1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 085 '05632E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C24A1.2b 0.85 | -0.56 2.3E-02
Y11152A13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 085 '05626E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO8H2.7 0.85 f -0.56 2.4E-02
ZK752 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 085'05620E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
RO1H10.5 0.85 -0.56 1.9E-02
Y49E10.6.1 . | o8 -056 | 24E-02 |
K12H4.2 0.85 -0.56 1.9-02
c26D10.3 o84 ~ -056 . 2.0E-02 |
F20D1.10.1 0.84 -0.56 1.9E-02
ciecs8.14 . o84 ~  -056 . 2.0E-02 |
c48B6.2.1 084 -0.56  1.9-02
K10G9.3 = 084 ~  -056 1.9e-02 |
ZK856.14 0.84 -0.56 1.9E-02
To4B26 o84 ~ -056 . 2.0E-02 |
F45C12.15 0.84 -0.56 2.8E-02
K0O5B2.2a 0.84 -0.56 1.9E-02
Y39A1A11 084 -0.56 2.4E-02
T01C3.3 0.84 -0.56 2.1E-02
T25C8.1 0.84 -0.56 2.0E-02
CO1F6.5 0.84 -0.56 2.2E-02
F26D11.6 = 084 -056 | 3.0E-02 |
CO1F1.2 0.84 | -0.56 2.1E-02
CD431 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 084 '05620E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F36D3.1.1 0.84 f -0.56 2.1E-02
F59A39 = o84 -056 . 2.3E-02 |
F56A8.3a.1 0.84 -0.56 2.0E-02
Y106G6D.1 0.84 -0.56 2.3E-02
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F40D413 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 084'056 ,,,,,,,,,,,,,, 32E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C33H5.14.1 0.84 -0.56 4.0E-02
F39E9.11 | o84 -056 . 3.2E-02 |
F47E1.4.1 0.84 -0.56 2.1E-02
Y50D7A.10.1 o84 ~ -056 . 2.5E-02 |
H37A05.4 0.84 -0.56 2.5E-02
F23G4.1 o84 ~ -056 . 2.2E-02 |
MO05B5.4 0.84 -0.56 2.6E-02
ZC1965 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 084'05635E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y61A9LAS 084 -0.56 3.0E-02
FO7B7.11 | 08  -056  3.86-02 |
R10H10.1.2 0.83 -0.56 3.9E-02
ZK1320.11 o83  -056 . 29E-02 |
Y48G1BM.1 0.83 -0.56 2.6E-02
Y43C5A.5 0.83 -0.56 3.1E-02
coic84 o83  -056 - 2.2E-02 |
C05C8.9b 0.83 -0.56 2.1E-02
b2007.1 c83 -056 ©  3.3E-02 |
Y73B6BL.26 0.83 -0.56 2.3E-02
Y6SB4BL4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 083 '05622E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
YS59E9AL.7 0.83 | -0.56 3.1E-02
c48B6.10 o83 -056 .  3.3E-02 |
C53D6.3 0.83 f -0.56 2.0E-02
Y92H12BL.5 o8 . -056 . 2.2E-02 |
K11H12.1 0.83 -0.56 2.6E-02
F36A414 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 083'05625E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F45F2.13 0.83 -0.56 3.0E-02
B0303.15 . o83 -056 . 4.1E-02 |
C27A12.10 0.83 -0.56 2.6E-02
cosr88 o83 -056 . 47E-02 |
wooH1.3 083 -0.56 3.4E-02
T14F95 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 083'05632E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
H12D21.3 0.83 -0.56 3.1E-02
FO1F1.10a &+ o83  -056 . 3.2E-02 |
C41G11.1b 0.83 -0.56 2.5E-02
KO6A9.3 0.83 -0.56 2.4E-02
CcoirF69 083 -0.56 2.8E-02
Y92H12BL.1 0.83 | -0.56 ' 2.1E-02
B0035.8 0.83 -0.56 3.9E-02
CO6H2.6.1 0.83 -0.56 2.5E-02
c3oHe8 082 -056 | = 2.4E-02 |
C40H5.1 0.82 -0.56 2.1E-02
Tisp23 082  -056 | 2.3E-02 |
Y71H2AM.6 0.82 ’ -0.56 2.9E-02
F48G74 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 082'05724E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C49C3.15 0.82 -0.57 2.9E-02
ZK121.1a 0.82 -0.57 2.3E-02
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F14D28 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 082'057 ,,,,,,,,,,,,,, 31E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
W06D4.5 0.82 -0.57 2.2E-02
Y48E159 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 082'05725E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C53D6.11 0.82 -0.57 2.8E-02
F10D75€ ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 082'05732E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T11A5.5 0.82 -0.57 3.5E-02
rRO6C7.2 082  -057 . 3.2E-02 |
F47G3.3 0.82 -0.57 3.1E-02
KO2E116 | 082  -057 . 2.6E-02 |
T23085 082 -0.57 3.4E-02
Y49F6A.1 08  -057  25E-02 |
F43G6.10 0.82 -0.57 2.6E-02
Y71H2AM42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 082'05724E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK563.7 0.82 -0.57 2.2E-02
F31F4.4 0.82 -0.57 2.6E-02
Y71H2AM41 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 082 S R '057 32E'02 ,,,,,,,,,,,,,
T06D8.7.1 0.82 ' -0.57 2.5E-02
ZK2507 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 082 '057 24E'02 ,,,,,,,,,,,,,
C07D10.1 0.82 -0.57 2.6E-02
F14D212 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 082 '05725E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
M01D7.7b 0.81 f -0.57 2.7E-02
T08D27 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 081 '05724E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
M88.7 0.81 f -0.57 2.4E-02
C33F10.72a . o8 -057 . 3.2E-02 |
F32E10.9 0.81 -0.57 2.9E-02
c41D11.1 o8 -057 . 2.5E-02 |
KO7H8.9 0.81 -0.57 3.3E-02
Y71F9AR.2 | o8 -057 .~ 25E-02 |
RO7E5.4 0.81 -0.57 2.7E-02
Y65A5A3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 081'05724E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T0865.10 081 -0.57 4.2E-02
Y62E10A5b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 081'05725E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F45F2.3 0.81 -0.57 3.2E-02
Y111B2A.24 = | o8 -057 . 3.7E-02 |
ZC13.1a 0.81 -0.57 2.4E-02
F35C12.3a 0.81 -0.57 2.5E-02
Y80D3A.3 081 -0.57 3.6E-02
D2096.10 0.81 -0.57 2.3E-02
F49A5.5a 0.81 -0.57 4.5E-02
ZK632.9.1 0.81 -0.57 3.2E-02
2C262.4 o8 -057 2.6E-02 |
Y39G10AR.10.1 0.81 | -0.57 4.3E-02
F20D12.6a = o8  -057 . 3.0E-02 |
ZK643.6 0.81 f -0.57 2.7E-02
Y39G10AR.12a = | o8 -057 . = 3.2E-02 |
D2030.12 0.81 -0.57 2.4E-02
M03B6.5 0.81 -0.57 4.0E-02
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T28D6.3 o8  -057 . 2.8E-02
Y41C4A.4c 0.81 -0.57 2.8E-02
c03G5.2 . o8 -057 . 25E-02 |
F13C5.1 0.81 -0.57 4.4E-02
ZK662.3a | o8  -057 . 3.0E-02 |
Y39B6A.13 0.81 -0.57 2.5E-02
EEED815 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 081'05732E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T22C1.4 0.81 -0.57 2.8E-02
Ti2¢9.2 o8  -057 . 4.1E-02 |
HO21125 081 -0.57 2.5E-02
Kiop2.5 o8  -057  27E-02 |
Y43C5A.3 0.80 -0.57 2.3E-02
F56E10.2 ¢ oo  -057 . 3.88-02 |
C25G4.2 0.80 -0.57 2.7E-02
C18A3.10 0.80 -0.57 2.8E-02
ZK11273 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 080 S R '057 25E'02 ,,,,,,,,,,,,,
ZK593.2 0.80 ' -0.57 2.5E-02
F55G16 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 080 '057 32E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F07C3.9 0.80 -0.57 2.4E-02
Tiss5.7 oso . -057 . 2.6E-02 |
TO4A8.10 0.80 | -0.57 2.5E-02
R13A110 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 080 '05731E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C44B7.2b 0.80 f -0.57 2.5E-02
F55C1271 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 080'05725E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y10G11A.1 0.80 -0.57 2.4E-02
B0273.3 . oso . -057 . 3.4E-02 |
F26E4.12 0.80 -0.57 3.5E-02
c03G5.12 oso . -057 .~ 2.8E-02 |
KO3E6.4 0.80 -0.57 2.4E-02
Koec4.2 oso . -057 . 29E-02 |
F53H84 080 -0.57 4.0E-02
B0252.4a = oso ~  -057 . 2.6E-02 |
YS8OD3A.7 0.80 -0.57 4.1E-02
COlB45 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 080'05745E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
R0O9B5.3.2 0.80 -0.57 4.8E-02
F16H11.3 0.80 -0.57 2.8E-02
F22A3.2 080 -0.58 4.4E-02
F21C10.10.2 0.80 -0.58 2.5E-02
F20C5.6 0.80 -0.58 3.2E-02
C14F5.1a 0.80 -0.58 2.6E-02
E04D55 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 080 '05824E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C03G5.8 0.80 | -0.58 2.8E-02
F41E64a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 080 '05843E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
TO7A9.12b 0.80 _ -0.58 3.2E-02
F2086.7 . oso ~  -058 . 3.6E-02 |
ZK973.9 0.80 -0.58 2.9E-02
Y22D7AL.9 0.80 -0.58 2.6E-02
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ZK8585 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 079'058 ,,,,,,,,,,,,,, 26E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T24H10.6 0.79 -0.58 3.5E-02
ZK8133 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 079'05835E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C11D2.7.1 0.79 -0.58 3.1E-02
Y47G6A.24 69 ~-058 = 3.1E-02
F52C6.11 0.79 -0.58 2.9E-02
ZK109871 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 079'05834E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C09B7.2 0.79 -0.58 4.0E-02
¢53b5.1a 69  -058 = 2.8E-02
E0iA21 079 -0.58 3.2E-02
Y75B12B.1 079 058  2.8E-02 |
Y55F3C.10 0.79 -0.58 2.7E-02
F32D16 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 079'05831E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y113G7B.5b 0.79 -0.58 4.0E-02
Cl4A4.7a 0.79 -0.58 3.0E-02
F58561 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 079 R R '058 35E'02 ,,,,,,,,,,,,,
B0252.4b 0.79 ' -0.58 3.0E-02
Y71D11A2b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 079 '058 33E'02 ,,,,,,,,,,,,,
Y39A1A.14 0.79 -0.58 3.2E-02
wosB10.2 | 9 ~-058 3.0E-02
F49E12.10 0.79 | -0.58 3.5E-02
Co2r5.4 9 ~ -058 = 28E-02
Y105E8A.11 0.79 f -0.58 2.6E-02
Y56A3A33 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 079'05847E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F54H12.2 0.79 -0.58 3.1E-02
Y39B6A3 9 ~-058 = 3.7E-02
F58E10.2 0.79 -0.58 3.6E-02
F35H10.3 = | 9 ~ -058 = 2.8E-02
F18E9.2 0.79 -0.58 3.3E-02
F10E72 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 079'05827E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F6A88 079 -0.58 2.8E-02
Hi2D21.12 9 ~-058 = 29E-02
C35A5.6b 0.79 -0.58 3.7E-02
F57B]-5 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 079'05828E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
TO1A4.2 0.79 -0.58 2.8E-02
TO8D2.4 0.79 -0.58 2.8E-02
FO863 079 -0.58 4.0e-02
Y49E10.14 0.78 -0.58 2.7E-02
C01G10.11a.1 0.78 -0.58 2.7E-02
Y54E10BR.3 0.78 -0.58 3.1E-02
Y26D4A.10 6.8 ~ -058 = 3.9E-02
T23F2.3 0.78 ' -0.58 3.2E-02
Y62E10A5a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 078 '05828E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F28B4.4 0.78 ’ -0.58 3.6E-02
Y49E10.3b 8 ~ -058 = 29E-02
F57C9.6 0.78 -0.58 3.0E-02
MO1F1.8a 0.78 -0.58 3.5E-02
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F54F111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 078'058 ,,,,,,,,,,,,,, 29E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
D1054.2 0.78 -0.58 3.3E-02
F56565a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 078'05833E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C03G6.17 0.78 -0.58 4.9E-02
Y73F4A.3 o8 ~  -058 . 3.4E-02 |
F08G12.4 0.78 -0.58 3.6E-02
Wo04A8.4 o8 ~~ -058 . 3.1E-02 |
R08C7.3.3 0.78 -0.58 4.1E-02
KO9F6.11 = o8 ~~ -058 = 3.0E-02 |
c34D4.14 078 -0.58 4.9E-02
ZK93g8.7 | 078  -0.58  2.8E-02 |
C24B5.4 0.78 -0.58 2.9E-02
ZK1852 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 078'05830E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F32E10.8 0.78 -0.58 3.2E-02
WO06A7.5 0.78 -0.58 3.1E-02
R09534 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 078 S R '058 46E'02 ,,,,,,,,,,,,,
FO2E9.5 0.78 ' -0.58 3.2E-02
B0280.10 . v ~  -058 = 3.0E-02 |
WO8SE12.1 0.78 -0.58 3.1E-02
Y18D10A.10 = | o8 . -058 . 3.8E-02 |
T24A6.1 0.78 | -0.58 3.0E-02
K07A13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 078 '05837E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
M163.3 0.78 f -0.58 2.9E-02
F09F77a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 078'05843E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK512.1 0.78 -0.58 3.2E-02
F35¢5.2 077 ... -058 . 3.0E-02 |
CO8F11.3 0.77 -0.58 4.5E-02
Y113G7B.5a | | 077 ... _-058 . 4.0E-02 |
R53.5 0.77 -0.59 3.5E-02
Y7irF9B.3.1 077 ... -059 . 3.6E-02 |
F53C1181077 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '059 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 32E'02 ,,,,,,,,,,,,,
EO2H1.1 077  -059  3.0E-02 |
Y43F4B.4 0.77 -0.59 3.2E-02
ROSHSS ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 077'05932E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57G11C.33 0.77 -0.59 4.6E-02
Y38H6C.7 0.77 -0.59 3.9E-02
Y50D4A.21 077 -0.59 3.5E-02
Y45G5AM.9c 0.77 | -0.59 ' 3.1E-02
F40H6.6 0.77 -0.59 3.0E-02
D2013.10 0.77 -0.59 3.2E-02
R02D3.5.2 = 077z . -059 = 29E-02 |
C18E9.4 0.77 | -0.59 3.1E-02
F13G3111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 077 '05931E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K08D10.4 0.77 f -0.59 4.1E-02
Y54E10BL.4 | 077 . -059 .  3.8E-02 |
Y71F9B.9 0.77 -0.59 4.4E-02
Y67D2.4 0.77 -0.59 3.9E-02
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C35E78 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 077'059 ,,,,,,,,,,,,,, 32E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
7K1248.11.2 0.77 -0.59 3.9E-02
8003516 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 077'05935E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F07B7.9 0.77 -0.59 4.2E-02
W09G3.3 . | 077 .. -059 = 3.8E-02
Y57A10A.14 0.76 -0.59 3.6E-02
T04F34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 076'05942E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T01C3.7.3 0.76 -0.59 4.4E-02
W02A111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 076'05933E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C46E109 076 -0.59 4.2E-02
F57G48 076 059  3.1E-02 |
F25H8.1 0.76 -0.59 3.2E-02
W07A127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 076'05936E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
W02C12.3g.2 0.76 -0.59 3.6E-02
F54E7.1a 0.76 -0.59 4.7E-02
F13598b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 076 R R '059 45E'02 ,,,,,,,,,,,,,
C28G1.2 0.76 ' -0.59 3.7E-02
cogHe.11 | 6 ~ -059  3.8E-02
RO8ES.3.2 0.76 -0.59 4.1E-02
F25548b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 076 '05944E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F42G9.7 0.76 f -0.59 3.1E-02
Yo5D11A1.1 66~ -059 45E-02
T22F3.12 0.76 ’ -0.59 3.2E-02
F25G681 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 076'05937E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO8E4.5 0.76 -0.59 3.3-02
cisce.r 66 ~ -059 = 3.2E-02
F41G4.8 0.76 -0.59 3.4E-02
Y59A8525 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 076'05944E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO2E7.5 0.76 -0.59 3.2E-02
F13H65 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 076'05932E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Ys7G1ic4 . 076 -0.59 4.0e-02
TOSE116 66~ -059 3.9E-02
F14B4.1 0.76 -0.59 4.2E-02
H37A05.2 | | 66 ~ -059 = 3.2E-02
Y38F2AR.2.1 0.76 -0.59 4.0E-02
T27A3.6 0.75 -0.59 4.3E-02
Hi2D21.14 075 -0.59 3.6E-02
TO7A9.12a 0.75 -0.59 3.5E-02
F44F1.5 0.75 -0.59 4.5E-02
R05G6.4 0.75 -0.59 3.9E-02
F44F4.1 05 ~ -059 = 42E-02
D2007.5.1 0.75 ' -0.59 3.5E-02
Y55F3AM3C2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 075 '05936E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
M18.6 0.75 f -0.59 3.5E-02
ZK652111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 075'05945E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y39E4B.8 0.75 -0.59 3.6E-02
F42G2.6 0.75 -0.59 4.1E-02
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T26C54 075 . -059 . 47E-02
T05C12.5 0.75 -0.59 4.1E-02
Y116A8C3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 075'06041E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C34E10.11 0.75 -0.60 3.6E-02
Y73B6BL9b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 075'06049E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y66H1A.3.1 0.75 -0.60 3.86-02
W02C12391 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 075'06045E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
H01G02.1 0.75 -0.60 3.5E-02
F14H33 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 075'06045E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F37C12.10 075 -0.60 3.6E-02
F46H6.1.1 | 075  -0.60  3.86-02 |
C27F2.7 0.75 -0.60 3.6E-02
F43G6.8 05 . -060 . 3.9E-02 |
Y65A5A.2 0.74 -0.60 4.8E-02
Y48C3A.11 0.74 -0.60 3.5E-02
T20D419 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 074 S R '060 40E'02 ,,,,,,,,,,,,,
FO9ES.1 0.74 ' -0.60 3.6E-02
R11D1S 074 -060 = = 3.8E-02 |
Y38C1AA.13 0.74 -0.60 4.6E-02
Yizgze.12 074 -060 3.9E-02 |
F32H5.6b 0.74 | -0.60 4.9E-02
F41G36 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 074 '06040E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y41C4A.8 0.74 ’ -0.60 3.6E-02
KO9H11.11 = 074 ~  -060 |  44E-02 |
WO03A5.3 0.74 -0.60 3.7E-02
Toici4 074 . -060 .  3.5E-02 |
C17H1.9 0.74 -0.60 3.7E-02
Y38C1AA4 074 ~  -060 . 3.7E-02 |
KO3H1.3 0.74 -0.60 3.6E-02
Y48Go9A.11 | 074 ~  -060 . 3.5E-02 |
Y37H2A9 074 -060 3.6E-02
c03G5.11 074 ~~  -060 . 45E-02 |
F58B3.2 0.74 -0.60 3.6E-02
F45F26 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 074'06036E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y39G10AR.3 0.74 -0.60 3.6E-02
WO5F2.3 0.74 -0.60 3.6E-02
T26A5.72 074 -0.60 4.5E-02
C08B11.6.2 0.74 -0.60 3.7E-02
C25E10.7 0.74 -0.60 3.6E-02
T04D3.1 0.74 -0.60 4.1E-02
Y59C2A2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 074 '06047E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T26C12.2 0.74 | -0.60 4.6E-02
Y53F4B.14 | 074 ~  -060 |  4.0E-02 |
Y57A10A.18 0.74 f -0.60 4.6E-02
B0410.2a = 073 . -060 | = 42E-02 |
F25E2.3 0.73 -0.60 4.7E-02
Y51B9A.9 0.73 -0.60 4.9E-02
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CO06E7.1c . 073 . -060 . 4.8E-02
C55B6.1a 0.73 -0.60 3.7E-02
K1iD2.4a | 073 .. -060 . 45E-02 |
D1007.8 0.73 -0.60 4.1E-02
zC262.8.1 073 . -060 .~ 49E-02 |
C50C3.7 0.73 -0.60 3.7E-02
c12¢8.3a | 073 . -060 . 4.0E-02 |
TO3F1.10 0.73 -0.60 4.4E-02
ZK5074 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 073'06043E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y79H2A6 073 -0.60 3.7E-02
K04F10.2 | 073  -060  43E-02 |
Y119D3B.7 0.73 -0.60 4.5E-02
F56A84 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 073'06043E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0272.2 0.73 -0.60 4.3E-02
ZK1098.4 0.73 -0.60 4.5E-02
Y92H12A.4 | 073 . -060 = | 5.0e-02
T13C5.6 0.73 ' -0.60 3.8E-02
Y55F3AM3C1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 073 '060 39E'02 ,,,,,,,,,,,,,
TO9A12.2a 0.73 -0.60 4.6E-02
ZK1771 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 073 '06040E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK1248.11.1 0.73 | -0.60 3.9E-02
R119.1 073 .. _-060 |  45E-02 |
C17H12.11 0.73 f -0.60 4.4E-02
Y80D3A4 073 .. -060 . 49E-02 |
T22A3.2 0.73 -0.60 4.3E-02
C34D4.12 073 . -060 | 47E-02 |
F10G7.2.1 0.73 -0.60 4.2E-02
WO08E12.8 | 073 . -060 . 4.0E-02 |
M151.4 0.73 -0.60 4.3E-02
Kiip2.2 672 . -061 5.0E-02
Ti9H12.2.2 072 -0.61 4.5E-02
cosci2z6 072 . -061 = 43E-02 |
Y59A8B.13 0.72 -0.61 3.9E-02
R532 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 072'06142E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F15D4.6 0.72 -0.61 4.0E-02
T24B8.2 0.72 -0.61 4.4E-02
Kize65 072 -0.61 4.2E-02
Y50D4C.3 0.72 -0.61 4.5E-02
C04E6.7 0.72 -0.61 4.6E-02
F38E11.9 0.72 -0.61 4.5E-02
Ci7f4s5 072 . -061 = 3.9E-02 |
T21C9.5.1 0.72 | -0.61 4.5E-02
Cil7H115 072 ~  -061 | = 4.0E-02 |
T10C6.14 0.72 f -0.61 4.5-02
Y105C5A12 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 072'061 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 OE'OZ ,,,,,,,,,,,,,,
WO5E10.3.1 0.72 -0.61 4.3E-02
CO5E11.8 0.72 -0.61 4.2E-02
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T08G5.12 072 . -061 _43E-02
HO3E18.2 0.72 -0.61 4.8E-02
Y38F1A.5.1 072 . -061 . 47E-02 |
Y80D3A.11 0.72 -0.61 4.0E-02
H35N092 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 072'06144E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0024.13a 0.72 -0.61 4.5E-02
ZC3343 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 072'06145E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
R10E4.2c 0.72 -0.61 4.7E-02
YésH2o9 072 ~~  -061 = 48E-02 |
e01G4s 072 -0.61 4.5E-02
F31D4.8 072 -061  45E-02 |
Y47G6A.2.1 0.72 -0.61 4.2E-02
F42F126 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 072'06143E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57G7A.1 0.72 -0.61 4.7E-02
Y73F8A.26 0.72 -0.61 4.1E-02
F59E11.16 = 072 ~  -061 = 45E-02 |
C35B1.8 0.71 ' -0.61 4.2E-02
wo09G10.3 . 072 -061 = 49E-02 |
F02C12.3 0.71 -0.61 4.9E-02
F27E52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 071 '06143E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T27D1.3 0.71 f -0.61 4.4E-02
F49525 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 071 '06144E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0034.5 0.71 ’ -0.61 4.1E-02
F07F68 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 071'06147E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F21C3.3 0.71 -0.61 4.8E-02
ROSD7.5 672 . -061 | 49E-02 |
F13G3.11.2 0.71 -0.61 4.8E-02
F01F1152 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 071'06144E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y73B6BL.35 0.71 -0.61 4.3E-02
COSClOl ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 071'06145E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y73F4A.1 071 -0.61 4.5E-02
c03G5.10 0 ~  -061 = 49E-02 |
K10C2.7 0.70 -0.61 4.8E-02
c36Cc9.3 0 ~  -061 = 45E-02 |
Y49F6B.2 0.70 -0.62 4.7E-02
C32H11.1 0.70 -0.62 4.6E-02
F26D10.10 070 -0.62 4.7E-02
B0286.6 0.70 -0.62 4.5E-02
Y113G7B.18 0.70 -0.62 4.7E-02
T12A2.8.1 0.70 -0.62 4.7E-02
T16G17 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 070 '062 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 OE'OZ ,,,,,,,,,,,,,,
ZK470.2b.1 0.70 | -0.62 4.6E-02
TO8A94 = 0  -062 5.0E-02
F07G6.7 0.69 ’ -0.62 4.8E-02
F35A52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 069'06247E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K01C8.7 0.69 -0.62 4.7E-02
T14F9.4a.1 0.69 -0.62 4.8E-02
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F28D1.3 669 ~ -062 . 47E-02 |
F08G12.2 0.69 -0.62 4.8E-02
Y73E7A7 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 069'06249E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K07C5.5 0.69 -0.62 4.8E-02
C24B5.2b.2 | | oe8 ~~ -062 = 49E02
TO7H6.3a -0.69 -1.61 5.0E-02
AC7262 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 069'16149E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K07A3.2b -0.69 -1.61 4.9E-02
c44C109 - 069  -161 49E-02
Y48G9A.1 -069 -161 4.9e-02
F36D38 069  -161  49E-02 |
F41D9.3b.1 -0.69 -1.61 5.0E-02
T28F12.2c = - 069 -161 5.0E-02 |
D1022.6 -0.69 -1.61 5.0E-02
C47E12.11 -0.69 -1.62 5.0E-02
ZK8136 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 069 R R '162 47E'02 ,,,,,,,,,,,,,
K08A2.2 -0.70 ' -1.62 4.8E-02
ZzC328.2 . -0  -162 = 48E-02
C24H12.2 -0.70 -1.62 4.9E-02
T20F55 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 070 '16249E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T23F4.3 -0.70 f -1.62 4.8E-02
KOSBZSC ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 070 '16249E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F55G11.2 -0.70 f -1.63 4.8€-02
F55A11.11 - -0.0  -163 | = 45E02
Y18D10A.21 -0.70 -1.63 4.4E-02
BO4325b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 070'16349E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C18A3.8 -0.70 -1.63 5.0E-02
R11F4.1.1 - -0.0  -163 | = 4.6E02
CO9H5.7 -0.70 -1.63 4.6E-02
Y32812C1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 070'16347E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F13C5.6b -0.70 -163 4.5E-02
M1761 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 070'16345E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
M110.4b -0.71 -1.63 4.7E-02
ZK12482 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 071'16348E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F35G8.1 -0.71 -1.63 4.7E-02
C10G11.10 -0.71 -1.63 4.6E-02
F11Ci.5b = -0.71 -1.63 4.4e-02
T01G6.7 -0.71 -1.63 4.7E-02
Y71H2B.7.1 -0.71 -1.63 4.8E-02
T04D1.4 -0.71 -1.63 4.8E-02
ZK4182b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 071 '16345E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F28H6.1a -0.71 ' -1.64 4.9E-02
T09A121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 071 '16443E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C48D1.3.1 -0.71 f -1.64 4.3E-02
C08F11132 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 071'16449E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y22D7AR.9 -0.71 -1.64 4.56-02
FO9B9.2a -0.71 -1.64 4.4E-02
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Y54G2A.47 -0z -1.64 _43E-02
W03G11.3 -0.71 -1.64 4.2E-02
Y34B4A8 -0z~ -164 5.0E-02
C30H6.11 -0.71 -1.64 4.6E-02
W07G15a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 071'16446E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
HO6H21.9 -0.71 -1.64 4.2E-02
ZC20413 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 071'16443E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F41E7.3 -0.71 -1.64 4.3E-02
C35A11.2 -0z~ -164 = 45E-02 |
Y59E9AR.1 -0.71 -1.64 4.2E-02
TO4F86 072 -164  43E-02
ZK1290.7 -0.72 -1.64 4.7E-02
F39G32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 072'16441E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C17B7.5 -0.72 -1.64 4.4E-02
F35B3.5a -0.72 -1.64 4.2E-02
HO3A11.1 -0.72  -164 = 45E-02 |
F32B6.4 -0.72 ' -1.64 4.5E-02
ToiB4.2 -0.72  -164 = 4.1E-02 |
Y54G11B.1 -0.72 -1.64 4.5E-02
T22D112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 072 '16444E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C05D9.9a -0.72 | -1.64 4.8E-02
Y92H12A.2 . - -0.72 . -164 . 45E-02 |
C25E10.5 -0.72 f -1.64 4.1E-02
R03E94 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 072'16547E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F15D3.4 -0.72 -1.65 4.7E-02
C39D1011 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 072'16543E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F23H11.8a -0.72 -1.65 4.9E-02
F46G112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 072'16543E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0207.11 -0.72 -1.65 4.0E-02
C46F4.2.1 - -0.72 ~  -165 . 4.2E-02 |
c25b7.12 -0.72 -1.65 4.8E-02
WO01A114 072 -165  4.9E-02
C14H10.2 -0.72 -1.65 4.0E-02
R03E93b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 072'16541E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F20A1.6a -0.72 -1.65 4.9E-02
F22E5.12 -0.72 -1.65 4.3E-02
F27C1.:2 -0.72 -1.65 4.5E-02
TO5A10.1i -0.72 ‘ -1.65 ' 4.3E-02
F55D10.5 -0.72 -1.65 4.7E-02
TO1B11.2b -0.72 -1.65 4.2E-02
Y38H8A4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 072 '16542E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0034.3c.1 -0.72 ' -1.65 4.7E-02
F55H262 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 072 '16541E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C09B9.2 -0.72 f -1.65 4.2E-02
C34D102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 072'16548E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F57H12.7 -0.72 -1.65 4.4E-02
Y54G2A.33 -0.72 -1.65 4.1E-02




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
C54A12.4 | - -0.72 ~ -1.65 . 47E-02
R31.1 -0.72 -1.65 3.9E-02
C49A95 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073'16539E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F49E2.2a.1 -0.73 -1.65 4.1E-02
F46562 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073'16541E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F45E10.1a -0.73 -1.65 3.9E-02
C47A102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073'16649E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK930.7 -0.73 -1.66 3.9E-02
F13E66 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073'16640E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
RO8A2.2 -0.73 -1.66 3.9E-02
Fiopi15 073  -166  3.9E-02
C55C3.1 -0.73 -1.66 4.2E-02
ZK669.1a - -0.73 ~ -166 3.9E-02 |
Y45G5AM.1a.2 -0.73 -1.66 3.7E-02
C15C8.6 -0.73 -1.66 4.6E-02
c11G¢10.2 -0.73  -166 = 4.2E-02 |
C53D6.10 -0.73 ' -1.66 3.8E-02
F41G35 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073 '166 39E'02 ,,,,,,,,,,,,,
ZK673.6 -0.73 -1.66 4.3E-02
R05H52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073 '16641E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
R11G10.1a -0.73 | -1.66 4.0E-02
ZC4825 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073 '16649E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C34B4.1b -0.73 f -1.66 4.2E-02
C18H98 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073'16645E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F26F12.2 -0.73 -1.66 4.7E-02
C23G10.1a | - -073 . -166 . 3.88-02 |
Y71G12B.33 -0.73 -1.66 3.9E-02
ZK8565 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073'16645E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
AC7.2b.2 -0.73 -1.66 3.86-02
TOlBlOZ ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 073'16641E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F4783.7 -0.74 -166 4.1E-02
Y45F10B.10 . - 074  -1.67  43E-02
C49C8.5.1 -0.74 -1.67 4.3E-02
W03F113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 074'167 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 OE'OZ ,,,,,,,,,,,,,,
Y38F2AL.1 -0.74 -1.67 4.1E-02
Y54G2A.5a.2 -0.74 -1.67 3.7E-02
W02B12.12a -0.74 -1.67 3.8-02
C01G12.9 -0.74 ‘ -1.67 3.7E-02
C43G2.3 -0.74 -1.67 4.8E-02
H23L24.4 -0.74 -1.67 4.1E-02
C14A66 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 074 '16745E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T01B10.4b -0.74 ' -1.67 4.0E-02
C46E101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 074 '16739E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C17F3.3 -0.74 f -1.67 4.0E-02
TisB10.5 -0.74  -167 . 4.4E-02 |
F32D8.8 -0.74 -1.67 4.2E-02
F35F10.13 -0.74 -1.67 4.8E-02
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T06F42b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 074'167 ,,,,,,,,,,,,,, 43E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C30F12.5 -0.74 -1.67 4.1E-02
T22B7.7 -0.74  -167 . 42E-02 |
WO5F2.7 -0.74 -1.67 4.4E-02
K06A92 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 074'16737E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F08C6.1b -0.74 -1.67 4.8E-02
T155122 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 074'16736E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK6.6 -0.74 -1.67 4.0E-02
€53C9.3c¢ | - -0.74  -167 . 3.6E-02 |
F18C5.5 -0.74 -1.67 3.5E-02
Fi4H122 074  -167  3.6E-02
TO6F4.1b -0.74 -1.67 4.2E-02
Y66HlB31 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 074'16745E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F37C4.6.2 -0.74 -1.67 3.6E-02
Y54F10AM.8.1 -0.74 -1.67 3.9E-02
F57C7.2a . -0.74  -167 = 3.9E-02 |
B0024.8 -0.74 ' -1.67 4.0E-02
F57C12.5d.1 = -0.74  -168 = 4.0E-02 |
Y105C5B.18 -0.74 -1.68 3.4E-02
ZK8135 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 074 '16835E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
CO6H2.5 -0.75 | -1.68 3.9E-02
T05A101a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 075 '16835E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C15B12.9 -0.75 f -1.68 4.0E-02
MOZBll ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 075'16836E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C35E7.9 -0.75 -1.68 3.9E-02
WOZBlZl ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 075'16840E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T28F2.4a -0.75 -1.68 3.5E-02
F28E101a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 075'16838E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C01G12.2 -0.75 -1.68 3.7E-02
TlOBlOS ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 075'16843E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
FoO7C34 -0.75 -1.68 4.4E-02
B0336.11b - -0.v5 . -168 . 3.6E-02 |
Y73B3A.5 -0.75 -1.68 3.5E-02
FO7A11.6d = - -0.v5 . -168 = 43E-02 |
F35C5.5a -0.75 -1.68 3.4E-02
ZK418.6 -0.75 -1.68 3.5E-02
Y39A3CL.2 -0.75 -1.68 4.4E-02
C17H11.6c.1 -0.75 | -1.68 ' 3.7E-02
T27E4.7.1 -0.75 -1.68 3.9E-02
C15C8.1 -0.75 -1.68 3.9E-02
C08H913 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 075 '16847E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO9E3.4 -0.75 ' -1.68 4.1E-02
F58A47d ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 075 '16848E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F09G2.1 -0.75 ’ -1.69 4.9E-02
C15C62b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 075'16941E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T28H11.8.1 -0.75 -1.69 3.7E-02
F22F4.3 -0.75 -1.69 3.6E-02
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Y48GS9A.9a | - -0.75 . -1.69 . 3.6E-02
T23F6.3 -0.75 -1.69 4.0E-02
Y45G5AM.1b = -0.v6  -169 . 43E-02 |
C18C4.2 -0.76 -1.69 4.5E-02
Y59E9AL6 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 076'16941E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F29G9.4b -0.76 -1.69 4.9E-02
ZzC21.6b -0.v6  ~ -169 . 3.3E-02 |
C54D10.4 -0.76 -1.69 3.5E-02
cs4D10.8 1 -0.v6 -169 = 3.9E-02 |
F23F12.3 -0.76 -1.69 3.4E-02
c26B2.3b.2 - 076 -1.69  4.2E-02
F53B6.7 -0.76 -1.69 3.2E-02
TO3F66 -0.6 -169 = 3.1E-02 |
C33A11.1.2 -0.76 -1.69 4.5E-02
Y32G9A.6 -0.76 -1.69 4.4E-02
c39D10.8b -0.v6 -1.69 = 3.4E-02 |
Y49F6B.1 -0.76 ' -1.69 4.0E-02
c3iBg8.7 -0.v6 -1.69 = 3.2E-02 |
F48F7.8 -0.76 -1.70 4.1E-02
C49F8.3 -0.6 . -170 .  3.0E-02 |
T28F3.4b.1 -0.76 f -1.70 3.2E-02
F57H12.5 - -0.6 ~ -170 .  4.5E-02 |
F12D9.1a -0.76 f -1.70 3.4E-02
Y51A2D.8 -0.77 . -170 .  4.6E-02 |
TO8E11.4 -0.77 -1.70 3.8E-02
D20621 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 077'17033E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y69A2AR.4 -0.77 -1.70 3.8E-02
T20D49 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 077'17032E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C26B2.3a.2 -0.77 -1.70 3.6E-02
ZC213 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 077'17043E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO8E76 -0.77 -1.70 3.4E-02
C54D1.3 077 -170  41E-02
Y57G11C.17 -0.77 -1.70 3.1E-02
KO8F8.5a | - -0.77 . -170 . 3.4E-02 |
Y97E10C.1.1 -0.77 -1.70 3.8E-02
T04B2.7 -0.77 -1.70 3.1E-02
TieB41 -0.77 -1.70 3.2E-02
FO7D3.3 -0.77 ‘ -1.71 ' 4.2E-02
R13F6.6a -0.77 -1.71 4.4E-02
TO3F1.5 -0.77 -1.71 3.2E-02
TO6A4.3a = - -0.77 . -i71  3.2E-02 |
C52B9.1a -0.77 ' -1.71 3.5E-02
F44F4.4 -0.77 . -i71 . 3.2E-02 |
C44H4.6 -0.77 f -1.71 3.5E-02
Y38H8A2a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 077'17134E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F32B5.7.1 -0.77 -1.71 2.9E-02
F32A5.8 -0.77 -1.71 3.0E-02
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Y55F3AM.10 - -0.77 . -i71 . 3.2E-02
F11Cl1.5a -0.77 -1.71 3.3E-02
Tiir9S -0.77 . -i71 . 45E-02 |
W09B12.1.2 -0.77 -1.71 4.0E-02
Y113G7A.10 | - -0.77 . -i71 . 4.0E-02 |
F27D9.1a.1 -0.77 -1.71 3.4E-02
T21G55b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 077'17132E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F20C5.2a -0.77 -1.71 4.4E-02
F54H5.3 - -0.77 . -it71 . 3.6E-02 |
F14F7.3 -0.77 -i.71 2.9E-02
C51F7.1 077 -171  29E-02
K09C8.7 -0.77 -1.71 2.8E-02
Z2C8.3 -0 -171 . 3.5E-02 |
F32H2.5 -0.78 -1.71 3.4E-02
KO9E4.4.1 -0.78 -1.71 4.3E-02
F46F22d1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 078 S R '171 30E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F52F12.1a -0.78 ' -1.71 3.3E-02
F23H125 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 078 '171 35E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F53F4.8 -0.78 -1.71 2.8E-02
cosp8.2b - -0  -171 . 29E-02 |
F13B12.3 -0.78 f -1.71 3.2E-02
RO5H10.5 - -0  -172 . 3.5E-02 |
F10D11.4 -0.78 f -1.72 3.7E-02
ZK9708 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 078'17242E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T28F3.4a.1 -0.78 -1.72 3.0E-02
C39H71 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 078'17238E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F21C3.6 -0.78 -1.72 2.9E-02
T12G32a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 078'17230E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T04D3.3 -0.78 -1.72 3.1E-02
Y53G8AR7a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 078'17228E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y7A9A.1 -0.78 -1.72 3.4E-02
C35582a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 078'17230E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C49A9.8.1 -0.78 -1.72 3.8E-02
F55G71 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 078'17231E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T21E8.3 -0.78 -1.72 2.7E-02
F10D2.11 -0.78 -1.72 4.2E-02
F59B10.6 -0.v8 -1.72 3.5E-02
F26G1.5 -0.78 -1.72 3.5E-02
Y51H4A.28 -0.78 -1.72 2.8E-02
H10E21.5 -0.78 -1.72 3.2E-02
c08G5.5 -0  -172 . 3.6E-02 |
F43G9.6 -0.78 | -1.72 3.4E-02
F42E11.1.1 = - -0  -172 . 3.6E-02 |
Y72A10A.1 -0.78 f -1.72 4.6E-02
C07D104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 079'17232E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T06C12.10.1 -0.79 -1.72 3.0E-02
F11E6.1b -0.79 -1.73 3.2E-02




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
Y73B6BL7 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 079'173 ,,,,,,,,,,,,,,, 26E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK287.8b -0.79 -1.73 4.6E-02
F39532 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 079'17334E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F55D12.6 -0.79 -1.73 4.3E-02
K08E77 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 079'17340E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T25B6.7 -0.79 -1.73 2.7E-02
ZC4777 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 079'17332E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F14F7.4 -0.79 -1.73 2.8E-02
C07E33 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 079'17327E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F14D12.2 = -0.79 -1.73 2.6E-02
H23N185 079  -173  25E-02 |
C49A1.2 -0.79 -1.73 2.6E-02
VY10G1iR.1 - -0 -173 . = 27E-02
F11C1l.6a.2 -0.79 -1.73 3.3E-02
F28B12.2e.2 -0.79 -1.73 3.2E-02
F32D812a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 079 R R '173 31E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F20B6.6 -0.79 ' -1.73 3.2E-02
C18E31 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 079 '173 32E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F41B4.1 -0.79 -1.73 3.1E-02
C51E37a2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 079 '17328E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
H10D18.5 -0.80 f -1.74 2.6E-02
T04C4.1c -080  -174 . = 3.1E-02
F11E6.1a -0.80 f -1.74 3.4E-02
ZK2181 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 080'17425E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F36H12.8 -0.80 -1.74 3.36-02
802187 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 080'17429E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y71F9B.5a -0.80 -1.74 3.1E-02
KO5F1.7 -080  -174 | = 3.5E-02
WO5H12.1 -0.80 -1.74 2.6E-02
F52H37b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 080'17438E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZKe16.8 -0.80 -174 3.0e-02
T23F11.31 -080  -174  29E-02 |
Y116F11B.7 -0.80 -1.74 2.8E-02
ZK3287a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 080'17429E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C30H6.2 -0.80 -1.74 2.6E-02
RO5A10.6 -0.80 -1.74 2.5E-02
Y46D2A.1 -0.80 -174 2.6E-02
Y8G1A.1b -0.80 -1.74 3.3E-02
Y38F1A.1 -0.80 -1.74 2.8E-02
F36A4.7 -0.80 -1.74 3.6E-02
F40G1210 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 080 '17425E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F38A6.3a -0.80 ' -1.74 3.1E-02
F54H12.1b = - -080  -174 | 2.4E-02
Y51A2D.5 -0.80 f -1.74 3.9-02
R04E52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 080'17428E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T19C9.8 -0.80 -1.74 2.5E-02
F53B3.6 -0.80 -1.75 3.7E-02
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800344 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 080'175 ,,,,,,,,,,,,,, 24E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F47B7.7 -0.80 -1.75 3.6E-02
€53C9.3a | - -080  -175 . 2.4E-02 |
C33B4.3a -0.80 -1.75 3.0E-02
C24G6.2a | - -o80 -175 . 3.0E-02 |
ROSE3.4a -0.80 -1.75 2.6E-02
Ti0A3.1b = -081  -175 . 2.7E-02 |
F21G4.1 -0.81 -1.75 3.9E-02
F02G31b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081'17540E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ROSA1.2 -0.81 -5 2.5E-02
F54D7.3 081  -1.75  29E-02
T27A1.4 -0.81 -1.75 3.7E-02
Y53C10A10 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081'17523E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
FO9B12.3 -0.81 -1.75 2.6E-02
C01C4.3b -0.81 -1.75 3.1E-02
F42G23 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081 S R '175 26E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F53B6.4 -0.81 ' -1.75 2.4E-02
F46A86 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081 '175 34E'02 ,,,,,,,,,,,,,
C28D4.5 -0.81 -1.75 3.6E-02
ciip2.6b - -081 -175 5.0E-02
Y48E1B.13a -0.81 f -1.75 2.8E-02
F18E95a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081 '17526E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F36A2.10 -0.81 f -1.75 4.4E-02
ZK67311a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081'17522E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
D2096.3.1 -0.81 -1.75 2.3E-02
Y71G12832 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081'17528E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C50E10.7 -0.81 -1.75 2.8E-02
F22E53 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081'17623E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C43F9.6 -0.81 -1.76 2.5E-02
DH11.52 . -081  -176 . 2.6E-02 |
TO5A10.1h.1 = -0.81 -1.76 2.4E-02
FI0A34 -081  -1.76  27E-02
ZK858.2 -0.81 -1.76 2.2E-02
ZC2472 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081'17630E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F40E10.4 -0.81 -1.76 2.5E-02
C01G6.1b.1 -0.81 -1.76 4.7E-02
F49B24 -0.81 -1.76 2.3E-02
C25F6.2a.2 -0.81 -1.76 3.1E-02
B0393.5 -0.81 -1.76 2.7E-02
Y45F10C.1 -0.81 -1.76 2.6E-02
Y105C5A23 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 081 '17624E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T14G8.3b -0.81 | -1.76 2.6E-02
Y45F10B8 - -081  -176 | = 2.4E-02 |
C17H11.6b -0.81 f -1.76 2.9E-02
F58F12.3 = - -082  -176 . 2.8E-02 |
F44F4.10 -0.82 -1.76 2.3E-02
H20J18.1b -0.82 -1.76 3.6E-02
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F02G31a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 082'176 ,,,,,,,,,,,,,, 44E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y51H1A.1b -0.82 -1.76 3.5E-02
cs4D1.6.1 L -082  -176 . 2.3E-02 |
M04G12.4b.1 -0.82 -1.76 2.5E-02
MO3F46 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 082'17627E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y40H4A.2 -0.82 -1.76 2.6E-02
C26BZ3a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 082'17625E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F32A6.5 -0.82 -1.76 2.6E-02
RO3D7.5 -082  -176 . 2.6E-02 |
cioG1i -0.82 -1.76 2.9E-02
CO8F11.13.1 -082  -1.76  3.8E-02
Y119D3B.9 -0.82 -1.76 3.6E-02
F53F41 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 082'17629E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C37A5.9 -0.82 -1.76 2.7E-02
MO3F8.4 -0.82 -1.76 3.2E-02
R13A511 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 082 S R '177 28E'02 ,,,,,,,,,,,,,
B0034.3b -0.82 ' -1.77 2.2E-02
C32H11.3 -082  -177 . 3.1E-02 |
Y54E2A.7 -0.82 -1.77 2.6E-02
Y43F8B.1c . - -082  -177 . 4.0E-02 |
C46H11.6 -0.82 f -1.77 2.4E-02
C04C1122 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 082 '17726E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C07B5.3 -0.82 f -1.77 2.8E-02
T27D122b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 082'17725E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F36H12.5 -0.82 -1.77 2.2E-02
F25551b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 082'17726E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T21C12.1g -0.82 -1.77 3.3E-02
FooCi12.7 | - -082  -177 . 2.7E-02 |
KO1A2.11d -0.82 -1.77 4.0E-02
F49F114 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 082'17738E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F49A5.3 -0.82 -7z 2.2E-02
FooG8.8 -0.82  -1.77  32E-02
C15H7.3 -0.82 -1.77 2.2E-02
F57C12.5e | - -082  -177 . 2.2E-02 |
Y47H9A.1 -0.82 -1.77 3.4E-02
M18.1 -0.82 -1.77 2.1E-02
C49A1.1 -0.82 -7z 3.0E-02
ZK822.4 -0.82 ‘ -1.77 ' 2.9E-02
K10B3.10 -0.82 -1.77 2.1E-02
F28F8.2.1 -0.83 -1.77 2.3E-02
zC84b -083  -177 . 3.2E-02 |
C11D2.6a -0.83 ' -1.77 4.7E-02
Y54E2A5 -083  -177 . 2.1E-02 |
F36D1.5 -0.83 f -1.78 2.2E-02
C51E37a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 083'17821E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T07C4.9a -0.83 -1.78 2.1E-02
F40F9.3 -0.83 -1.78 2.4E-02
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Fa48C1.7 -083 -1.78 _2.5E-02
F15A8.5b -0.83 -1.78 2.6E-02
M1954 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 083'17821E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C50F4.10 -0.83 -1.78 2.5E-02
F55A4.10 | - -083 -1.78 . 4.4E-02 |
C15A11.2 -0.83 -1.78 2.0E-02
F48F71 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 083'17820E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C46F4.2.2 -0.83 -1.78 3.1E-02
B0348.2 | - -083  -178 . 2.7E-02 |
F52H3.7b.2 -0.83 -1.78 2.4E-02
C48E7.9 -0.83  -1.78  24E-02
Y45G5AM.1a.1 -0.83 -1.78 2.0E-02
T138511 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 083'17827E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO7E1.1 -0.83 -1.78 2.7E-02
FO8B12.3b -0.83 -1.78 3.2E-02
F11¢3.3.2 -083  -178 = 2.5E-02 |
Y119C1B.3 -0.83 ' -1.78 2.1E-02
F1363.1 -083  -178 = 2.0E-02 |
K03E6.5 -0.83 -1.78 2.0E-02
c33b3.1 -083 . -178 . 2.8E-02 |
C10G6.1a -0.83 | -1.78 2.0E-02
Y46G5A.26b - -083 -1.78 . 2.4E-02 |
F11E6.1c -0.83 f -1.78 3.1E-02
C34E712 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 083'17821E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T24F1.6a -0.83 -1.78 2.1E-02
C04F126 | - -083 . -178 . 3.0E-02 |
H01G02.3b -0.83 -1.78 2.2E-02
ZC4779b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 084'17826E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y50E8A.2 -0.84 -1.78 2.0E-02
ZK11283 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 084'17820E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
cogH10S9 -0.84 -1.78 2.1E-02
Y47D9A3 -0.84  -1.78  22E-02
T17H7.4e -0.84 -1.79 3.1E-02
ZK8924 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 084'179 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F59C6.8 -0.84 -1.79 2.9E-02
F56H9.3 -0.84 -1.79 3.5E-02
F36A24 -0.84 -1.79 3.4E-02
Y8G1A.1a -0.84 ‘ -1.79 ' 2.7E-02
FO9C12.2 -0.84 -1.79 2.0E-02
F56F12.1 -0.84 -1.79 3.7E-02
C50567 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 084 '179 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
RO2F11.2 -0.84 ' -1.79 2.2E-02
F44D124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 084 '17920E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F56B3.6 -0.84 f -1.79 2.1E-02
Y22D7AR1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 084'17929E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO9F6.6 -0.84 -1.79 3.0E-02
C44E12.3cC -0.84 -1.79 2.2E-02
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C25A114d ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 084'179 ,,,,,,,,,,,,,, ] 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C01C4.1 -0.84 -1.79 2.8E-02
C30A57a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 084'17934E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F44F4.5a -0.84 -1.79 2.9E-02
KO5F1.1 - -084 -9 . 21E-02
TO1H10.8 -0.84 -1.79 3.8E-02
F09F34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 084'17931E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F28B12.2a -0.84 -1.79 2.38-02
c49D10.10 - -084  -179 23E-02
H341241 = -0.84 -179 2.6E-02
T2809.7 -084  -179  20E-02 |
Y34D9A.8 -0.84 -1.80 1.9E-02
B0280.11 . - -084  -180  2.0E-02
C24A3.8 -0.85 -1.80 2.7E-02
TO4F8.7 -0.85 -1.80 2.0E-02
C50e10.1 -08 -180  23E-02
RO9H10.4 -0.85 -1.80 2.6E-02
RO9A8.3.3 = -08  -180 = 29E-02
Y46C8AL.4 -0.85 -1.80 2.1E-02
Kogcg.r . -08 . -180 1.98-02 |
F10C2.3 -0.85 | -1.80 2.9E-02
F58A47a2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 085 '18032E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK1005.1b -0.85 .~ -1.80 2.2E-02
F45H72b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 085'18021E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K02D7.1 -0.85 -1.80 1.8E-02
C30A57b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 085'18021E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
R148.7 -0.85 -1.80 3.36-02
T04B2.3a = - -08 ~~-180 = 2.0E-02
TO6F4.1a -0.85 -1.80 2.2E-02
ZK9943 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 085'18025E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Ki1H123 -0.85 -180 2.1E-02
T28C6.1 - -08 ~ -180 47E-02
ZC373.4 -0.85 -1.80 3.6E-02
K04G112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 085'18123E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK662.2 -0.85 -1.81 4.8E-02
C29F3.7 -0.85 -1.81 4.1E-02
F59A7.5b = -0.85 -181 2.1E-02
ZC374.2 -0.85 | -1.81 ' 1.9E-02
K02E10.7 -0.85 -1.81 1.8E-02
F11G11.14 -0.86 -1.81 4.3E-02
T16G15 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 086 '18132E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZC123.4b -0.86 ' -1.81 2.1E-02
Y47D3B.5a = -086  -181 1.7E-02 |
T21C12.1e -0.86 f -1.81 1.7E-02
C52A114a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 086'18130E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
W04G3.4 -0.86 -1.81 1.8E-02
C37H5.8 -0.86 -1.81 2.0E-02
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D2092.1a | - -086  -1.81 N 1.9-02 |
F35C5.9 -0.86 -1.81 2.2E-02
Y59H11AM2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 086'18120E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T23E7.2c -0.86 -1.81 1.6E-02
F32B5.3 | -o86 ~  -182 . 2.5E-02 |
TO5A10.1e -0.86 -1.82 1.7E-02
C44H94 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 086'18235E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y105C5A.24 -0.86 -1.82 1.9E-02
ZK938.1 -086  -182 . 2.2E-02 |
KosCcz.r -0.86 -1.82 2.7E-02
Ko9F6.9 -0.86 -1.82  24E-02
C39D10.8c -0.86 -1.82 1.8E-02
ZC1161 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 086'182 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F22F7.6 -0.86 -1.82 1.6E-02
CO6H5.6 -0.86 -1.82 2.0E-02
Toiczs -o86  -182 1.6E-02 |
F21F3.2 -0.87 ' -1.82 1.6E-02
HO8M01.2a . -087  -182 = 2.4E-02 |
Y4C6B.3 -0.87 -1.82 1.9E-02
F08C6.1a.2 | - -087 . -182 1.7E-02 |
F42G8.9 -0.87 f -1.82 2.8E-02
F58H16 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 087 '182 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F20D1.4 -0.87 f -1.82 1.6E-02
M05D69 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 087'182 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y67A10A.9 -0.87 -1.83 1.6E-02
Y23H5A5d1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 087'183 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F37A8.4 -0.87 -1.83 2.8E-02
C47A106 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 087'18321E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57G7A.5 -0.87 -1.83 2.7E-02
K10C25 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 087'183 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F47G6.2 -0.87 -183  1.7E-02
RO7C3.1 -087  -1.83  26E-02
C15H7.4 -0.87 -1.83 2.2E-02
Fi4D7.11 . -087 . -183 1.9e-02 |
F54D1.5 -0.87 -1.83 3.3E-02
C14B4.2 -0.87 -1.83 1.8E-02
C25F6.2a.1 -0.87 -1.83 2.9E-02
F53B3.2.1 -0.87 | -1.83 ' 1.8E-02
Y53C10A.4 -0.87 -1.83 2.8E-02
ZK688.10 -0.87 -1.83 2.0E-02
ZC4129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 087 '18345E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T22F3.11b -0.87 ' -1.83 1.6E-02
F13D21 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 087 '18323E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F33E2.4 -0.87 f -1.83 2.5E-02
Y45F1053 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 087'18321E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T02E9.1 -0.87 -1.83 2.2E-02
ZK930.4 -0.87 -1.83 1.9E-02
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F58A411 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 088'184 ,,,,,,,,,,,,,, 26E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
2C190.4 -0.88 -1.84 1.7E-02
F41D91 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 088'184 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F55G11.8 -0.88 -1.84 1.9E-02
T01D36a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 088'184 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C27D8.1 -0.88 -1.84 1.5E-02
cisbesog -088 . -184 1.6E-02 |
C54D10.5 -0.88 -1.84 1.6E-02
TOlBlO4a2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 088'18420E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Toseit.li -088 -1.84 | 1.4E-02
T28F3.4b2 -088  -184 1.76-02 |
B0403.2 -0.88 -1.84 2.4E-02
ZK4308 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 088'184 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y37A1A.2 -0.88 -1.84 1.5E-02
F49E2.2a.2 -0.88 -1.84 1.6E-02
T07C49b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 088 R R '184 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,
TO7F10.1b -0.88 ' -1.84 2.1E-02
C04C1121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 088 '184 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,
C25A11.4b -0.88 -1.84 2.7E-02
c42D8.1 -088 . -184 1.6E-02 |
B0252.5 -0.88 f -1.84 2.4E-02
€33G34 -088  -184 = 2.1E-02
K08D10.8.1 -0.88 f -1.84 1.9E-02
Y54G9%A4 - -088  -184 2.8E-02
B0432.12 -0.88 -1.85 1.5E-02
F22A3.1 -088  -18 = 23E-02
Y69A2AR.31 -0.88 -1.85 1.8E-02
F13596 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 088'185 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0523.1 -0.89 -1.85 1.4E-02
¢35p10.2 -89 . -18 1.98-02 |
T22F3.11a = -0.89 -1.85 | 1.6E-02
FieH6.2 . - -8  -18 = 23E-02
C52D10.12.1 -0.89 -1.85 1.6E-02
Y22D7AR132 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 089'185 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T03G6.3.1 -0.89 -1.85 2.5E-02
Y23B4A.1 -0.89 -1.85 2.5E-02
F54G2.1a = -0.89 -1.85 | 1.4E-02
H20E11.1a -0.89 -1.85 1.7E-02
CO09ES8.1b -0.89 -1.85 1.7E-02
F32D8.12b.2 -0.89 -1.85 1.5E-02
F46F111b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 089 '18524E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y71H2B.7.2 -0.89 ' -1.85 2.7E-02
ZK5939 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 089 '185 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T19C3.1 -0.89 ’ -1.85 1.8E-02
ZC5816 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 089'185 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T23B7.2 -0.89 -1.85 2.5E-02
K04B12.1 -0.89 -1.85 1.4E-02
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WO04E12.4 | - -089  -1.86 N 1.5E-02 |
Y87G2A.15 -0.89 -1.86 1.6E-02
F58541b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 089'186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO8A2.5a.1 -0.89 -1.86 1.56-02
T06C12.10.2 | - -089 -18 | 2.2E-02 |
F11A6.1b -0.89 -1.86 1.56-02
RO4BS6 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 089'186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T01G6.8 -0.89 -1.86 1.3E-02
Y73B6BL19 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 089'186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T07C5.1b -0.89 -1.86  1.5E-02
FO7A5.7.2 -089  -186 1.5E-02 |
CO4E6.5 -0.90 -1.86 1.4E-02
EO3A3.4 -0’0  -186 3.5E-02 |
ZK1005.1a -0.90 -1.86 1.3E-02
Y53C12C.1 -0.90 -1.86 1.4E-02
F35C11.3 -0’0  -186 1.4E-02 |
KO8E5.2b.1 -0.90 ' -1.86 1.3E-02
coeBs.7 -0’0 -186 1.3E-02 |
M04C3.3 -0.90 -1.86 1.7E-02
ZC4125 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 090 '186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK507.3 -0.90 | -1.86 1.6E-02
D1044.2a | - -0 -18 | 2.3E-02 |
F53F1.5 -0.90 | -1.86 2.7E-02
F44A25b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 090'186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T27B7.4 -0.90 -1.86 2.1E-02
AC72a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 090'186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK892.1c -0.90 -1.87 1.3E-02
B0280.17 | - -0 -187 1.9-02 |
K11D12.10b -0.90 -1.87 1.7E-02
T11B7.4e = - -0  -187 1.3E-02 |
Y47G6A.19a -0%0 -1.87  1.4E-02
wogB6.1b - -0  -187 1.5E-02 |
F47G6.4 -0.90 -1.87 1.3E-02
C44E123a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 090'187 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
CO6A6.7 -0.90 -1.87 1.3E-02
B0222.5 -0.90 -1.87 1.4E-02
ZK488.7 -0%0 -1.87 2.1E-02
Y75B7B.1 -0.90 ‘ -1.87 1.3E-02
F53A9.6.1 -0.90 -1.87 1.4E-02
Y38E10A.25 -0.90 -1.87 1.3E-02
AC72b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 090 '187 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C09E9.2.2 -0.91 | -1.87 3.9E-02
C34F116 -1  -187 1.5E-02 |
F11E6.3.1 -0.91 f -1.88 1.6E-02
Y59E9AR2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 091'188 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C18G1.9 -0.91 -1.88 1.4E-02
C14A4.9.1 -0.91 -1.88 2.5E-02
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C27A75b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 091'188 ,,,,,,,,,,,,,, 28E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y105C5A.15 -0.91 -1.88 1.2E-02
C44H42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 091'18832E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C50H2.7 -0.91 -1.88 1.6E-02
ZC328.3a | ¢ -9t ~  -188 1.3E-02 |
F15E6.6 -0.91 -1.88 1.9E-02
F11A12 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 091'188 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F32B6.5 -0.91 -1.88 1.56-02
co6G1.s -9t ~ -188 1.2E-02 |
T25D10.5 -091 -1.88  1.2E-02
Y45F10B.13a 091  -188 1.4E-02 |
HO05G16.1 -0.91 -1.88 1.9E-02
F28E104 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 091'188 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
EO3H12.7 -0.91 -1.88 2.0E-02
TO8B1.2b -0.91 -1.88 1.3E-02
MO3E7.1 -9t  -188 1.3E-02 |
F38E1.3 -0.91 ' -1.88 1.3E-02
C49A13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 091 '188 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,
T14G11.3 -0.91 -1.88 1.7E-02
Y6SB4BL6 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 091 '188 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F34D10.2.1 -0.91 f -1.88 1.5E-02
TO3G118 -9t -188 | 2.8E-02 |
F22A3.5 -0.91 f -1.88 1.4E-02
Y38C1AA.5a = - -9t ~  -188 1.6E-02 |
F28A12.2 -0.91 -1.88 1.5E-02
TO7A5.3 . -9t ~  -188 1.2E-02 |
C13D9.8 -0.91 -1.88 1.2E-02
Y57A10B.7 -9t ~  -188 1.2E-02 |
K10F12.3b -0.91 -1.88 1.4E-02
803792 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 091'189 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Korcic.r -091 -189  1.3E-02
T25B9.7 -9t -189 . 3.0E-02 |
F25H5.1b -0.91 -1.89 2.8E-02
ZC581.2 0 -092 ~ -189 1.2E-02 |
T23G5.5 -0.92 -1.89 1.4E-02
C46H11.10a -0.92 -1.89 1.4E-02
C46H11.11b = -092 -1.89 1.4E-02
T07D4.2b -0.92 ‘ -1.89 1.7E-02
F11D5.3b.1 -0.92 -1.89 1.4E-02
F42A10.7.1 -0.92 -1.89 1.9E-02
wooB6.1a.1 | - -092  -189 = 1.2E-02 |
C53A5.4 -0.92 | -1.89 1.3E-02
F42G46 -092 -189 1.2E-02 |
F37A4.7a.1 -0.92 f -1.89 1.7E-02
K11D9.3.3 ¢ -092  -189 1.3E-02 |
B0399.1b -0.92 -1.89 2.4E-02
F10G8.2 -0.92 -1.89 1.4E-02




Supporting Tab

le 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
c37C3.6c.1 | -092  -1.89 N 1.3E-02 |
2C477.2 -0.92 -1.89 1.2E-02
F44D121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 092'18920E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
TO7H8.4a -0.92 -1.89 1.3E-02
C50F7.5 ¢ -092 ~  -189 1.2E-02 |
Y22D7AR.8 -0.92 -1.89 1.4E-02
T23B35 -092 ~ -1%0 1.2E-02 |
C44E12.3e -0.92 -1.90 1.2E-02
K06A58a2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 092'190 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F1389.1a -0.92 -1%0 = 1.2E-02
F6D3.4 092  -190  22E-02
F11E6.3.2 -0.92 -1.90 1.6E-02
¢52B9.1b - -092 ~ -1%0 1.3E-02 |
ZK270.2d -0.92 -1.90 1.4E-02
C49A9.2 -0.92 -1.90 1.8E-02
CO8F1.4a = -093  -1%0 = 2.5E-02 |
ZC190.1 -0.93 ' -1.90 1.5E-02
TOSAlOlf ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 093 '190 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,
KO3H1.1 -0.93 -1.90 1.2E-02
Y59E9AL.2 - -093 -1%0 = 1.3E-02 |
C14A6.5 -0.93 | -1.90 1.1E-02
ZC5817 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 093 '190 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C47E12.12 -0.93 f -1.90 1.1E-02
K11C41 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 093'190 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y106G6G.3 -0.93 -1.90 1.1E-02
F47B35 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 093'190 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y73F8A.19 -0.93 -1.90 1.1E-02
Kiob11.5 0 o -3 -1%0 1.3E-02 |
F12D9.1b -0.93 -1.91 1.2E-02
F53B]-9 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 093'191 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K04H45 -093 -191  1.4E-02
Y57G11C.32 093  -191 1.2E-02 |
F28B4.2 -0.93 -1.91 1.2E-02
C31H53 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 093'191 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F59F5.7 -0.93 -1.91 2.5E-02
F10E9.6a.1 -0.93 -1.91 1.1E-02
Y18D10A.8 -093 -191 1.2E-02
F45H7.6 -0.93 | -1.91 ' 1.5E-02
B0207.7 -0.93 -1.91 1.0E-02
Y6E2A.9b -0.93 -1.91 1.3E-02
co2c6.2b - -3  -191 = 1.2E-02 |
ZK20.1 -0.93 ' -1.91 1.2E-02
Y7SB8A3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 093 '191 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
WO06F12.2b -0.93 f -1.91 1.0E-02
80213171 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 093'19128E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C25A8.5 -0.94 -1.91 1.3E-02
CO8E3.7 -0.94 -1.91 1.1E-02
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K12561 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 094'191 ,,,,,,,,,,,,,,, ] 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
W03G11.4.1 -0.94 -1.91 2.6E-02
F55G1.15 . - -094 . -191 1.6E-02 |
F44A2.5a.1 -0.94 -1.91 1.7E-02
M02H51 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 094'192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK1225.5 -0.94 -1.92 2.6E-02
F465610 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 094'192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0496.6 -0.94 -1.92 1.7E-02
C33A12.15 . - -094 -192 1.3E-02 |
F36H52C1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '094 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 24E'02 ,,,,,,,,,,,,,
ZKi77.2 094  -192 1.1E-02 |
ZK418.2a -0.94 -1.92 1.1E-02
Y53G8AM5 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 094'192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C10G11.8 -0.94 -1.92 1.0E-02
C15A11.3.1 -0.94 -1.92 1.5E-02
Y59H11AL.1la -0%4  -192 1.2E-02
K10B4.3 -0.94 ' -1.92 1.1E-02
F35D112b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 094 '192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F55A12.9d.1 -0.94 -1.92 9.9E-03
ToiBz78 -0%94 . -192 . 1.5E-02 |
C07A9.8 -0.94 ’ -1.92 1.2E-02
F20D68 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 094 '192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C27H6.1 -0.94 f -1.92 1.2E-02
M04C3.1a . - -0%94  -192 2.8E-02
C44B7.11 -0.94 -1.92 1.3E-02
C34F113a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 094'192 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y32F6A.2 -0.94 -1.92 1.3E-02
F16H115 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 094'19298E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F36H2.5 -0.94 -1.92 1.0E-02
Y69A2AR.23 - -0%94 . -192 1.1E-02 |
ci8C45b -095 -193 | 1.6E-02
F36F127 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 095'193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y6E2A.9a -0.95 -1.93 9.7E-03
F57Bl3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 095'193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C33D12.3 -0.95 -1.93 1.2E-02
T28H11.5 -0.95 -1.93 2.0E-02
Y57G11c.i4 -095 -193 | 1.1E-02
ZK287.1.1 -0.95 -1.93 1.4E-02
ZK524.1.1 -0.95 -1.93 1.2E-02
T21B10.6 -0.95 -1.93 1.5E-02
KO9F6.10 = - 095  -193 23E-02
ZK1010.9 -0.95 ' -1.93 1.3E-02
W01A113 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 095 '193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F55C12.2 -0.95 f -1.93 1.1E-02
T22D111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 095'193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C52B9.9 -0.95 -1.93 1.36-02
T21D12.9c.1 -0.95 -1.93 1.3E-02
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F21F121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 095'193 ,,,,,,,,,,,,,,, 99E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C36C5.12 -0.95 -1.93 1.4E-02
ZK8495 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 095'193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
R11F4.3 -0.95 -1.93 1.3E-02
F10E96C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 095'193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y46G5A.22b -0.95 -1.93 1.7E-02
T04H19 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 095'193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
M04G12.4a -0.95 -1.93 2.1E-02
K03H19 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 095'193 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
KO3H15 -095 -194 | 1.8E-02
F27D9.8a - -095  -194  93E-03 |
C54H2.4 -0.95 -1.94 1.1E-02
Y39D8A.1a = - -095  -194  9.2E-03
F16H6.7 -0.95 -1.94 9.5E-03
Y60A3A.24 -0.95 -1.94 1.0E-02
D20455 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 096 R R '194 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,
KO7E3.1 -0.96 ' -1.94 1.4E-02
Y57E1283 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 096 '194 97E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F12F3.1d -0.96 -1.94 9.6E-03
F02G31C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 096 '194 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y43F8C.2.1 -0.96 f -1.94 1.3E-02
C30H72a4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 096 '19490E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
WO05H9.3.2 -0.96 ’ -1.94 9.2E-03
Y106G6D4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 096'194 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C33A12.6 -0.96 -1.94 1.1E-02
TiiB7.3 0% . -194 1.8E-02 |
ZK353.4 -0.96 -1.94 9.9E-03
Y57G11C5 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 096'194 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
R166.5b -0.96 -1.94 1.2E-02
C01G6.1b.2 | - 0% . -194 1.5E-02 |
T01B10.42.1 = -09% -194 | 1.2E-02
Y105C5A.9a = - 0%  -194 89E-03
K09D9.11 -0.96 -1.94 1.8E-02
Kioc2.r 0%  -194 = 88E-03
K06A4.6 -0.96 -1.94 1.1E-02
KO1A11.4.1 -0.96 -1.94 1.1E-02
ZC328.3b -09% -194 8.8E-03
F47B8.4 -0.96 -1.94 9.4E-03
c04G2.7 -0.96 -1.94 1.1E-02
F54F3.1 -0.96 -1.95 9.7E-03
F5961.2 -0  -19 = 9.6E-03
F11A1.3b -0.96 ' -1.95 1.1E-02
C17G10.4d = - -0  -19 = 9.0E-03
F17A9.5 -0.96 f -1.95 1.1E-02
ZK5962 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 096'195 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y46H3D.8 -0.96 -1.95 2.3E-02
Cc06G1.4.2 -0.96 -1.95 9.1E-03
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Y53F4B.28 - -9 -195 . 9.2E-03
TO5F1.8 -0.96 -1.95 8.6E-03
Koece.2 - -6 ~  -19 1.1E-02 |
F46F5.14 -0.96 -1.95 3.9E-02
F41C6.1.1 - -6 -19 . 8.7E-03 |
W08D2.3a -0.97 -1.95 1.4E-02
K07A33b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 097'19595E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F35E8.8 -0.97 -1.95 1.3E-02
Y42A5A.1 -97 ~  -19 1.3E-02 |
TiiB7.4a = -0.97 -195 8.4E-03
Ko4G2.4 097  -195  86E-03
W10D5.1 -0.97 -1.96 8.5E-03
F54H52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 097'196 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F41C3.8a -0.97 -1.96 1.1E-02
T12G3.2b.2 -0.97 -1.96 1.4E-02
F35H1042 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 097 S R '196 90E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y48A6B.8 -0.97 ' -1.96 8.5E-03
Y102A11A.1 = - -097 -196 1.5e-02 |
F37A4.7d -0.97 -1.96 9.9E-03
C49H312 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 097 '196 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
CO1F6.6€.3 -0.97 | -1.96 9.8E-03
C44E123b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 097 '196 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T01G5.1 -0.97 f -1.96 1.0E-02
8043211 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 097'196 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F11C1.3 -0.97 -1.96 8.3E-03
C44E12.3d - -097 . -1%9 . 8.8E-03 |
F21H7.5 -0.97 -1.96 1.1E-02
T27A3.4 -097 . -1%96 . 9.7E-03 |
TO7H6.1b.1 -0.97 -1.96 8.9E-03
C26F1.1a | - -097 . -196 . 8.4E-03 |
AC3.5 -097 -19%6 9.5E-03
C09F9.3 1 - -o97 . -197 . 83E-03 |
F47B10.3 -0.98 -1.97 8.9E-03
T16G121 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 098'197 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
TO2B11.9 -0.98 -1.97 1.4E-02
F25E2.4 -0.98 -1.97 8.1E-03
F29G6.3b.1 = -098 -197 9.7E-03
F15H9.1 -0.98 -1.97 1.7E-02
KO3H9.3 -0.98 -1.97 8.2E-03
T07C5.1a -0.98 -1.97 8.4E-03
cigB2.3 -8  -197 = 1.3E-02 |
C50E10.2 -0.98 | -1.97 9.5E-03
CO3A75 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 098 '197 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T23F11.2 -0.98 ’ -1.97 8.3E-03
KO9E10.2 = - -8 -197 . 1.3E-02 |
RO9E10.6 -0.98 -1.97 2.3E-02
Y43F8B.14 -0.98 -1.97 8.1E-03
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F13E62 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 098'197 ,,,,,,,,,,,,,, 97E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
KO9A11.2 -0.98 -1.97 1.1E-02
RO1H10.3b = - -8 -197 1.2E-02 |
F56C11.1 -0.98 -1.97 8.2E-03
K01C811 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 098'19780E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C18H7.7 -0.98 -1.97 8.7E-03
F23A75 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 098'197 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C54D1.1 -0.98 -1.98 8.7E-03
C25F6.3 -0 -198 = 8.1E-03 |
Y49F6B8 -098 -198 8.7E-03
RO7C3.13 -098  -198  7.7E-03
C17H12.3 -0.98 -1.98 1.1E-02
ZK119356 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 099'198 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y49F6B.5 -0.99 -1.98 1.1E-02
F21H11.3.1 -0.99 -1.98 7.7E-03
C50F7.3 -099  -198 = 8.1E-03 |
F54G8.2 -0.99 ' -1.98 1.7E-02
TOo7HE.5 -099  -198 = 8.3E-03 |
Y95B8A.12b -0.99 -1.98 1.5E-02
C33A11.4 -099 -198 . 9.8E-03 |
F41B5.3 -0.99 | -1.98 8.5E-03
B0034.1 . - -099 -198 . 9.0E-03 |
C55C2.4 -0.99 f -1.98 7.9E-03
B04%6.3b - -9 -198 . 7.5E-03 |
T17H7.4f.2 -0.99 -1.98 1.3E-02
K02A2.3 - -9 -198 1.7E-02 |
T11F9.12 -0.99 -1.98 1.4E-02
F56E3.3b - -9 -199 1.0E-02 |
Y23H5A.4 -0.99 -1.99 8.3E-03
F59519 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 099'19984E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F32A5.22a -099 -199 7.3E-03
c45699 -9 -199 1.1E-02 |
C52E4.7 -0.99 -1.99 8.7E-03
F58G16 -099  -199 = 9.5E-03 |
K12C11.4 -0.99 -1.99 7.1E-03
F37C4.8 -0.99 -1.99 8.2E-03
wo3pg.io -099 -199 8.1E-03
F45E4.6 -0.99 -1.99 7.2E-03
F53B2.8 -1.00 -1.99 1.2E-02
ZK673.11b -1.00 -2.00 7.1E-03
H14N1816 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 100 '20097E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F57G4.5 -1.00 | -2.00 2.7E-02
Z2C123.1 -160 -200 1.3E-02 |
7C482.1 -1.00 f -2.00 9.0E-03
c38ce.5 -160  -200 | = 7.2E-03 |
F15A8.5a -1.00 -2.00 8.7E-03
K09E9.1.3 -1.00 -2.00 7.1E-03
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Yizgze.1r -160  -2.00 . 9.1E-03
F58H12.1 -1.00 -2.00 9.6E-03
ZK11934 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 100'20072E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F56C3.4 -1.00 -2.00 2.4E-02
F46F57 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 100'200 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F25H8.5b -1.00 -2.00 7.3E-03
F58A47C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 100'200 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F14D12.5 -1.00 -2.00 7.1E-03
CO4E7.4 | - -160 -200 = 8.2E-03 |
Bos11.3 -1.00 -2.00 8.1E-03
T25B9.2 -1.00  -2.00  7.2E-03
Y38E10A.19 -1.00 -2.00 1.3E-02
RSO.5 -160 -200 = 83E-03 |
Y105E8A.25 -1.00 -2.00 1.0E-02
F42G10.1.1 -1.00 -2.00 8.8E-03
T28F43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 100 S R '200 71E'03 ,,,,,,,,,,,,,
C05C12.1 -1.00 ' -2.00 7.7E-03
ZC44951 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 100 '200 87E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y57G11C.24g -1.00 -2.00 8.6E-03
C25G646 -160 -200 = 1.2E-02 |
M04C3.1b -1.00 | -2.00 1.4E-02
C37A2.3 -160 -200 .  8.4E-03 |
C07A4.3 -1.00 f -2.00 7.1E-03
F54B3.2 -160 -200 . 83E-03 |
KO6H7.8 -1.00 -2.00 8.6E-03
ZKes88.2.2 - -160  -200 . 83E-03 |
F49E2.5f.1 -1.00 -2.00 1.4E-02
805136 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 100'20174E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F46C5.6 -1.00 -2.01 7.8E-03
B0310.6 | - -160 ~ -201 = 6.8E-03 |
F42G9.9c¢.1 -1.00. -201 9.2E-03
c25p7.2 -1.00  -2.01  84E-03
F23B2.7 -1.01 -2.01 9.8E-03
Y15E3A4 | -1020 ~-201 . 7.7E-03 |
F41C3.2 -1.01 -2.01 9.9E-03
T13A10.11a.1 -1.01 -2.01 9.8E-03
Y105E8A.27 -1.00. -200 8.6E-03
W01D2.3 -1.01 -2.01 9.0E-03
Y53F4B.12 -1.01 -2.01 1.2E-02
Y57A10A.22 -1.01 -2.01 8.9E-03
F56E33a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 101 '20185E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO6A8.6 -1.01 | -2.01 9.6E-03
c41D7.2 -100 -201 | = 6.7E-03 |
K12H4.1 -1.01 f -2.01 7.4E-03
F22584 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 101'201 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
B0304.3 -1.01 -2.01 2.1E-02
ZK892.1a -1.01 -2.01 7.7E-03
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F26E45 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 101'201 ,,,,,,,,,,,,,,, 81E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C54D2.4a -1.01 -2.01 6.6E-03
ZK68821 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 101'20199E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y53F4B.36 -1.01 -2.01 7.2E-03
FosB12.1 -100  -202 . 9.0E-03 |
Y57G11A.3 -1.01 -2.02 1.2E-02
C31581 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 101'202 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C47E8.7.1 -1.01 -2.02 6.4E-03
C34F119 - -100.  -202 = 7.6E-03 |
Fi9H83 -1.010 -2.02 8.8E-03
Y37D8A5 -1.00  -202  6.5E-03
Y66D12A.11 -1.01 -2.02 7.0E-03
C18525a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 101'20282E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F31F4.14 -1.01 -2.02 8.3E-03
C15B12.4 -1.02 -2.02 6.7E-03
T17H74d ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 102 S R '202 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,
C06B8.2b -1.02 ' -2.02 1.4E-02
T19F41a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 102 '202 83E'03 ,,,,,,,,,,,,,
B0218.5 -1.02 -2.02 7.2E-03
ZK5467 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 102 '202 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F15A8.5d -1.02 | -2.02 8.0E-03
T17H74a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 102 '202 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C16B8.1.1 -1.02 f -2.02 8.4E-03
T21C12.1a . - -162  -203 | 6.9E-03 |
Y37E11AL.4 -1.02 -2.03 6.2E-03
RO1H10.3a.1 | - -162 -203 | 7.7E-03 |
F58G6.9 -1.02 -2.03 1.0E-02
F31B12.1c | - -162 ~  -203 . 7.2E-03 |
ZK337.1c.1 -1.02 -2.03 7.5E-03
Y433 -162 ~  -203 | 6.5E-03 |
Y48G1BR.1 -1.02 -203 1.2E-02
Fi6B4.12b -1.02  -203 1.3E-02 |
C36F7.1 -1.02 -2.03 6.6E-03
ZC190.7 -162 ~  -203 . 6.5E-03 |
Y43F4A.1a -1.02 -2.03 7.5E-03
F55A12.9b -1.02 -2.03 6.7E-03
Fi7¢c8.7 -1.02 -2.03 7.1E-03
KO8E3.1 -1.02 -2.03 7.8E-03
F59E11.2 -1.02 -2.03 7.2E-03
C44H4.3 -1.02 -2.03 7.2E-03
c3zc3.i0 -102  -203 | = 83E-03 |
D2005.6 -1.02 | -2.03 1.4E-02
C31A115 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 102 '20372E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C34E7.1.1 -1.03 ’ -2.04 6.6E-03
CO4E12.10 = - -1.03 -204 1.0E-02 |
F23B2.11.1 -1.03 -2.04 6.4E-03
RO1H2.2 -1.03 -2.04 1.4E-02
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T17H74f1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 103'204 ,,,,,,,,,,,,,, 99E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C35C5.5 -1.03 -2.04 6.3E-03
F48C11.1 -103  -204 9.2E-03
C38C6.2 -1.03 -2.04 8.5E-03
Y37D8A.23a - -103  -204 = 6.1E-03
B0399.1a -1.03 -2.04 8.6E-03
T10H92 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 103'204 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 9E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F10F2.4 -1.03 -2.04 8.0E-03
CO6A1.3 . -103  -204 6.6E-03
Y59H11AR.2a.2 = -1.03 -2.04 6.1E-03
AH63 -1.03 204 1.6E-02 |
F58A3.2d -1.03 -2.04 7.5E-03
T23F1132 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 103'20486E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Z2C477.1 -1.03 -2.04 6.0E-03
M60.2.1 -1.03 -2.04 7.8E-03
K12G112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 103 R R '204 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 8E'03 ,,,,,,,,,,,,,
C16D9.2a -1.03 ' -2.04 7.8E-03
F33D117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 103 '204 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 6E'03 ,,,,,,,,,,,,,
TO9B4.7 -1.03 -2.05 5.8E-03
Y1H111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 103 '20576E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO2F4.2a -1.03 f -2.05 7.3E-03
W10G1117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 103 '205 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
K09C4.8 -1.03 f -2.05 6.3E-03
Y3956A4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 103'205 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T08G11.2 -1.03 -2.05 7.0E-03
C17G104e ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 104'20572E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C46H11.11a -1.04 -2.05 1.0E-02
Y105C5A6 - -1.04  -205 = 45E-02
C24A8.3 -1.04 -2.05 2.1E-02
D10442b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 104'20567E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK484.2a . -1.04 -205 5.6E-03
F56F43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 104'20568E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C47D2.2 -1.04 -2.05 8.3E-03
Y60A3A2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 104'20561E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F47B3.4 -1.04 -2.05 6.1E-03
F35C11.2 -1.04 -2.05 6.6E-03
T14bD7.2 -1.04 -2.05 6.7E-03
F55H12.5 -1.04 -2.05 5.6E-03
Y47D3A.10 -1.04 -2.06 9.5E-03
F34D10.7.1 -1.04 -2.06 6.2E-03
cieCc8.18 . - -1.04  -206 = 6.2E-03
ZK809.1 -1.04 ' -2.06 8.2E-03
C35A511 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 104 '20667E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y74E4A.1a -1.04 ’ -2.06 9.2E-03
T05A101b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 104'206 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F16C3.4 -1.04 -2.06 1.6E-02
C34D4.2 -1.04 -2.06 6.7E-03




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
F56F34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 104'206 ,,,,,,,,,,,,,, T 5 3E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y71F9B.5b.2 -1.04 -2.06 5.2E-03
F58545 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 105'20678E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C03C11.1 -1.05 -2.06 9.5E-03
F55H123 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 105'20765E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y11D7A.5 -1.05 -2.07 1.1E-02
803442 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 105'207 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C46A5.1 -1.05 -2.07 1.8E-02
Ti7/H7.4g.1 = - -165 -207 . 7.7E-03 |
F37E3.3 -1.05 -2.07 5.1E-03
c32c43 -1.05  -207 51E-03
KO9E9.1.1 -1.05 -2.07 5.2E-03
T07H32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 105'20761E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F48C1.1 -1.05 -2.07 9.5E-03
TO5A1.1a -1.05 -2.07 5.8E-03
T17H74b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 105 S R '207 90E'03 ,,,,,,,,,,,,,
ZK945.7 -1.05 ' -2.07 6.6E-03
Ti7H7.41 -165  -207 = 8.7E-03 |
T06C10.6 -1.05 -2.07 7.7E-03
Y59E9AR.10 . - -165 -207 .  7.6E-03 |
ZK250.5b -1.05 | -2.08 1.1E-02
c38C10.3 ¢ -165 -208 5.5E-03 |
B0511.4 -1.06 f -2.08 6.7E-03
ZC47710 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 106'208 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 8E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F59C6.2 -1.06 -2.08 5.9E-03
WO8E12.4 | - -166 -208 1.6E-02 |
T23F1.7a -1.06 -2.08 4.9E-03
F09F75a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 106'208 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 OE'O3 ,,,,,,,,,,,,,,
RO9E10.1 -1.06 -2.08 5.1E-03
Kospio.e 1 o -106 ~  -208 6.6E-03 |
Y75B8A.2b -1.06 -208  1.1E-02
¢52D010.3 0 ¢ -106 ~  -208 = 49E-03 |
T13B5.1.2 -1.06 -2.08 6.4E-03
F32B6.11 - -166 ~  -208 = 6.3E-03 |
Y47D3A.31 -1.06 -2.08 5.7E-03
K07E3.7a.3 -1.06 -2.08 7.7E-03
B0350.2¢g.2 -1.06 -209 5.8E-03
T23G11.1 -1.06 -2.09 6.7E-03
T23H2.2 -1.06 -2.09 5.4E-03
Y18H1A.11 -1.06 -2.09 5.4E-03
C32E124 -166 -209 = 5.2E-03 |
W03D8.6.1 -1.06 | -2.09 6.2E-03
F56D6.2 -166 -209 5.0E-03 |
C52D10.1 -1.06 f -2.09 7.5E-03
CO3F11.1 -106 -209 | = 4.9E-03 |
T27A1.6 -1.06 -2.09 5.1E-03
D2024.3 -1.06 -2.09 1.0E-02
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R07H59 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 106'209 ,,,,,,,,,,,,,, ! 5 5E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y47D3A.30 -1.06 -2.09 5.0E-03
F38521b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 106'209 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F17C8.1 -1.06 -2.09 5.8E-03
F27B32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107'209 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 3E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
EO3H4.8 -1.07 -2.09 7.1E-03
SSSDll ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107'209 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C18H7.4 -1.07 -2.09 6.1E-03
F25H93 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107'20948E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
COo6El6 -1.07 -2.09 2.0E-02
Y113G7A4a -1.07 210  47E-03 |
F54C9.4 -1.07 -2.10 1.2E-02
F47D12.7 - -167  -210 . 5.4E-03
F14E5.3 -1.07 -2.10 9.8E-03
T12D8.9b -1.07 -2.10 4.6E-03
F21F841 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107 R R '210 67E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y43F8C.5 -1.07 ' -2.10 6.7E-03
ZC3768 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107 '210 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'03 ,,,,,,,,,,,,,
EGAP1.3 -1.07 -2.10 5.0E-03
Y59H11AR.2b = - -167  -210 = 9.9E-03
H10D12.2 -1.07 f -2.10 4.7E-03
C47C126 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107 '21046E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C37C3.6a.1 -1.07 f -2.10 4.7E-03
F28F911 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107'210 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
R13A5.9 -1.07 -2.10 5.8€-03
F58A65 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107'210 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 2E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
FO8B12.3a -1.07 -2.10 4.5E-03
T22B7.1d -167 ~-210 . 5.1E-03
F39C12.2e -1.07 -2.10 4.7E-03
ZK3371a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107'21048E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F56D6.15 -1.07 -210 ¢ 1.0E-02
K10G4.3 = -107 ~ -210 . 9.1E-03
F22D3.4 -1.07 -2.10 5.5E-03
F358129 . -107 ~-210 6.9E-03
F11C3.3.1 -1.07 -2.10 6.2E-03
K02F6.9 -1.07 -2.10 5.4E-03
FO7A5.5 -1.07 -2.10 4.8E-03
F49E2.5g.1 -1.07 -2.10 6.0E-03
ZK265.3 -1.07 -2.10 8.3E-03
YO9CO9A.8 -1.07 -2.10 4.6E-03
ZK124820 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 107 '21084E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T27D12.1.1 -1.07 ' -2.10 4.6E-03
Y77E11A.10 -167  -210 . = 4.5E-03
C03G5.7 -1.07 f -2.10 5.1E-03
T22A3.4a = -1.07  -211 . 5.7E-03
Y40H4A.1a.2 -1.07 -2.11 4.8E-03
ZK354.2a -1.08 -2.11 4.6E-03
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F37H84 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 108'211 ,,,,,,,,,,,,,,, ! 5 9E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F42H11.1 -1.08 -2.11 6.2E-03
W03D85 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 108'21169E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
2C239.14 -1.08 -2.11 5.1E-03
ZK11932 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 108'21161E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57G11C.21 -1.08 -2.11 6.4E-03
ZC1163 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 108'211 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C05D11.4 -1.08 -2.11 5.1E-03
c41676 -1t08 ~ -211  6.0E-03
T28C12.3 = -108 -2.11 4.4E-03
Ko2A42 -1.08 211  9.5E-03 |
K11D12.10a -1.08 -2.11 1.0E-02
F58E61a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 108'211 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
CO02H7.3a -1.08 -2.11 6.7E-03
AC3.10 -1.08 -2.11 4.5E-03
C29E6.2 | -t08  -211  7.2E-03
F55D12.2 -1.08 ' -2.11 1.8E-02
Y69E1A2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 108 '211 42E'03 ,,,,,,,,,,,,,
R0O5C11.3 -1.08 -2.12 5.2E-03
F3OBS7 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 108 '21299E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C41G11.3 -1.08 f -2.12 4.9E-03
Y46C8AL52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 108 '21245E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
D1065.4a -1.08 f -2.12 5.5E-03
T28C69 - -108 0 -212 1.7E-02 |
R155.4 -1.08 -2.12 7.3E-03
F39C12.2a = - -108  -212 . 4.8E-03
C40H5.5 -1.08 -2.12 4.7E-03
co4G29 -108 0 -212 5.2E-03 |
C10C5.2 -1.08 -2.12 2.0E-02
C05E414b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 109'21245E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
127722 -1.09 =212 4.7E-03
co4G2.2 - -1.09 212 5.9E-03 |
C34B2.3 -1.09 -2.12 4.2E-03
T05A11b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 109'21248E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C33F10.12 -1.09 -2.13 4.9E-03
WO01B6.2 -1.09 -2.13 4.1E-03
Y44A6D.5 -1.09 -2.13 5.2E-03
F41B5.6 -1.09 -2.13 1.5E-02
C14H10.3 -1.09 -2.13 4.8E-03
T27E7.1 -1.09 -2.13 5.8E-03
M01A82a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 109 '213 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 6E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W06B3.2b -1.09 ' -2.13 4.3E-03
C31H15 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 109 '21343E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
RO1H10.3d -1.09 f -2.13 4.4E-03
F22E51 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 109'213 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 7E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
R13H9.5 -1.09 -2.13 4.3E-03
F32D8.12b.1 -1.09 -2.13 4.3E-03




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
TO2B11.3b -1.69 -2.13 _8.3E-03
Y47G6A.13 -1.09 -2.13 9.7E-03
K07E37a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 109'214 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y34B4A.4b -1.10 -2.14 5.9E-03
E02C128b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 110'21441E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T04B8.1 -1.10 -2.14 5.9E-03
F35e25 -1.i0 -214 . 7.4E-03 |
T22A3.6 -1.10 -2.14 4.3E-03
F47B810.2 - -1i0 -214 = 45E-03 |
KosBg.oS.1 -1.10 -2.14 4.2E-03
FO7A5.7.1 -1.10  -214 5.3E-03
T10H4.12 -1.10 -2.14 4.5E-03
BO511.11 & -110 -214 = 4.0E-03 |
Y73B6BL.25 -1.10 -2.14 5.4E-03
T28H11.1 -1.10 -2.14 5.7E-03
C555791 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 110 S R '214 43E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F42A10.7.2 -1.10 ' -2.14 6.7E-03
Y56A3A61 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 110 '214 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'02 ,,,,,,,,,,,,,
C29E6.3 -1.10 -2.14 4.2E-03
F35D11.11a - -1.10  -2.14 1.2E-02 |
Y37E3.19 -1.10 f -2.14 4.7E-03
F58B4.1a | - -1i0  -215 . 4.6E-03 |
Y41E3.18 -1.10 f -2.15 4.3E-03
CO1iF6.2 -1i0 -215 . 3.8E-03 |
ZK105.3 -1.10 -2.15 9.0E-03
ZK3542b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 110'21540E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
K10D6.3 -1.10 -2.15 5.0E-03
F3iB12.1b - -110 0 -215 5.0E-03 |
KO9E4.1 -1.10 -2.15 8.8E-03
KO7A1.5 -111 0 -2.15 5.7E-03 |
TO6E45 -1 -2.15 4.3E-03
pi0i41 -111 -216  3.8E-03
ZK849.1 -1.11 -2.16 4.6E-03
C12D121b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 111'21648E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y48G1BM.9 -1.11 -2.16 5.3E-03
F36H12.14 -1.11 -2.16 7.2E-03
F23B124 -1 -2.16 4.9E-03
F18H3.3a.4 -1.11 ‘ -2.16 5.5E-03
TO9B4.6 -1.11 -2.16 4.0E-03
C31A11.7 -1.11 -2.16 3.5E-03
DY35 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 111 '216 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
T22B7.1b.4 -1.11 | -2.16 3.5E-03
c24G7.4 -1 -216 . 4.5E-03 |
Y71F9AL.2 -1.11 f -2.16 4.0E-03
MO4D86 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 111'21666E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T21C12.1c.1 -1.11 -2.16 4.4E-03
F55D10.1 -1.11 -2.16 4.4E-03




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
Y47H10A.1 . - -111 . -2.16 I 5.9E-03 |
TO5F1.5 -1.11 -2.16 6.2E-03
F34D10.7.2 | - -111 . -217 . 4.5E-03 |
R102.10 -1.11 -2.17 3.7E-03
F18H33a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 111'217 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F58E6.5 -1.12 -2.17 6.1E-03
F139.5 | - -112  -217 . 4.5E-03 |
C14A4.13 -1.12 -2.17 3.6E-03
F19H85 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 112'21734E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
D2092.7 -1.12 -2.17  1.4E-02
Y46C8AL.5.1 -1.12  -217  3.7E-03
C27D6.11 -1.12 -2.17 3.4E-03
C43E11.5 - -112  -217 . 3.7E-03 |
F57A8.1.2 -1.12 -2.17 3.6E-03
ZK287.1.2 -1.12 -2.17 5.2E-03
W06H84 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 112 S R '217 68E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y51H4A.8 -1.12 ' -2.17 8.2E-03
F35E12.4 .+ -1.12 =217 . 3.4E-03 |
T13C2.3a -1.12 -2.17 3.8E-03
F57C12.5¢ | - -112 . -217  +  4.1E-03 |
C15A7.2 -1.12 f -2.17 3.8E-03
Y71G12B.11b = - -112  -217  4.0E-03 |
ZC416.8a -1.12 f -2.17 4.9E-03
E02C126 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 112'217 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 9E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO8E3.10b -1.12 -2.17 1.0E-02
T19D122b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 112'21735E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F13B10.1b -1.12 -2.17 5.7E-03
co4G28 -112  -2.18 . 9.2E-03 |
T23F1.7b -1.12 -2.18 3.9E-03
T06G66 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 112'21845E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Tieb1.1 -1.12 -2.18 6.1E-03
HO6H21.10b -1.12  -218  43E-03
R13A1.4 -1.12 -2.18 6.0E-03
F31D53a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 112'21844E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
EGAP798.1 -1.12 -2.18 5.1E-03
F35D11.11b -1.12 -2.18 4.1E-03
C44Bll31 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '218 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 39E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F57C12.5a -1.12 -2.18 3.9E-03
Y95B8A.10 -1.12 -2.18 6.2E-03
C13E3.1 -1.12 -2.18 5.1E-03
Y47G6A.5a | - -112  -2.18 3.7E-03 |
C42D4.2 -1.12 ' -2.18 4.2E-03
F46G10.2 = - -112  -2.18 . 3.6E-03 |
CO2F4.2b -1.12 ’ -2.18 5.9E-03
F35H1043 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 112'21842E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C16C10.12 -1.12 -2.18 4.6E-03
M7.7 -1.12 -2.18 3.3E-03
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gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
Y54F10BM.3 = - -1.13 . -2.18 . 3.5E-03
7C239.3 -1.13 -2.18 3.6E-03
c42D8.8b.3 - -1.13 ~ -2.18 . 9.6E-03 |
F58A4.1 -1.13 -2.18 1.3E-02
T12D89a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 113'21834E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F35E12.9b -1.13 -2.18 5.2E-03
F47A41b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 113'21832E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y51A2B.4 -1.13 -2.18 3.3E-03
cseB1.10 0 o -1.13 ~ -218 . 3.2E-03 |
F36D16 -1.13 -2.19 1.2E-02
ZK783.5 -1.13  -219  3.6E-03
T13F3.8 -1.13 -2.19 7.1E-03
F25E510 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 113'219 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
F52H2.6 -1.13 -2.19 3.3E-03
B0222.6 -1.13 -2.19 3.8E-03
C23H46 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 113 S R '219 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,
ZK484.2b -1.13 ' -2.19 3.1E-03
Y57G1ic.zo - -1.13 -219 . 3.3E-03 |
C33D9.3b -1.13 -2.19 4.3E-03
F35D25C1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 113 '21935E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F57C12.5d.2 -1.13 | -2.20 3.0E-03
R08A21 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 114 '220 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y39D8A.1c -1.14 f -2.20 3.9E-03
Y51A2D.190 = - -1.14  -220 . 3.1E-03 |
W10G11.3 -1.14 -2.20 4.6E-03
F31E85 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 114'22031E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C30A5.4 -1.14 -2.20 7.4E-03
C05E71 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 114'22030E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y18H1A.1 -1.14 -2.20 4.4E-03
D10375 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 114'22131E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
c38H2.2 -1.14 -2.21 3.0E-03
F28A12.1 -1.14  -221  41E-03
Y113G7A.11 -1.14 -2.21 3.2E-03
H27Ci1.1a | - -1.14  -221 . 3.8E-03 |
T01C3.10 -1.14 -2.21 4.8E-03
Y67D8B.5 -1.14 -2.21 3.8E-03
c55¢3.3 -1.14 -2.21 5.8E-03
HO6H21.10a -1.14 ‘ -2.21 3.6E-03
C39D10.3a -1.14 -2.21 4.5E-03
F58G1.7 -1.14 -2.21 3.9E-03
M1532 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 114 '22132E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W08D2.3b -1.15 ' -2.21 3.4E-03
W01F33 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 115 '221 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
Y37E11AR.3a -1.15 | -2.21 4.1E-03
F42G42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 115'22134E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
H24G06.1a -1.15 -2.21 4.9E-03
FO1G12.5b.1 -1.15 -2.22 3.3E-03




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
ZK5632 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 115'222 ,,,,,,,,,,,,,, 29E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
R11E3.1 -1.15 -2.22 2.8E-03
T03F711 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 115'22245E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
KO8F8.5b -1.15 -2.22 3.3E-03
F46C8.6.2 | - -1.15 . -222 . 3.1E-03 |
F20D6.1 -1.15 -2.22 2.8E-03
F54Ci9 | -5 -222 . 48E-03 |
C44F1.5 -1.15 -2.22 3.4E-03
woeB3.2c | - -5 -222 . 2.8E-03 |
F08G28 -5 -2.22 3.8E-03
FioB25 -1.15  -2.22  2.7E-03
ZK228.4 -1.15 -2.22 6.2E-03
Y43F8B.1a | - -5 -222 . 6.1E-03 |
T21E12.5 -1.15 -2.23 2.6E-03
R12H7.1.1 -1.16 -2.23 3.5E-03
T20D411 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 116 S R '223 36E'03 ,,,,,,,,,,,,,
MO1E11.7d -1.16 ' -2.23 2.9E-03
T10H96a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 116 '224 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'02 ,,,,,,,,,,,,,
F54A3.4 -1.16 -2.24 5.6E-03
R10E86 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 116 '22426E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T03G11.3 -1.16 f -2.24 2.7E-03
W05F24a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 116 '22445E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C54D2.5f -1.16 f -2.24 2.8E-03
C53B42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 116'22445E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
H35N03.1 -1.16 -2.24 2.9E-03
c33p12.2 -1.16 . -2.24 . 4.9E-03 |
FO7F6.6 -1.16 -2.24 2.6E-03
F53¢3.1 -1.16 -2.24 . 3.2E-03 |
T06A4.3b -1.16 -2.24 3.4E-03
ZK9736 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 116'22429E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
wo3cs.4 -1.16 -2.24 2.5E-03
Y46D2A2 116 -2.24 5.4E-03
Y40H4A.1a.1 -1.17 -2.24 2.8E-03
T07H84b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 117'22428E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y54G2A.10b -1.17 -2.24 3.0E-03
CO8H9.1 -1.17 -2.24 3.2E-03
C47A4.3 -1z -2.24 3.0E-03
F18C12.1 -1.17 ‘ -2.24 3.9E-03
F12B6.1 -1.17 -2.25 2.5E-03
F42G9.9b.1 -1.17 -2.25 3.3E-03
HO3A11.2 - -1.17 . -225 2.9E-03 |
RO7E5.6 -1.17 ' -2.25 3.3E-03
8024410 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 117 '22539E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F46C8.6.1 -1.17 f -2.25 5.4E-03
Y116A8A4 = - -1.17 . -225 . 3.6E-03 |
Y95B8A.12a -1.17 -2.25 5.4E-03
H27C11.1b.1 -1.17 -2.25 2.5E-03
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F31F65 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 117'225 ,,,,,,,,,,,,,, T 12E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
ZC8.4d -1.17 -2.25 2.8E-03
F28A10.3 | - -1.17 . -225 . 2.6E-03 |
F40F8.8 -1.17 -2.25 2.6E-03
C48A71b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 117'225 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 2E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T16A9.4 -1.17 -2.25 8.0E-03
T23F22a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 117'22524E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F56H1.1 -1.17 -2.25 3.6E-03
F12F3lal ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 117'22526E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T27D1213 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '117 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '226 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 36E'03 ,,,,,,,,,,,,,
c50C3.9a 117 -2.26 5.4E-03
C35A5.4 -1.17 -2.26 2.3E-03
TO5E11.7 -1.17 . -226 . 2.5E-03 |
T06D8.3 -1.17 -2.26 3.7E-02
Y73F8A.5 -1.18 -2.26 2.6E-03
Y71D11A5 -1.18  -2.26 . 2.4E-03 |
ZK354.6 -1.18 ' -2.26 2.7E-03
T06F42a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 118 '226 25E'03 ,,,,,,,,,,,,,
T14E8.3d -1.18 -2.26 3.0E-03
Y97E10AR.1 . - -1.18 ~ -2.26 . 2.6E-03 |
T04B2.2 -1.18 f -2.26 2.9E-03
cospe.3 -1.18 -2.27 . 47E-03 |
ZK892.3 -1.18 f -2.27 2.3E-03
Y46G5A.22a | - -1.18  -2.27 . 2.7E-03 |
D1009.3b -1.18 -2.27 2.4E-03
Ki0G6.4 ¢ -118 . -2.27 . 3.1E-03 |
Y47G6A.5b -1.18 -2.27 2.2E-03
F21C10.3a | - -1.18  -2.27 . 2.2E-03 |
T14E8.3a -1.18 -2.27 3.1E-03
Tisez.5 -118 ~ -2.27 . 3.0E-03 |
Kosp10.10 -1.18 -2.27 2.3E-03
80350291 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 118'22726E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
ZC434.9b -1.19 -2.27 2.5E-03
RO1H10.3c | - -119 -2.27 . 3.1E-03 |
F43C11.3 -1.19 -2.27 5.9E-03
T03G6.3.2 -1.19 -2.28 2.3E-03
ZK1053.6 -1.19 -2.28 2.3E-03
T01C8.7 -1.19 -2.28 2.5E-03
ZK783.1 -1.19 -2.28 2.7E-03
C24G7.2 -1.19 -2.28 2.7E-03
Y40H7A2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 119 '22831E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C17G10.3 -1.19 | -2.28 2.2E-03
R13H72C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 119 '228 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 7E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F25H5.7 -1.19 f -2.28 2.2E-03
F38A31 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 119'22843E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C27B7.7 -1.19 -2.28 8.9E-03
Y49C4A.8a -1.19 -2.28 2.8E-03
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ciqCe.4 -1.19  -2.28 . 3.3E-03
F16F9.5 -1.19 -2.28 2.1E-03
FO8A8.4 | - -119 -2.28 . 2.2E-03 |
Y59H11AR.2a.1 -1.19 -2.29 2.4E-03
F07A52 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 119'22931E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F13H6.1 -1.19 -2.29 8.2E-03
Y76A2A1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 119'22938E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y39G10AR.16 -1.19 -2.29 2.7E-03
D10651 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 119'22941E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57G11C.24a.1 -1.19 -2.29 2.3E-03
F43810.2a -1.19  -229  3.6E-03
T16G12.7 -1.19 -2.29 2.1E-03
Y6SF12A.1 - -120  -229 . 2.1E-03 |
Y46G5A.10 -1.20 -2.29 2.1E-03
C06B8.2a -1.20 -2.29 4.8E-03
T22B7.1b.2 - -1.20  -229 = 2.1E-03 |
F40F12.3 -1.20 ' -2.29 2.1E-03
F28A10.1 &+ -1.20  -229 = 4.4E-03 |
R05G9.2a -1.20 -2.29 3.0E-03
b1037.2 -120 -229 . 2.7E-03 |
B0379.7.1 -1.20 | -2.30 2.9E-03
wo4G3.3 ¢ -120 -230 . 3.86-02 |
K08DS8.4d -1.20 f -2.30 2.3E-03
ZK783.3 ¢ -120  -230 . 3.6E-03 |
Y44A6E.1a -1.20 -2.30 2.5E-03
C27B76 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 120'23047E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T21E3.3 -1.20 -2.30 2.1E-03
C29F3.5 | - -120  -230 . 3.9E-03 |
F57F4.1 -1.20 -2.30 2.0E-03
C€33G3.1b.1 - -120  -230 . 2.0E-03 |
F14F9.3 -1.20 -2.30 4.7E-03
F10E7.4 -1.20  -230  21E-03
TO2E1.7 -1.20 -2.30 2.2E-03
F59A26 &+ - -120  -230 . 2.2E-03 |
Y95B8A.2 -1.20 -2.30 4.1E-03
T22B7.1a.2 -1.21 -2.31 2.1E-03
F58D2.2 -2 -2.31 2.0E-03
F21C10.8b -1.21 ‘ -2.31 4.3E-03
ZC196.7 -1.21 -2.31 2.5E-03
C04E12.2.2 -1.21 -2.31 2.1E-03
MOSBSl ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 121 '23123E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
KO8F4.5 -1.21 | -2.31 3.3E-03
C44F1.1 -2 -231 . 2.2E-03 |
C10C6.3 -1.21 f -2.31 2.0E-03
F25F21b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 121'23122E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T26A5.1 -1.21 -2.31 1.9E-03
F47B3.6 -1.21 -2.32 2.5E-03




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
Cil7H129 | - -121 . -2.32 . 3.0E-03
ZK896.4 -1.21 -2.32 2.1E-03
T25B6.2 -121 . -2.32 1.9E-03 |
F52E1.5 -1.21 -2.32 2.2E-03
Y73B6A1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 121'232 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F41D3.4 -1.21 -2.32 2.2E-03
KO5F1.3 - -121 . -2.32 1.9E-03 |
F42E11.4.2 -1.21 -2.32 2.9E-03
cseCci0.6 1 o -1.22  -232 . 2.2E-03 |
Co3Hs6 -1.22 -2.32 . 1.9E-03
Ci7H12.12 -1.22 232 1.9E-03 |
F38B2.1a -1.22 -2.32 2.0E-03
Y46G5A.26a | - -1.22  -232 . 49E-03 |
B0554.5 -1.22 -2.32 2.0E-03
C29F5.2 -1.22 -2.32 2.1E-03
¢s55¢2.3 -1.22 =232 2.2E-03 |
ZC416.8b -1.22 ' -2.33 2.3E-03
F56H111C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 122 '233 25E'03 ,,,,,,,,,,,,,
C24A1.3b -1.22 -2.33 2.2E-03
F09A54e ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 122 '233 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 4E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
B0496.3cC -1.22 | -2.33 2.0E-03
F33D4.6a | - -1.22 . -233 1.9e-02 |
W06D4.2 -1.22 f -2.33 2.2E-03
F57F101b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 122'233 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T05D4.5 -1.22 -2.33 1.8E-03
To4C12.7 -1.22 . -233 | 23E-03 |
KO2F6.3 -1.22 -2.33 3.1E-03
T23E7.2b -1.22  -233 . 3.4E-03 |
T27A10.6.2 -1.22 -2.33 3.3E-03
Y97E10C12 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 122'23327E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F37B421 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '122 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '233 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 21E'03 ,,,,,,,,,,,,,
Y51H7C.9 -1.22  -233 1.9E-03 |
F13D11.2a -1.22 -2.33 2.3E-03
ZC410.4a - -1.22  -233 . 2.2E-03 |
F14D12.1b -1.22 -2.34 3.7E-03
C29F5.3 -1.22 -2.34 1.9E-03
Kosc9.2 -1.23 -2.34 3.2E-03
F18H3.3b -1.23 -2.34 4.8E-03
F49E2.5e.1 -1.23 -2.34 2.8E-03
T13H5.1b -1.23 -2.34 2.6E-03
K08D8.4a | - -1.23 -234 . 2.1E-03 |
ZC250.1 -1.23 ' -2.34 1.7E-02
ZK4847 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 123 '23421E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
H14N18.1b.1 -1.23 f -2.34 2.2E-03
F33D429 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 123'234 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W03D8.9 -1.23 -2.34 2.7E-03
ZK849.4 -1.23 -2.34 2.7E-03
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gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
H27C11.1b.2 - -1.23  -2.34 _2.8E-03
F26A3.5 -1.23 -2.35 1.8E-03
F47A43a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 123'235 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T20G5.5 -1.23 -2.35 5.0E-03
ZK68 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 123'23521E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T22B7.1a.1 -1.23 -2.35 1.7E-03
FO7A11.4 | -1.23 ~ -235 1.7E-03 |
Y39G10AR.6 -1.23 -2.35 1.8E-03
F49C12.10 | - -123 ~ -235 . 2.5E-03 |
F31D5.3b -1.23 -2.35 2.4E-03
F21C10.8a -1.23  -235 5.0E-03
F36H2.3 -1.24 -2.36 1.9E-03
Y40H4A.1b.1 = - -1.24 -2.36 1.8E-03 |
B0545.3 -1.24 -2.36 2.1E-03
Y18D10A.6b.1 -1.24 -2.36 1.7E-03
K04E73 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 124 S R '236 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,
R09G11.2d -1.24 ' -2.36 4.2E-03
F31D53d ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 124 '236 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'02 ,,,,,,,,,,,,,
C17C3.12b -1.24 -2.36 3.1E-03
C52E12261 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 124 '236 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y71G12B.18 -1.24 f -2.36 1.6E-03
Ti0A3.1a . - -1.24  -236 . 2.1E-03 |
Y51H4A.7.1 -1.24 f -2.36 2.2E-03
¢é50C3.90 -1.24  -236 . 2.2E-03 |
W06G6.10 -1.24 -2.36 2.4E-03
Y70G10A.2 . - -1.24 =236 1.6E-03 |
ZK1290.3a -1.24 -2.36 3.7E-03
Y5189A3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 124'236 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F55F8.7 -1.24 -2.36 2.5E-03
M01A102a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 124'23727E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y22D7AL.16 -1.24 -2.37 2.6E-03
F32H2.7 -1.24  -237  2.0E-03
RO7E5.15 -1.24 -2.37 1.8E-03
R01H24 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 124'23728E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T25G12.6 -1.24 -2.37 1.8E-03
F13B10.1a -1.25 -2.37 2.6E-03
TO7H6.1b.2 = -1.25 -2.37 3.0E-03
T21G5.1 -1.25 -2.37 1.6E-03
C47E12.10 -1.25 -2.37 2.1E-03
Y6E2A.8 -1.25 -2.37 2.0E-03
4R79.1b - -1.25 =237 1.1E-02 |
CO7H6.3.1 -1.25 | -2.37 1.8E-03
Cl4F5.3a = - -1.25 . -2.38 1.6E-03 |
T07D3.4 -1.25 f -2.38 3.1E-03
ToeCi0.3 - -1.25 . -2.38 1.6E-03 |
F21F8.4.2 -1.25 -2.38 1.6E-03
ZC239.4 -1.25 -2.38 4.1E-03
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F58G13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 125'238 ,,,,,,,,,,,,,, 31E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F14D7.1 -1.25 -2.38 1.6E-03
C37C3.6a.2 | - -1.25 . -2.38 1.6E-03 |
T26C5.2 -1.25 -2.38 7.1E-03
F43D91 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 125'238 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W04C9.1 -1.25 -2.38 1.7E-03
C09E9.2.1 | - -1.25 ~ -238 = 6.0E-03 |
CO2F12.7 -1.25 -2.38 2.2E-03
F28E101d ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 125'239 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F31D5.3¢ -1.25 -2.39 1.8E-02
Y39A3CR8 -1.25  -239 1.7E-03 |
C27D8.2 -1.25 -2.39 1.7E-03
ZC4435 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 125'23922E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
KO7D8.1.1 -1.26 -2.39 1.6E-03
T08B6.4 -1.26 -2.39 1.9E-03
FO01G12.52 = -1.26 -239 1.6E-03 |
Y102A5C.21 -1.26 ' -2.39 3.9E-03
M1767 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 126 '239 ZOE'O?’ ,,,,,,,,,,,,,
T19D12.2a.2 -1.26 -2.39 1.5E-03
F54G84 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 126 '239 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57G11C.6 -1.26 | -2.40 1.6E-03
F135631 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 126 '24040E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T12G3.1.1 -1.26 f -2.40 1.7E-03
c40C8.1 -1.26 -240 1.6E-03 |
Y48A6B.2 -1.26 -2.40 1.6E-03
F14H32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 126'240 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F49E10.5 -1.26 -2.40 2.1E-03
F27E53 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 126'240 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F58A3.2a -1.26 -2.40 2.4E-03
co8r86 ¢ -1.26  ~ -240 1.4E-03 |
Y52D5A.1 -1.26 -240  1.9E-03
F3286.10 -1.27  -2.40  24E-03
C23F12.1b -1.27 -2.41 1.5E-03
C48E76 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 127'24125E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F56D5.2 -1.27 -2.41 3.6E-03
ZK154.3 -1.27 -2.41 1.4E-03
Koscg8.s -1.27 -241  1.8E-03
F41C6.1.2 -1.27 ‘ -2.41 1.6E-03
K09C8.4 -1.27 -2.41 1.8E-03
C26H9A.2 -1.27 -2.41 1.5E-03
KO1H12.2 - -1.27 0 -241 1.4E-03 |
C23H3.7 -1.27 ' -2.42 2.1E-03
K01A1142 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 127 '242 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y41D4B.15 -1.27 | -2.42 1.3E-03
c01G6.1a.1 - -1.27 . -242 . 2.1E-03 |
WO01F3.1a -1.27 -2.42 1.56-03
CO5B5.6 -1.27 -2.42 3.0E-03
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Y59E9AL.3 - -1.27 . -2.42 N 1.4E-03 |
F35E12.8 -1.27 -2.42 1.5E-03
F31F41 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 127'242 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F35A5.4 -1.28 -2.42 1.3E-02
C33H5.16 | - -1.28  -242 . 2.4E-03 |
Y47D9A.5.1 -1.28 -2.42 2.1E-03
F13561 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 128'242 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y39D8A.1b -1.28 -2.42 1.7E-03
yispioBe . - -1.28  -242 1.5E-03 |
c41C4.5.2 -1.28 -242 . 1.7E-03
F5386.2b -1.28  -242 1.4E-03 |
KO9E4.4.2 -1.28 -2.43 2.0E-03
Fi5H10.7 - -1.28  -243 1.4E-03 |
F18A12.5 -1.28 -2.43 4.2E-03
T25F10.3 -1.28 -2.43 1.6E-03
B0507.3b -1.28  -243 = 2.0E-03 |
F21D12.3 -1.28 ' -2.43 1.6E-03
F53525 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 128 '243 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,
C18H9.7 -1.28 -2.43 1.4E-03
H23L24.2 - -1.28 ~ -243 1.3E-03 |
Y49C4A.8b.2 -1.28 f -2.43 1.3E-03
C25F6.7b -1.29 0 -2.44 1.6E-03 |
F56H11.3 -1.29 f -2.44 1.3E-03
cospb2.3 -1.29 . -2.44 1.6E-03 |
F18E9.4 -1.29 -2.44 4.9E-03
F09C3.1 -1.29  -2.44 1.7E-03 |
CO5E4.14a -1.29 -2.44 2.0E-03
R11Gi.6b - -1.29  -2.44 1.4E-03 |
C44F1.2 -1.29 -2.44 2.0E-03
T07H61a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 129'24430E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
wospz2.8 -1.29 -2.44  1.4E-03
ZK1055.7.1 -1.29  -2.44 1.3E-03 |
ZC504.2 -1.29 -2.45 1.6E-03
Y1ASA1 -129 =245 1.3E-03 |
K04H4.1a -1.29 -2.45 1.6E-03
C39B5.5 -1.29 -2.45 1.7E-03
R13H7.2a -1.29 -245 3.6E-03
W03G9.5 -1.29 -2.45 2.2E-03
F09C12.8 -1.29 -2.45 2.2E-03
C54G4.2 -1.29 -2.45 1.5E-03
C55C38 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 129 '245 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F52B10.1 -1.29 ' -2.45 1.2E-03
W06F123 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 129 '245 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
7C373.6 -1.30 ’ -2.45 2.3E-03
C29A124 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 130'246 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
KO6B4.12 -1.30 -2.46 1.8E-03
ZK1307.2 -1.30 -2.46 2.1E-03
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Y18D10A6a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 130'246 ,,,,,,,,,,,,,, T 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C30F2.3 -1.30 -2.46 1.2E-03
C31H24 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 130'24621E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y116F11B.8 -1.30 -2.47 1.3E-03
C29F5.4b - -1.30 =247 1.2E-03 |
F59A7.9 -1.30 -2.47 1.7E-03
F56564a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 130'247 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T22B11.2 -1.30 -2.47 2.8E-03
T03G111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 130'247 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F49E11.7 -1.30 -2.47  1.1E-03
ZK1290.6 -1.30  -247 1.2E-03 |
C10G8.5a -1.30 -2.47 1.1E-03
WOlBllZ ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 130'24721E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F13A7.12 -1.30 -2.47 1.4E-03
C42D8.8a -1.30 -2.47 1.4E-03
F47D12.1a = -1.31 =247 1.2E-03 |
ZK896.5.1 -1.31 ' -2.47 1.2E-03
KO1H12.4 -1.31 =247 1.1E-03 |
ZK1225.4 -1.31 -2.47 1.5E-03
F38H44 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 131 '248 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F16H6.5 -1.31 f -2.48 2.3E-03
ZC1012a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 131 '24821E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C43G2.2 -1.31 f -2.48 1.1E-03
F58D56 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 131'24846E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
CO02F5.11 -1.31 -2.48 2.0E-03
T12A7.5 -1.31 -2.48 | 4.2E-03 |
FO9A5.1 -1.31 -2.48 2.1E-03
yepsc.i -1.31 . -249 1.7E-03 |
R03D7.8 -1.31 -2.49 1.4E-03
F49E2561 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 131'249 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57G11€.23 -1.31 -249  1.6E-03
T27A10.6.1 -1.32  -249 1.2E-03 |
ZK180.2 -1.32 -2.49 2.8E-03
c01G12.7 - -1.32 =249 1.9E-03 |
F53B1.4 -1.32 -2.49 3.7E-03
ZC101.2b -1.32 -2.49 2.5E-03
Bo41i6.1 -1.32 -249  1.0e-03
Y38E10A.17 -1.32 ‘ -2.49 1.8E-03
WO06B3.2a -1.32 -2.49 1.1E-03
D1054.9¢c -1.32 -2.49 3.6E-03
F44F46 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 132 '249 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C01G12.13 -1.32 ' -2.49 1.4E-03
R901 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 132 '25099E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y37F4.1 -1.32 ’ -2.50 2.8E-03
F36H129 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 132'250 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK1127.2 -1.32 -2.50 1.2E-03
ZC477.9¢ -1.32 -2.50 1.3E-03
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Y49E109 - -1.32  -250 N 1.4E-03 |
C34G6.6b -1.32 -2.50 4.3E-03
F38A11 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 132'250 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
W03G1.2 -1.32 -2.50 1.1E-03
C33G3.1a | ¢ -1.32 ~ -250 1.7E-03 |
C24A11.2 -1.33 -2.51 1.3E-03
BO3502b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 133'251 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
K08D8.4c -1.33 -2.51 5.8E-03
F47D12.1c | - -1.33  ~ -251 1.3E-03 |
H42K1232 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '133 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '251 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,
C31B84 -1.33  -251 1.4E-03 |
Y116A8C.24 -1.33 -2.51 9.6E-04
ZC474 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 133'251 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F20D6.5 -1.33 -2.51 1.3E-03
C32C4.1 -1.33 -2.51 1.2E-03
coscioe6e -1.33 ~ -252 1.4E-03 |
Y73C8C.4 -1.33 ' -2.52 1.3E-03
C53B48a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 133 '252 64E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F13D12.9 -1.33 -2.52 1.3E-03
Y4sD3B.1 -1.34  -253 . 4.2E-03 |
B0361.11 -1.34 | -2.53 9.3E-04
R04E510b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 134 '25389E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
TO8H4.3 -1.34 f -2.54 1.0E-03
K1iH12.10 - -1.34 . -2.54 1.6E-03 |
C31B8.8 -1.34 -2.54 1.1E-03
F33D11.1 -1.34 -2.54 1.2E-03 |
Y50E8A.10 -1.34 -2.54 1.2E-03
F36H13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 134'254 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C55C3.4 -1.34 -2.54 9.1E-04
C55C36 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 134'25488E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F31F7.2 -1.34 -2.54  1.8E-03
F52H3.7a -1.3¢  -254  9.8E-04
KO2E7.6.1 -1.35 -2.54 8.5E-04
TioBe.8 -1.35  -254 1.9E-03 |
FO7A5.6 -1.35 -2.54 5.7E-03
K08B5.1 -1.35 -2.54 1.2E-03
F58A3.2¢ -1.35 -2.54 1.8E-03
F53C11.1 -1.35 -2.54 9.3E-04
W10G11.2 -1.35 -2.55 1.3E-03
R12E2.14 -1.35 -2.55 9.0E-04
C55C256 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 135 '255 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
B0496.3a -1.35 | -2.55 1.2E-03
F47D12.1d - -1.35  -255 . 9.4E-04 |
F44F1.3 -1.35 . -2.55 1.76-03
Ti5H94 = -1.35 =255 1.1E-03 |
C41C4.5.1 -1.35 -2.55 1.2E-03
Y39B6A.26 -1.35 -2.55 1.1E-03




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
R11Gi.6a | - -1.35 ~ -2.55 . 8.4E-04
C56E6.6 -1.35 -2.56 4.2E-03
T02C55d3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 135'256 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
TO7H8.4c -1.35 -2.56 1.3E-03
F28D18 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 135'25682E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F19G12.7 -1.35 -2.56 1.8E-03
C17C312C2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 135'256 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y49E10.10.1 -1.36 -2.56 1.1E-03
KO7F5.6 - -1.36 -256 8.1E-04 |
Y106G6E.1 -1.36 -256 1.0e-03
T13H5.1a -1.36  -256 1.8E-03 |
F37C4.7 -1.36 -2.56 8.0E-04
Y44A6E.1b = -1.36  -257 1.4E-03 |
Y38F1A.3 -1.36 -2.57 3.4E-03
F53G12.6 -1.36 -2.57 7.8E-04
c3067.3 -1.36 257 1.3E-03 |
F35E12.7b -1.36 ' -2.57 1.8E-03
BO49510a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 136 '257 78E'04 ,,,,,,,,,,,,,
F15B9.7 -1.36 -2.57 8.9E-04
C24H11.1 -1.36 =257 1.0E-03 |
K11C4.5 -1.36 f -2.57 1.1E-03
F43B10.2b = - -1.36 =257 1.2E-03 |
T13C2.2 -1.36 f -2.57 1.9E-03
C17C3123 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 136'257 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
KOSES5.3a -1.37 -2.58 9.3E-04
woiB6.5 | ¢ -1.37  -258 | 9.4E-04 |
Y41G9A.1 -1.37 -2.58 9.1E-04
WO03A5.1 | -1.37 . -258 1.5E-03 |
Y116A8C.38 -1.37 -2.58 9.3E-04
BO3502e1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 137'258 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F47F6.4 -1.37 -258  1.0e-03
ZK10252 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 137'25838E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F37C4.3 -1.37 -2.58 1.0E-03
C31H22 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 137'259 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y97E10AR.2a -1.37 -2.59 1.8E-03
K12B6.2 -1.37 -2.59 2.8E-03
F42A9.7 -1.37 -2.59 1.4E-03
T26H10.1 -1.37 ‘ -2.59 9.4E-04
C34E11.3 -1.37 -2.59 2.9E-03
C52E12.2a.2 -1.37 -2.59 1.9E-03
F47G63 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 137 '259 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C09B9.4 -1.37 | -2.59 7.9E-04
F44G310 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 137 '25936E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T09B9.2 -1.38 ’ -2.59 9.1E-04
F28E10.1b.1 - -3 ~ -260 1.3E-03 |
M6.1c -1.38 -2.60 6.0E-03
R12H7.1.2 -1.38 -2.60 7.7E-04
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F07F61 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 138'260 ,,,,,,,,,,,,,, 77E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F53B6.2a -1.38 -2.60 8.5E-04
Y37A1B.11 -1.38  -260 . 7.4E-04 |
C36H8.1 -1.38 -2.60 1.2E-03
F1i8C5.4 -1.38 ~ -260 . 9.5E-04 |
Y41D4B.16 -1.38 -2.61 7.4E-04
H32C10.1 | - -1.38 ~ -261 . 8.2E-04 |
F57B9.9 -1.38 -2.61 7.6E-03
co8r8.4 -1.38  -261 = 6.8E-04 |
Cc23H4.2 -1.38 -261  1.3E-03
KO6AL.2 -1.39 -261  82E-04
B0554.6 -1.39 -2.62 1.7E-03
HO6A10.1 - -39  -262 7.4E-04 |
R173.3 -1.39 -2.62 7.6E-04
B0222.8 -1.39 -2.62 7.6E-04
CiOoH11l6 -39  -262 = 9.3E-04 |
F37A4.5 -1.39 ' -2.62 9.0E-04
T23E72e ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 139 '262 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'03 ,,,,,,,,,,,,,
FO1D5.6 -1.39 -2.63 1.7E-03
c54G7.3b -39  -263 1.5E-03 |
B0240.2 -1.39 | -2.63 6.0E-03
Y37E11B.10a | - -39  -263 |  7.5E-04 |
Y39B6A.25 -1.40 f -2.63 1.3E-03
Y57G11A.1b -140  -263 | 6.5E-04 |
K10G9.1 -1.40 -2.64 6.9E-04
Y69E1A1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 140'264 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F39D8.1a -1.40 -2.64 1.3E-03
Y38A10A2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 140'264 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'02 ,,,,,,,,,,,,,,
C46E1.2 -1.40 -2.64 7.2E-04
Tispi2s5 -140  -264 | 7.3E-04 |
ZK524.2¢ -1.40 -2.64 6.1E-04
C50H23 -1.40  -265 1.1E-03 |
F46C3.3 -1.41 -2.65 6.0E-04
F46A8.10 |+ - -141  -265 . 6.5E-04 |
K09A9.6 -1.41 -2.65 6.4E-04
KO9B11.5a -1.41 -2.65 7.3E-04
C42D85b3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '141 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '265 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 38E'03 ,,,,,,,,,,,,,
T28F3.5 -1.41 -2.65 2.3E-03
C50C3.2 -1.41 -2.65 7.0E-04
F57B9.8 -1.41 -2.65 6.4E-04
F55G11.7 . - -141  -265 | 6.1E-04 |
TO3F6.4 -1.41 | -2.65 1.7E-03
RO4E5.10a = - -141  -265 | 6.0E-04 |
F37B4.13 -1.41 f -2.65 1.6E-03
F28F822 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 141'26660E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F44D12.8 -1.41 -2.66 6.0E-04
T16A9.5 -1.41 -2.66 1.2E-03
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F43G66 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 141'266 ,,,,,,,,,,,,,, 96E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y38E10A.18 -1.41 -2.66 9.3E-04
F45H114 . -141 -266 . 6.1E-04 |
F45H7.4.1 -1.41 -2.66 6.1E-04
ZK1151.1a . -141  -266 | 6.2E-04 |
R04D3.1 -1.41 -2.66 6.9E-04
KO8H10.3a | - -142  -267 . 2.8E-03 |
F32A11.3 -1.42 -2.67 1.1E-03
Kosb8.4b - -142  -267 . 6.1E-04 |
T12G3.1.2 -1.42 -2.67 8.4E-04
ZKe66.8 -1.42  -267  6.4E-04
C55C2.5¢ -1.42 -2.67 7.5E-04
Y6SB4A9 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 142'268 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
T04A8.3 -1.42 -2.68 5.8E-04
Y50E8A.16 -1.42 -2.68 6.7E-04
C17D126 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 142 S R '268 69E'04 ,,,,,,,,,,,,,
C47A10.1 -1.42 ' -2.68 7.8E-04
H32C10.3 -142  -268 1.3E-03 |
C50H2.12 -1.42 -2.68 1.5E-03
F35D25a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 142 '268 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 7E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C48B6.4 -1.43 | -2.69 1.2E-03
R522 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 143 '269 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F35F10.14 -1.43 f -2.69 1.1E-03
F44D126 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 143'26967E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C17H12.5 -1.43 -2.69 7.6E-04
K1QH10.10 | - -143  -269 5.4E-04
F36H12.13 -1.43 -2.69 1.2E-03
M01F17 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 143'269 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 3E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
B0218.1b.1 -1.43 -2.69 9.5E-04
Y46G5A.30 - -143 -270 5.7E-04 |
F35A5.1 -1.43 -2.70  1.4E-03
80205101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 143'270 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 5E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y57G7A.6 -1.43 -2.70 5.3E-04
cés5B7.10 0 -144 ~  -270 5.1E-04
T22H6.6 -1.44 -2.71 8.4E-04
KO8ES5.3b -1.44 -2.71 5.4E-04
ROSE104 -144 -2.71 6.3E-04
Y37E11B.10c -1.44 ‘ -2.71 2.2E-03
T28D6.2 -1.44 -2.71 6.9E-04
ZK829.2 -1.44 -2.71 5.3E-04
Tisp12.1r -144 271 6.1E-04 |
B0303.11 -1.44 ' -2.71 5.1E-04
Y55F3C.3 -144 271 . 6.7E-04 |
F19B6.3 -1.44 f -2.72 6.8E-04
Y73F8A.20 - -1.44 272 5.3E-04
Y47D7A.6 -1.44 -2.72 6.7E-04
RO1E6.4 -1.44 -2.72 6.5E-04
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F4783.1 -1.44 272 N 1.6E-03 |
F49C5.3 -1.44 -2.72 7.8E-04
K085122b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 144'272 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
B0454.6 -1.45 -2.72 5.5E-04
F59D62 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 145'273 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
C30D11.3 -1.45 -2.73 5.9E-04
ZClea ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 145'273 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 8E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T13H10.1 -1.45 -2.73 5.5E-04
ZC219 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 145'27338E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
RoOsp7.2 -145 -2.73 6.3E-04
C36F7.5 -145  -273  6.0E-04
C35E7.10b -1.45 -2.73 5.5E-04
ZK622.1 -145 273 5.1E-04
KO2F6.2 -1.45 -2.73 4.7E-04
C06B3.8.1 -1.45 -2.73 4.7E-04
F26A1.3 = -145 274 1.7E-03 |
KO8A2.5c.1 -1.45 ' -2.74 5.3E-04
FO9F9.4 .+ -145 -274 = 4.6E-04 |
F17E5.1a -1.45 -2.74 5.9E-04
cispbe.r i -145 =274 5.1E-04
F13B6.3.2 -1.46 f -2.75 1.3E-03
ZK180.1 - -146  -275 . 4.5E-04 |
Y53H1C.3 -1.46 f -2.75 7.5E-04
BO3502C1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 146'27594E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
KO02E7.6.2 -1.46 -2.75 5.3E-04
C18H25 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 146'276 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F56A11.6 -1.46 -2.76 7.6E-04
T18D34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 146'276 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y119D3B.17 -1.46 -2.76 6.5E-04
ZK1151.1d - -146 276 1.3E-03 |
Y69E1A4 -1.47 -2.76 8.6E-04
T02C5.5d.2 -1.47  -276 1.1E-03 |
F45E4.3b.1 -1.47 -2.76 1.1E-03
woiBe.8 1 -147 =276 1.7E-03 |
F53B7.5 -1.47 -2.77 4.4E-04
Y73F8A.30 -1.47 -2.77 7.6E-04
R10H10.2 -147 -2.77 4.7E-04
F23B12.1 -1.47 ’ -2.77 ' 4.1E-04
R13G10.4 -1.47 -2.77 1.4E-03
D1054.9a -1.47 -2.77 1.0E-03
F33A8.7 - -147 277  7.7E-04 |
F10G8.8 -1.47 ' -2.77 9.5E-04
ZK8961 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 147 '27866E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T25B9.5 -1.47 f -2.78 5.9E-04
cigpi.2 -147 278 5.5E-04
HO8MO01.1 -1.47 -2.78 8.0E-04
FO9B9.2b -1.47 -2.78 1.3E-03
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K07A33a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 147'278 ,,,,,,,,,,,,,, ! 5 3E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
E04D5.3 -1.48 -2.78 5.9-04
€336G3.3 -148  -278 3.5E-03
T06D10.1 -1.48 -2.78 4.1E-04
F19564 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 148'27894E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F22B3.8 -1.48 -2.79 5.3E-04
R08C76 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 148'27940E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F29G6.1 -1.48 -2.79 4.3E-04
C54D101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 148'27998E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
KOo8B12.2a = -148 -2.79 3.8E-04
c2sp7.5 -148 279 6.5E-04 |
H42K12.3.1 -1.48 -2.80 3.6E-03
T13F29 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 148'28021E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F54C1.1 -1.48 -2.80 4.5E-04
R12E2.15 -1.49 -2.80 4.6E-04
co8eg.4 -149 ~ -280 1.6E-03
FO7C3.1 -1.49 ' -2.80 7.2E-04
F13H85 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 149 '281 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F29C12.1a.1 -1.49 -2.81 3.5E-03
C23F12.1a . - -149 . -281 5.1E-04 |
TO1B11.4 -1.49 r -2.81 4.1E-04
woecse6 -4  -281 6.0E-04
M60.5 -1.49 f -2.81 4.1E-04
M01H92 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 149'28176E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F14D12.4a -1.49 -2.81 6.8E-04
C34H42 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 149'28160E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y37EllB.10b -1.49 -2.81 1.2E-03
Y71G12B.11a = - -4 . -282 1.0E-03 |
C09B9.3 -1.49 -2.82 4.8E-04
T25B9.6 - -4  -282  42E-04
KO8C7.3b -1.50 -282 3.6E-04
coobi.tb -0 ~ -282 3.8E-04
Y54G2A.24b -1.50 -2.82 3.8E-04
K09C81 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 150'28237E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y46G5A.20 -1.50 -2.82 1.1E-03
F47C12.4 -1.50 -2.83 3.4E-04
F25F2.1a = -1.50 -283 4.3E-04
F45E4.3b.2 -1.51 ‘ -2.84 5.1E-04
B0228.4a -1.51 -2.84 6.4E-04
F27C8.5 -1.51 -2.84 3.4E-04
Y52D5A.2 -15. -284  8.8E-04
F18A12.4 -1.51 , -2.84 7.4E-04
coop4.3 - -152 -285  3.4E-04
ZK524.2a -1.51 f -2.85 3.5E-04
F07E58 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 151'28536E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F13D11.2b -1.51 -2.86 5.0E-04
F35G2.5 -1.51 -2.86 4.7E-04
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Y116A8C.23 . - -151 -2.86 _8.2E-04
T16H12.6 -1.52 -2.87 3.2E-04
Ti6A1.2 . -1.52 ~ -287 . 9.7E-04 |
F32B4.2 -1.52 -2.87 3.3E-04
KO7F5.4a | - -152 ~  -287 . 6.8E-04 |
B0280.12a -1.52 -2.87 4.1E-04
F14D121a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 152'288 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
M28.4 -1.52 -2.88 3.6E-04
F49E101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 153'28940E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F52H36 -1.53 -289 7.4E-04
Kiop11i -1.53  -2.89  3.6E-04
Y70G10A.3 -1.53 -2.89 3.3E-04
C32E12.1 - -3 ~ -289 = 2.9E-04 |
F54H12.5 -1.53 -2.90 3.2E-04
Y47D7A.11 -1.53 -2.90 7.9E-04
Y69H2.10a - -1.54  -291 = 4.1E-04 |
ZK1053.2 -1.54 ' -2.91 3.4E-04
C35E710a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 154 '291 33E'04 ,,,,,,,,,,,,,
W10G11.1 -1.54 -2.91 4.0E-04
T13G43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 154 '29129E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F54F2.1 -1.54 f -2.92 6.0E-04
CO8F1.5a & - -154  -292 . 2.8E-04 |
B0554.7 -1.55 f -2.92 3.2E-04
K09C67 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 155'29239E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T20H4.1 -1.55 -2.92 3.1E-04
F38A510 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 155'29227E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
ZC21.2b -1.55 -2.92 3.0E-04
F52F103 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 155'29328E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
CO8E3.9 -1.55 -2.93 1.3E-03
Y46C8AL.1 - -1 ~ -293 | 3.4E-04 |
T27A35 -1.55 -293 2.6E-04
F12A104 - -1 ~ -293 . 3.4E-04 |
T20B6.1 -1.56 -2.94 3.1E-04
F36G93 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 156'29434E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
R0O8C7.5 -1.56 -2.94 2.7E-04
T02C5.5b -1.56 -2.94 6.0E-04
ZK3548 -1.56 -29 3.6E-04
W02A2.3 -1.56 -2.95 9.5E-03
F15G9.3 -1.56 -2.95 7.1E-03
Y18H1A.9 -1.56 -2.95 5.8E-04
T20D412 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 156 '295 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
F59D6.3 -1.56 | -2.96 3.0E-04
RO2F25 = - -6  -296 | 2.5E-04 |
TO7H8.6 -1.56 f -2.96 5.1E-04
800191 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 157'29641E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
7C513.10 -1.57 -2.96 7.0E-04
M28.9.1 -1.57 -2.97 2.8E-04




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
F35E12.9a | - -1.57 . -297 _____7.5E-04
C30B5.3 -1.57 -2.97 2.9E-04
H11E01.3 | - -1.57 . -298 . 3.4E-04 |
Y37E11AR.7 -1.57 -2.98 5.2E-04
5049186 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 158'29831E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T02E9.3 -1.58 -2.98 2.6E-04
F26F21 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 158'29925E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
KO9E4.6 -1.58 -2.99 2.3E-04
H24G061b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 158'299 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 3E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
wozB12.7 -1.58 -3.00 3.0E-04
RO9E109 -1.58  -3.00  88E-04
T22B3.2a -1.58 -3.00 4.6E-04
R07C34 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 158'30029E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C42D8.5b.1 -1.59 -3.00 1.4E-03
D2062.4 -1.59 -3.01 2.1E-04
ZK8671C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 159 S R '301 68E'04 ,,,,,,,,,,,,,
C33F10.8 -1.59 ' -3.01 2.1E-04
MO4G72 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 159 '301 45E'04 ,,,,,,,,,,,,,
F57C7.5 -1.59 -3.01 3.4E-04
Y39F10C1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 159 '30221E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y105C5B.11 -1.59 | -3.02 5.0E-04
F55811.1 -159 ~ -3.02 . 3.1E-04 |
F59A3.8 -1.60 ’ -3.02 2.5E-04
ZK8671a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 160'30346E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T11F8.4 -1.60 -3.03 2.2E-04
F35E127d ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 160'30329E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
KO7H8.5 -1.60 -3.03 2.3E-04
F10F26 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 160'30321E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
FO8B1.2 -1.60 -3.03 3.1E-04
Y34B4A101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 160'30322E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
zCcs81.3 -160 -3.04 4.6E-04
F45D11.1.2 -1.61  -3.04  23E-04
C54D2.5b -1.61 -3.05 5.1E-04
FliGii9 - -161  -3.05 . 3.7E-04 |
B0379.7.2 -1.61 -3.05 6.5E-04
EO2H4.1 -1.61 -3.05 2.1E-04
Y38E10A.5 -1.61 -3.05 2.0E-04
Y102A11A.2b -1.61 ‘ -3.06 2.1E-04
T21B4.9 -1.61 -3.06 1.9E-04
Y11D7A.14 -1.62 -3.06 5.4E-03
F54E21 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 162 '30734E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
B0218.1a.1 -1.62 ' -3.07 2.1E-04
T06D44 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 162 '30726E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK154.1 -1.62 f -3.08 2.5E-04
B0228.4c . - -162 -3.08 . 29E-04 |
C30F8.3 -1.62 -3.08 2.1E-04
F55H12.1 -1.62 -3.08 2.0E-04




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
CO9E8.2b - -162  -3.08 ___6.3E-04
CO5E11.4 -1.62 -3.08 1.9E-04
cozBi10.6 | - -162 ~  -3.08 1.9E-04 |
KO9F6.3 -1.62 -3.08 2.1E-04
Y46G5A.29 - -163 ~  -3.09 . 45E-04 |
ZC101.2e -1.63 -3.09 1.7E-04
F15C1112 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 163'30935E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
R10D12.1 -1.63 -3.10 2.9E-04
F18A126 | - -163 ~ -3.10 = 3.0E-04 |
Y69E1IA8 -1.63 -3.10 1.8E-04
T05B4.12 -163  -310  4.5E-04
T23E7.2a -1.63 -3.11 3.6E-04
ZC4779a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 164'31123E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y9C9A.3 -1.64 -3.11 1.8E-04
F54A5.2 -1.64 -3.11 3.1E-04
F15A26 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 164 S R '312 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'04 ,,,,,,,,,,,,,
Y105C5A.13a -1.64 ' -3.12 1.4E-03
F52F102 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 165 '313 34E'03 ,,,,,,,,,,,,,
F35E2.9 -1.65 -3.13 1.8E-04
M02D84b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 165 '314 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T16G1.2 -1.65 f -3.14 5.1E-04
T25B9.4 -165 -3.14 1.5E-04 |
Y34B4A.10.2 -1.65 f -3.14 2.8E-04
802284e ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 165'31429E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F22E12.1 -1.65 -3.14 2.2E-04
C50F4.2 -165 -3.14 . 3.1E-04 |
RO9A8.4 -1.66 -3.15 2.4E-04
C31H11 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 166'31621E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y54G2A.25a -1.66 -3.16 1.5E-04
R10F2.4 - -16 ~  -3.16 . 2.5E-04 |
cosGe.4 -1.66 -3.17 . 1.7E-04
F41F3.31 -1.67  -317 1.8E-04 |
F01G10.9 -1.67 -3.17 1.5E-04
Y3986A31 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 167'318 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
TO6D8.1a -1.67 -3.18 1.9E-04
W08D2.1 -1.67 -3.18 1.4E-04
T06D8.1b -1.67 -3.19 1.3E-04
Y73B6BL.34 -1.68 ‘ -3.20 ' 2.5E-04
Y102A11A.2a -1.68 -3.20 1.6E-04
Y106G6D.3 -1.68 -3.20 1.5E-04
C18E98 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 168 '320 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C18H2.4 -1.68 ' -3.20 5.4E-04
Y71iF9B.15 - -168 -3.20 | 2.9E-04 |
TO7H6.3b.2 -1.69 f -3.22 2.6E-04
F35e26 = -169 -3.22 . 2.0E-04 |
ZC513.3 -1.69 -3.22 1.6E-04
M162.7 -1.69 -3.22 3.2E-04




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
c38p9.5 -169  -3.23 ___3.5E-04
Y94H6A.10 -1.69 -3.23 2.6E-04
F10G76 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 169'323 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F49C12.15 -1.69 -3.23 3.6E-04
co6G1.r L -169  -3.24 . 3.6E-04 |
FO9F7.8 -1.70 -3.24 1.6E-04
F15598 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 170'32421E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y39G8C.2 -1.70 -3.24 1.3E-04
Ti0ES.4.1 = - -0 ~ -3.24 1.3E-04 |
F45D11.1.1 -1.70 -3.24 1.2E-04
Y48G1C.5 -170  -325 1.3E-04 |
T20D4.7 -1.70 -3.25 2.6E-04
803934 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 170'32621E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F58A3.2b.3 -1.70 -3.26 1.5E-04
F41A4.1 -1.70 -3.26 4.0E-04
T02C55d1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 170 S R '326 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'04 ,,,,,,,,,,,,,
H12119.4 -1.71 ' -3.27 1.3E-04
Y6SE1A3 -7 -3.27 1.1E-04 |
M01G12.9 -1.71 -3.27 1.5E-04
T07H31 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 171 '32836E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
ZC434.9a -1.71 f -3.28 1.5E-04
K02E111 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 171 '32820E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
M110.7 -1.71 f -3.28 1.9E-04
KO9F6.4 = - -172 . -3.28 . 6.0E-04 |
T22C1.8 -1.72 -3.29 1.3E-04
Y39F10A3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 172'329 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y18D10A.12 -1.72 -3.30 1.2E-04
C14F53C2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 172'330 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
T20D4.15 -1.72 -3.30 2.5E-04
Y42H951 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 173'33122E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y18H1A.15 -1.73 -3.31 1.6E-04
TosB6.S -1.73 . -331 . 3.1E-04 |
FO2E11.1 -1.73 -3.32 1.2E-04
F26H98 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 173'332 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
RO1E6.5 -1.73 -3.32 1.0E-04
C16C8.2 -1.73 -3.32 2.1E-04
F22E10.3.2 -1.73 -3.32 1.0E-04
AH10.1 -1.73 ‘ -3.32 ' 1.8E-04
K08C7.3a -1.73 -3.33 1.1E-04
F35D11.2a.1 -1.74 -3.33 1.1E-04
Y4C652b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 174 '333 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
TO5A7.6 -1.74 ' -3.34 1.2E-04
Y57G11A.2 -1.74 -3.34 | 3.7E-04 |
T01G5.2 -1.74 f -3.34 1.0E-04
T06D43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 174'33595E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
K12F2.1 -1.75 -3.35 1.3E-04
F39E9.4 -1.75 -3.35 2.1E-04




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
F38A32 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 175'336 ,,,,,,,,,,,,,, ] 10E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y48G8AL.12 -1.75 -3.36 2.7E-04
C08E310a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 175'33672E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C11H1.5 -1.75 -3.36 5.2E-04
Y7iGi2e.7 -5~ -336 | = 2.0E-04
TO7A5.1 -1.75 -3.37 2.5E-04
Y70D2A.1 -5~ -337 | 2.4E-04
D1054.9¢ -1.75 -3.37 2.0E-04
F26A14 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 176'338 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
cs0H2.10 -176 -3.38 9.7E-05
zK829.10 - -1.76  -3.38  3.0E-04 |
H04MO03.1 -1.76 -3.38 1.9E-04
R10D12.10 - -6  -338 1.1E-04 |
Y80D3A.8 -1.77 -3.40 8.7E-05
C34C6.3 -1.77 -3.41 1.5E-04
D20928 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 177 R R '341 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'04 ,,,,,,,,,,,,,
C48E7.8 -1.77 ' -3.42 8.2E-05
zC247.1 -77 . -342 1.5E-04
F15C11.1.1 -1.77 -3.42 1.5E-04
F10F25 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 178 '343 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 16E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
WO01B11.5 -1.78 r -3.44 1.5E-04
R155.2 -8~ -344 1.0E-04 |
HO5L14.1 -1.78 f -3.45 9.6E-05
cosbt.ic - -9 ~ -345 . 9.5E-05
Y43F8A.2 -1.79 -3.45 7.5E-05
C24D101 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 179'34592E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F49E10.2a -1.79 -3.46 1.4E-03
Y116A8C41 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 179'34695E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F21H7.2.1 -1.79 -3.46 8.9E-05
C26F1.1b | - -9 -346 1.0E-04 |
Y54G2A.13 -1.79 -3.46 | 1.0E-04
B0491.2.2 -1.80  -347 1.2E-04 |
Y51A2B.6 -1.80 -3.47 2.0E-04
F23B]-232 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 180'348 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F39D8.1b -1.80 -3.48 2.2E-03
F10F2.8 -1.80 -3.48 8.4E-05
zCi01.3 = -180 -3.48 8.8E-05
T08G3.7 -1.80 -3.48 1.1E-04
ZK1290.3b -1.81 -3.49 3.4E-04
Y48B6A.5 -1.81 -3.50 9.4E-05
F59A64 -181  ~~ -350 1.1E-04 |
T10H10.1 -1.81 ' -3.50 1.9E-04
T20D416 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 181 '35189E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y22D7AR.7 -1.81 F -3.51 2.5E-04
F38565b2 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 181'352 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F57C12.1 -1.82 -3.52 1.6E-04
Y116A8C.33 -1.82 -3.52 1.2E-04




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
F10D116 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 182'352 ,,,,,,,,,,,,,, 60E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
F36G9.13 -1.82 -3.53 1.2E-04
C17B712 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 182'353 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y51A2B.1 -1.82 -3.53 3.0E-04
AC38 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 182'353 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
TO7H6.3b.1 -1.82 -3.54 3.4E-04
COlBlZl ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 183'355 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C45B2.7 -1.83 -3.56 5.6E-04
F095121b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 183'35738E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
B0205.13 | -1.84 -3.57 3.4E-04
RO9E10.3 = -184  -3.58 1.3E-04 |
C14F5.3b -1.84 -3.58 1.2E-04
T2Ci7 -184 | -359 = 7.3E05 |
F42C5.10 -1.84 -3.59 1.0E-04
F59A1.15 -1.84 -3.59 5.5E-05
Y25C1A.1 -184 . -359 1.0E-04
T10B5.2 -1.84 ' -3.59 1.1E-04
F46C88 -18 . -360 = 2.7E-04
C18H2.3 -1.85 -3.60 1.7E-03
RO6B]-01 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 185 '360 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 6E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F26C11.1 -1.85 ’ -3.60 7.0E-05
F01D43 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 185 '36062E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
B0350.2f.1 -1.85 f -3.62 8.1E-05
Y54E2A9 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 186'36273E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
K02B12.1 -1.86 -3.63 8.5E-05
H20J041 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 186'36331E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
K08B4.3 -1.86 -3.63 7.4E-05
F44G37 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 186'36496E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
CO8F1.5b -1.86 -3.64 8.3E-05
Ti9C€32 -186 . -364  6.2E-05 |
FI3A7.7 -186 -3.64 9.5E-05
C10G8.5b | - -186 . -364 1.6E-04
TO1D3.1 -1.87 -3.66 6.1E-05
F36D35 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 188'36777E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
MO05B5.3 -1.88 -3.67 5.2E-05
F48F5.1 -1.88 -3.68 6.0E-05
woecs.2 -1.88 -3.68 5.4E-05
RO9B5.5 -1.88 -3.69 3.4E-04
F55G11.5 -1.89 -3.69 1.0E-04
F46F5.6 -1.89 -3.70 1.2E-04
K07E121a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 189 '37066E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK616.7 -1.89 ' -3.70 6.5E-05
K06A91a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 189 '370 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
Y47G6A.15b -1.89 | -3.71 4.4E-05
WO6H88€ ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 189'37149E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
K10D11.2 -1.89 -3.71 9.2E-05
F22E10.2 -1.89 -3.72 4.9E-05




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
coece.6 ¢ -89  -3.72 I 5.4E-05
F14F9.4 -1.89 -3.72 9.4E-05
ToiBz.7 -1¢0  -3.72 . 8.6E-05 |
KO9H11.4 -1.90 -3.73 4.3E-05
W03F911 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 190'373 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 19E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
M02D8.4a -1.90 -3.74 4.4E-05
F47F65 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 190'37469E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
TO7H6.4 -1.90 -3.74 5.5E-05
F22E10.3.1 | - -191¢  -375 . 43E-05 |
T22H9.3 -191 -3.75 9.2E-05
C4iH7.7 -191  -375  9.2E-05
T27E4.6 -1.91 -3.76 8.1E-05
Y95B8A.1 - -191¢  -376 . 7.4E-04 |
Y53C10A.9 -1.91 -3.76 1.1E-04
WO03B1.5 -1.92 -3.77 5.4E-05
F18A1.1 = -192  -3.78 1.1E-04 |
C45G9.6a -1.92 ' -3.79 6.5E-05
FO01G10.3 & -192 -3.79 . 6.6E-05 |
C49G7.5 -1.93 -3.80 1.6E-04
F54E23b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 193 '38143E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
K01D12.5 -1.93 | -3.81 2.5E-03
Y5H2A4 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 193 '38220E'03 ,,,,,,,,,,,,,,
Y71F9B.14 -1.94 ’ -3.83 8.9E-05
ZKlOlOS ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 195'38678E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F47B8.11 -1.95 -3.86 1.9E-04
F01G105 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 195'38692E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
R10D12.17 -1.95 -3.87 4.8E-05
BE10.2 -6 ~  -389 3.8E-04 |
F45E4.1 -1.96 -3.89 3.4E-04
Y43D4A.5 -19%6¢ ~ -389 1.0E-04 |
Y69A2AR.14 -196 -390 3.9E-05
c0i1G10.1 - -6 -390 . 7.0E-05 |
M70.1 -1.96 -3.90 3.8E-05
Y47D3A.11 -1%6¢ -390 = 4.0E-05 |
WO06HS8.8f -1.97 -3.91 2.9E-05
M70.3b -1.97 -3.91 4.9E-05
F3210.3 -197 -3.92 1.4E-04
B0491.2.1 -1.97 -3.93 3.8E-05
TO1D3.3a -1.97 -3.93 1.1E-04
R11A5.7.1 -1.98 -3.95 7.7E-05
B0222.7 . - -19¢  -396 | 2.7E-05 |
Y49F6B.10 -1.99 | -3.96 4.9E-05
Y67A10A3 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 199 '39665E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y41C4A.11 -1.99 f -3.97 2.1E-04
Koece.1 -199 -398 | 6.9E-05 |
B0350.2f.2 -1.99 -3.98 5.0E-05
C08G5.3 -1.99 -3.99 3.6E-05




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
c01G128 | - -200  -399 . 3.4E-05
Y46G5A.25 -2.00 -3.99 6.6E-05
Y38CiBA3 | -200 ~  -400 . 8.0E-05 |
C01G12.10 -2.00 -4.00 3.6E-05
T24E125 | -200  -401 = 29E-05 |
T23F2.1.1 -2.00 -4.01 1.9E-04
M02D84C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 201'40226E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F23B12.3.1 -2.01 -4.02 3.5E-05
C18H712 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 201'40229E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y54E10BL.2 -2.00 -4.02  1.1E-04
Y39B6A.24.1 -2.00  -402  26E-05
Y70C5C.5 -2.01 -4.03 2.5E-05
F18A12.3 |+ - -201  -403 = 2.5E-05 |
F23B2.12.1 -2.02 -4.04 2.4E-05
C42D8.5a -2.02 -4.06 3.7E-04
C31k10.2 -202  -406 = 2.7E-05 |
C34F11.5 -2.02 ' -4.06 3.7E-05
co6Gt.2 -203  -407 = 8.0E-05 |
T10E9.3 -2.03 -4.08 2.1E-04
Y39B6A.30 . - -203 -409 . 6.6E-05 |
T19D12.4a -2.03 f -4.09 2.4E-05
F18A12.1 .+ - -203  -40 . 3.1E-05 |
C17H12.6 -2.03 ’ -4.09 5.6E-05
ZK7573b ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 203'41061E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
R12E2.7 -2.04 -4.10 5.2E-05
HO2K04.1 | - -204 411 1.1E-04 |
W02D9.9 -2.04 -4.12 1.3E-04
RO8F11.3 | - -204 -412 . 3.8E-05 |
K09C6.8 -2.04 -4.12 2.7E-05
F43C9.1 -205  -413 . 2.6E-05 |
C24F3.5 -205 -4.14 4.4E-05
K06A44 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 206'41637E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
C25F6.4 -2.06 -4.17 2.2E-05
T28A1120 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 206'41721E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y69A2AR.19 -2.07 -4.19 2.1E-05
C46A5.3b -2.07 -4.20 3.7E-05
Kiibi24 -2.07 -4.20 2.7E-05
CO4E6.4 -2.07 | -4.21 3.0E-05
F21C10.7 -2.07 -4.21 2.2E-05
T10E10.2.2 -2.08 -4.22 3.4E-05
F45E43a ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 208 '42235E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F22E10.1 -2.08 ' -4.22 1.8E-05
Y4C6BZa ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 208 '42335E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F10F2.7 -2.08 f -4.23 1.8€-05
Y3986A18 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 210'43048E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F32A5.2b -2.11 -4.31 1.6E-05
Y113G7C.1 -2.11 -4.31 1.7E-05




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
F26D210 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 211'432 ,,,,,,,,,,,,,, 49E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F40E12.2 -2.11 -4.32 2.1E-05
E03G24 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 211'432 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 17E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F22D6.10 -2.11 -4.33 3.7E-05
Y69A2AR8 - -2.12 . -434 1.9E-05 |
K04H4.2a.1 -2.12 -4.34 2.6E-03
H39E233 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 212'435 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
WO03F11.4 -2.13 -4.36 2.2E-05
T22B3.2b -2.14 439 . 4.0E-05 |
miiza4 -2.14 -4.40 2.5E-05
ZK7836 -2.14  -440  24E-05
CO5E4.9a.1 -2.14 -4.41 2.9E-05
CO6C67 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 214'44148E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
T28C6.4 -2.15 -4.44 2.4E-05
C49G7.1 -2.16 -4.46 4.1E-05
F39533 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 216 S R '447 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 13E'05 ,,,,,,,,,,,,,
F54D12.3 -2.18 ' -4.53 1.3E-05
ZK617.1a.1 -2.18 454 1.1E-05 |
F54E2.3a -2.19 -4.55 1.2E-05
R155.3 -219  -456 . 2.9E-05 |
F54E2.3d -2.20 | -4.58 1.2E-05
F22537 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 220 '459 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
B0024.1 -2.20 f -4.60 2.0E-05
F22B8.6.1 = - -220 . -461 . 29E-05 |
F32G8.5 -2.21 -4.61 2.5E-05
F44E541 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 221'46226E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
KO04H4.2a.3 -2.21 -4.63 1.4E-03
T20D410 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 223'468 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
Y11D7A.11 -2.23 -4.70 5.3E-05
CD49 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 224'471 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
M70.3a -2.24 -4.72 3.0E-05
C34H4.1 -2.24  -473  3.1E-05
ZK377.1 -2.25 -4.74 4.8E-05
H04M032 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 225'47629E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F37A4.4 -2.25 -4.77 8.1E-06
C46A5.3a -2.26 -4.78 1.0E-04
F47F6.3 -2.27 -481 5.3E-05
C09G5.6 -2.28 -4.86 3.9E-04
HO2F09.3 -2.28 -4.86 1.3E-05
C44C10.1 -2.29 -4.89 1.8E-05
F25G6.72 | - -229  -4%0 . 2.0E-05 |
F25G6.7b -2.29 ' -4.91 1.2E-05
F38565b1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 230 '493 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 12E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
F25G6.6 -2.32 ’ -5.01 6.2E-06
F30551 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 233'50327E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK84.1 -2.33 -5.03 9.3E-06
Y37H2A.11 -2.33 -5.03 4.6E-05




Supporting Tab

le 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
T19D21 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 234'506 ,,,,,,,,,,,,,, 49E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
T10E10.2.3 -2.34 -5.06 6.1E-06
Y22D7AL.14 . - -2.34 =506 5.4E-06
T19A5.3a -2.34 -5.06 6.5E-05
K1iH12.4 | - -2.34 . -507 1.1E-05 |
Y22D7AR.12 -2.35 -5.10 5.6E-06
ZK67852 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 237'51538E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
C29E4.1 -2.37 -5.16 6.7E-06
800244 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 239'525 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 5 1E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
Y69A2ARS -2.40 -5.29 4.9E-06
F56H1.3 241  -531  6.6E-05
T01D3.3b -2.41 -5.32 7.0E-06
F27C1.8.1 - -241  -533 . 3.6E-06 |
F15G9.4a -2.42 -5.35 3.9E-06
T10E10.1 -2.42 -5.36 6.7E-06
CO8F11.14 = -2.44 544 2.2E-05 |
C38C3.7 -2.46 ' -5.52 9.2E-06
Ti0E10.2.1 = - -249  -563 = 9.4E-06 |
F54F12.1 -2.50 -5.64 2.4E-06
F56D311 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 251 '56860E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
C18H7.1.1 -2.51 | -5.68 1.6E-05
ZK7573a1 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 251 '56983E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
T19D12.4b -2.51 ’ -5.70 3.1E-06
C29F4.1.1 - -251  -570 .  4.8E-06 |
T10H4.11 -2.51 -5.70 1.3E-05
F54E23C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 252'57426E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
Y53F4B.27a.1 -2.53 -5.77 2.6E-05
c01G54 | -2.54  -584 . 2.2E-06 |
F58F6.1 -2.58 -5.96 4.5E-06
C18H711 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 258'59742E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
Hoe1045 -2.59 -6.03 3.9E-06
coeB9.7 -259  -6.04 = 7.9E-06 |
F56D3.1.2 -2.60 -6.05 1.9E-06
F27C1.8.2 | - -260 -6.06 1.8E-06 |
H43E16.1 -2.62 -6.14 2.0E-06
B0207.1 -2.62 -6.15 5.1E-06
Ti0E10.5 -2.63 -6.21 3.9E-06
E01G4.6 -2.64 -6.21 7.0E-05
F22B8.5 -2.64 -6.23 3.2E-06
F36G9.12 -2.66 -6.33 1.5E-06
RO3C1.1 -268  -642 | 8.6E-03 |
M195.2 -2.70 | -6.50 4.2E-05
T19A5.3b = -2.72  -6.57 . 3.1E-04 |
Y51A2D.4.1 -2.72 f -6.59 4.4E-06
H10E214 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 272'66127E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
F15G9.4b -2.73 -6.63 1.4E-06
C38C6.6.1 -2.74 -6.67 1.9E-06




Supporting Table 2: Significant changes after 48h in H,S

gene logFC (48hr) fold-change ' adj.P.val (48hr)
H23L245 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 275'672 ,,,,,,,,,,,,,, 91E'07 ,,,,,,,,,,,,,,
Y116F11B.3.1 -2.76 -6.79 7.5E-07
T20D44 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 279'69376E'07 ,,,,,,,,,,,,,,
C38C6.6.2 -2.80 -6.97 8.3E-07
zCie85 -280  -697 | = 2.6E-06
C07G3.2 -2.81 -6.99 9.9E-06
T21E82 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 283'710 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 11E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
KO9H9.3 -2.83 -7.10 6.5E-07
T06E44 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 283'71045E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
c43C31 -283 -7.12 6.2E-07
TO5A10.5 -2.84  -714 1.2E-06
Y65B4BR.6a -2.85 -7.22 6.0E-07
F52D13 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 287'732 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 18E'05 ,,,,,,,,,,,,,,
T01D1.6 -2.87 -7.33 1.7E-04
Y41E3.2 -2.88 -7.35 6.8E-07
c0sGs.4 -28  -743  2.2E-06
C52D10.13 -2.89 ' -7.44 7.6E-07
F15H1011 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 289 '744 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 10E'06 ,,,,,,,,,,,,,
TO5A10.4 -2.90 -7.46 6.0E-07
F41E6.11 - -290  -748 . 5.5E-04
M195.1 -2.92 | -7.57 6.0E-07
F1i1Gi1.i0 - -293  -761 . = 6.5E-07
F08G5.4 -3.03 f -8.15 2.9E-07
F1iGi1.12 - -3.10  -858 . 1.1E-06 |
C49G7.7 -3.13 -8.78 1.3E-06
CO3A78 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 316'892 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 15E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C42D4.3 -3.18 -9.07 8.8E-07
CO3A77 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 318'90831E'04 ,,,,,,,,,,,,,,
C50B6.4 -3.22 -9.34 5.1E-07
W05G1131 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 322'93575E'07 ,,,,,,,,,,,,,,
KO2E11.10 = -3.23 -9.36 | 5.7E-07
ZK1805C ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 324'94226E'07 ,,,,,,,,,,,,,,
F09G8.6 -3.25 -9.52 1.9E-07
F35534 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 328'96949E'07 ,,,,,,,,,,,,,,
TO6E4.11 -3.28 -9.69 8.0E-06
ZK1067.7 -3.33 -10.05 5.2E-05
C29F32 -3.3> ~ -10.18 4.8E-07
Y65B4BR.6b -3.35 -10.21 3.2E-07
C03A7.4 -3.35 -10.22 3.4E-04
Y57A10A.11 -3.36 -10.25 2.9E-07
TioOEl06 = -3.37 -10.35 1.7E-07 |
C16E9.1 -3.38 . -10.44 9.5E-08
ZK1806 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, - 345 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, '1090 ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 14E'06 ,,,,,,,,,,,,,,
ZK180.5b.1 -3.47 . -11.10 2.9E-07
Y53F4B.27b.1 - -3.48 -11.14 1.2E-06 |
F54D1.3 -3.50 -11.35 2.9E-07
F57B7.3 -3.53 -11.57 6.8E-08
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T18H9.1 435 2045 8.0E-09

F44G3.2 -4.68 -25.67 4.2E-08






