Table S8. Amino acid changes in the M1, M2, NS1, and NEP proteins of parental HK clones and mouse adapted clones derived after 21 serial passages in the mouse lung.
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HK-wt Q V totalL ItotalD L M M D V R totalD S G E total

HK-1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

HK-2 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

HK-4 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

HK-5 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

HK-6 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

HK-8 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

HK-9 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

HK-11 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

HK-12 ∙ ∙ 0 F ∙ 1 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-1-1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-1-2 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-1-3 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-2-1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-2-2 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-2-3 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-4-1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ V ∙ ∙ ∙ ∙ 1 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-4-2 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ V ∙ ∙ ∙ ∙ 1 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-4-3 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ V I ∙ ∙ ∙ 2 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-5-1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ I ∙ ∙ ∙ ∙ 1 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-5-2 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ S I ∙ ∙ ∙ ∙ 2 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-5-3 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ S I ∙ ∙ ∙ ∙ 2 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-6-1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-6-2 R ∙ 1 ∙ T 1 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ A ∙ 1 ∙ P ∙ ∙ 1

MA21-6-3 R ∙ 1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ A ∙ 1 ∙ P ∙ ∙ 1

MA21-8-1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-8-2 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-8-3 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-9-1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ 0

MA21-9-2 ∙ I 1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ 0

MA21-9-3 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 N ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 1 N ∙ ∙ K 2

MA21-11-1 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ G ∙ ∙ 1 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-11-2 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ K 1 ∙ ∙ S ∙ 1

MA21-11-3 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-12-1 ∙ ∙ 0 F ∙ 1 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-12-2 ∙ ∙ 0 F ∙ 1 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

MA21-12-3 ∙ ∙ 0 F ∙ 1 ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ ∙ 0 ∙ ∙ ∙ ∙ 0

pos. sel. y nd na ndnd nandy y nd nd y nd na ndyndnd na

parallel nd nd na ndnd nandnd y nd nd nd nd na ndndndnd na

mutations (aa number)

NS1 NEP M1 M2


dots indicate identity to HK-wt aa.

pos. sel., indicates evidence of positive selection indicated in red. 

parallel, mutations that were selected independently in multiple populations in red. 

y, indicates yes.

nd, not detected. na, not applicable.

19 NS1 genes were independently sequenced and published in a previous study[1].
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