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1 75
(1) ATGACTGTGGTGTGCTGGAGCTCGCGTTTGCTTCTGCTTCTTCCGTACCTTCTGTTGTGTGTGTTCGGTCCCTCT
(1) ATGTCCGTGGTGTGCCGGAGCTCATGTTCGCTTCTGCTTCTTCCGTGCCTTCTGCTGTGTGTGTTGGGTCCCTCT
@y -——-- ATGGCCCTGGTCCTTCCTTCTCATCCACAAGTCTCGGTGTCGCTGCTTCTGCTGCTGTCTGTGCTGAGC
a)y -———-- ATGGCTGTGGAGTCCCAGGGCGGACGCCCACTTGTCCTGGGCCTGCTGCTGTGTGTGCTGGGCCCAGTG
@ --—-- ATGGCTGTGGAGTCCCAGGGCGGACGCCCACTTGTCCTGGGCCTGCTGCTGTGTGTGCTGGGCCCAGTG
@ -—-- ATGGCTGTGGAGTCCCAAGGCAGACATCCACTTGTCCTGGGCCTGCTGCTGTGTGTGCTGGGCCCAGTG
@)y ———-- ATGGCTGTGGAGTCCCAAGGCAGACATCCACTTGTCCTGGGCCTGCTGCTGTGTGTGCTGGGCCCAGTG
a)y -———-- ATGGCTGTGGAGTCCCAAGGCAGACATCCACTTGTCCTGGGCCTGCTGCTGTGTGTGCTGGGCCCAGTG
@ --—-- ATGACAGCAGGGTCCCAGGGGGATCGCCCAGTCATCCTGCTCCTGCTGCTGTGCGCACTCGGCCCCTCC
@ -——-- ATGGCAGCAGAGGCCCCGGGGCCACGTCCGCTGGTCCTGGGCCTGCTGCTGTGCGCCTTGAGTGCCCCT
@)y ———-- ATGGCAGCGAGGTCCCGGGGGCCACGTCCGCTTGTGCTGAGCCTGCTGCTGTGTGCCCTGAATCCCCTT

76 150
(76) GCATCCCATGCTGGGAGGCTGTTAGTGTTCCCTATGGATGGAAGCCACTGGCTGAGTATGCTTGGAGTTATTCAG
(76) GCGTCCCATGCTGGGAAGCTGTTAGTGATCCCCATAGATGGCAGCCACTGGCTGAGTATGCTCGGAGTTATTCAG
(70) TTGGCTGCAGGTGGGAAGCTGCTGGTGGTGTCTGTGGATGGGAGTCCCTGGTTCAGCGTGCTGGAAATGTTAGAA
(70) GTGTCCCATGCTGGGAAGATACTGTTGATCCCAGTGGATGGCAGCCACTGGCTGAGCATGCTTGGGGCCATCCAG
(70) GTGTCCCATGCTGGGAAGATACTGTTGATCCCAGTGGATGGCAGCCACTGGCTGAGCATGCTTGGGGCCATCCAG
(70) CTGTGCCATGCTGGGAAGATGCTGTTGATCCCAGTGGATGGCAGCCACTGGCTGAGCATGCTTGGGACCATCCAG
(70) CTGTGCCATGCTGGGAAGATGCTGTTGATCCCAGTGGATGGCAGCCACTGGCTGAGCATGCTTGGGACCATCCAG
(70) CTGTGCCATGCTGGGAAGATGCTGTTGATCCCAGTGGATGGCAGCCACTGGCTGAGCATGCTTGGGGCCATCCAG
(70) GTGTCCCAGGGTGGGAAGCTGCTGGTGGTCCCGGTAGATGGCAGCCACTGGCTGAGTTTGGTCGGACCCCTCCAG
(70) GTGTCCCAGGGTGGGAAGCTGCTGTTGATCCCCGTGGATGGCAGCCACTGGCTGAGCATGCTCGGGGTCGTCAAG
(70) CTGTCCCAGGGCGGGAAGCTGTTGTTGGTCCCAATGGATGGCAGCCACTGGCTGAGCTTGTTCGGGGTCATCCAG

(1) oo CACTGGCTGAGTGGGCTTGGGGTTATTGAG
€ T GTCGG
) T GTCGG
(1) mmm o TCGG
(1) mmm CAG
€ T GAG
(1) mm e AG
(1) AG
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151 225
CAGCTCCAGCAGAAGGGGCACGAAGTTGTGGTCATAGCACCTGAAGCCTCAATACACATAAAAGAAGGATCATTT
CAGCTCCAGCAAAAGGGGCACGAAGTGGTGGTCATAGCACCTGAAGCTTCGATACACATAAAAGAAGGATCATTT
GTTCTGAAGCAGAAAGGACATGAAATAGTCGTTGTTGCACCTGAAGCCAATTTAAATGTAAAGCCATCAGAGAGT
CAGCTGCAGCAGAGGGGACATGAAATAGTTGTCCTAGCACCTGACGCCTCGTTGTACATCAGAGACGGAGCATTT
CAGCTGCAGCAGAGGGGACATGAAATAGTTGTCCTAGCACCTGACGCCTCGTTGTACATCAGAGACGGAGCATTT
CAGCTGCAGCAGAGGGGACATGAAATAGTTGTCCTAGCACCTGATGCCTCATTGTACATCGGAGAGGGAGCATTT
CAGCTGCAGCAGAGGGGACATGAAATAGTTGTCCTAGCACCTGATGCCTCATTGTACATCAGAGAGGGAGCATTT
CAGCTGCAGCAGAGGGGACATGAAATAGTTGTCCTAGCACCTGATGCCTCACTGTACATCAGAGAGGGAGCATTT
CCATTGCAGCAGAAGGGACATGACATAGTGGTCCTGGCACCTGACGCCTCCATATACATTAAAGAGGAAGCATTT
CAGTTGCACCAGAGGGGACATGAGGTAGTGGTGATAGCTTCCGAGGCTTCTGTGTACATCAAAGGAGCAGCATTT
CGGCTGCACCAGCGGGGACACGACGTAGTGGTCGTAGCTCCTGAGGCCTCCGTGTACATTAAAGAAGGAGCGTTT
CAGCTGCACCAGAGGGGACATGACATGGTAGTCCTAGCTTCCGAGGCTTCCGTGCACATTAAAGAAGGAGCGTTC
CAGCTGCACCAGAGGGGACATGACATAGTGGTCCTAGCTCCTGAGGCCTCCGTGCACATCAAAGAAGCAGCATTT
CAGCTGCACCAGAGGGGACATGACATAGTGGTCCTAGCTCCTGAGGCCTCCGTGCACATCAAAGAAGCAGCATTT
CAGCTGCACCAGAGGGGACATGACATAGTGGTCCTAGCTTCCGAGGCCTCCATGTACATCAAAGAAGGAACATTT
CAGTTGCACCAGAGGGGACATGAGGTAGTGGTGATAGCTTCCGAGGCTTCTGTGTACATCAAAGGAGCAGCATTT
CAGCTGCACCAGAGGGGACATGACATGGTAGTCCTAGCTTCCGAGGCTTCCGTGCACATTAAAGAAGGAGCGTTC
CAGTTGCACCAGAGGGGACATGAGGTAGTGGTGATAGCTTCCGAGGCTTCTGTGTACATCAAAGGAGCAGCATTT
CAGTTGCACCAGAGGGGACATGAGGTAGTGGTGATAGCTCCCGAGGCCTCTGTGCACATCAAAGGAGCAGCATTT
CAGTTGCACCAGCGGGGACATGACATAGTGGTCCTCGCGTCCGAGGCCGCCGTGTACATTAAGGAAAACCCGATG
CGGCTGCACCAGCGGGGACACGACGTAGTGGTCATAGCTCCTGAGGCCTCCGTGTACATTAAAGAAGGAGCGTTT
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226 300
TACACTCTGAGGAAGTTCCCTGTGCCATTCCAGAAGGAAAATGTGACAGCTACTTTGGTGGAACTTGGACGGACT
TACACTATGAGGAAGTACCCTGTGCCATTCCAAAATGAAAACGTGACAGCTGCTTTTGTGGAACTTGGGCGGAGT
TTTATTTTGAAAACCTACCCAGCCTCTTTCACACAGGAAGAGATGGATGACAATTTCCAGGCATTTCTTAAGGAT
TACACCTTGAAGACGTACCCTGTGCCATTCCAAAGGGAGGATGTGAAAGAGTCTTTTGTTAGTCTCGGGCATAAT
TACACCTTGAAGACGTACCCTGTGCCATTCCAAAGGGAGGATGTGAAAGAGTCTTTTGTTAGTCTCGGGCATAAT
TACACCTTGAAGACGTACCCTGTGCCATTCCAAAGGGAGGATGTGAAAGAGTCTTTTGTTAGTCTTGGGCATAAT
TACACCTTGAAGACGTACCCTGTGCCATTCCAAAGGGAGGATGTGAAAGAGTCTTTTGTTAGTCTTGGGCATAAT
TACACCTTGAAGACGTACCCTGTGCCATTCCAAAGGGAGGATGTGAAAGAGTCTTTTGTTAGTCTTGGGCATAAT
TACACCTTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCCGAAGGGAGGACTTGGAAGAGACTTTTATCAGCCTCGGGCGTACT
TACACCCTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCCGAAGGGAGGACGTGGAAGCCACTTTTACCAGCCTCGGGCGCGGT
TACACCTTGAAGAGCTACCCCGTCCCATTCCGGAGGGAGGACGTGGAAGCGTCTTTTACTGGTCTCGGGCTCGGG
TACACCTTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCAGAAGGGAGGACGTGGAAGAAGCTTTTATCAAACTCGGGCACGGT
TACAGCTTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCCGAAGGGAGGACGTGGAAGCCACTTTTATCAGACTTGGGCACGGT
TACAGCTTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCCGAAGGGAGGACGTGGAAGCCACTTTTATCAGACTTGGGCACGGT
TACACCTTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCCGAAGGGAGGACATAGAAGGAGCTTTCCTCAAACTTGGGCACGGT
TACACCCTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCCGAAGGGAGGACGTGGAAGCCACTTTTACCAGCCTCGGGCGCGGT
TACACCTTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCAGAAGGGAGGACGTGGAAGAAGCTTTTATCAAACTCGGGCACGGT
TACACCCTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCCGAAGGGAGGACGTGGAAGCCACTTTTACCAGCCTCGGGCGCGGT
TACACCCTGAAGAGGTACCCTGTGCCATTCCGAAGGGAGGACGTGGAAGCCACTTTTATCAGCCTCGGGCGCGGT
TACACCTTGAAGAGCTACCCCGTGCCGTTCCGGAGGGAGGACGTGCAAGAGGCTTTCACCAGTCTTGGGCACAGT
TACACCTTGAAGAGCTACCCCGTCCCATTCCGGAGGGAGGACGTGGAAGCATCTTTTACTGGTCTCGGGCTCGAG

301 375
GCCTTTAATCAAGATTCTTTTCTGCTGCGCGTGGTCAAAATATATATGAAAGTCAAAAGGGATTCCAGTATGCTC
GTCTTTGATCAAGATCCTTTTCTGCTGCGTGTGGTTAAAACATACAACAAAGTCAAAAGGGACTCCAGTATGCTG
GCATTTGAAGAAGGATCGTTTTTGGAACAATTTCATAGACTGCAAGAAAAAGTAAAAAGACTCTTTGATGTAGGT
GTTTTTGAGAATGATTCTTTCCTGCAGCGTGTGATCAAAACATACAAGAAAATAAAAAAGGACTCTGCTATGCTT
GTTTTTGAGAATGATTCTTTCCTGCAGCGTGTGATCAAAACATACAAGAAAATAAAAAAGGACTCTGCTATGCTT
GTTTTTGAGAATGATTCTTTCCTGCAGCGTGTGATCAAAACATACAAGAAAATAAAAAAGGACTCTGCTATGCTT
GTTTTTGAGAATGATTCTTTCCTGCGGCGTGTGATCAAAACATACAAGAAAATAAAAAAGGACTCTGCTATGCTT
GTTTTTGAGAATGATTCTTTCCTGCGGCGTGTGATCAAAACATACAAGAAAATAAAAAAGGACTCTGCTATGCTT
GTTTTTGAGGATGATCCTTTCCTGAAGCGCGTGATCAAAACCTACCAGAAAATCAAAAAGGACTCGGCTCTGCTC
GTTTTTGAGAATGTGCCTTTGCTGCGGCGTGTGATCAAAACGTACAAGAAGGTCAAGGAGGACTCGGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGCGACGTACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
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o7
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92)

GTCTTTGAGAATGAGCCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAACGTACAAGAAAGTCAAGGAGGACTCTGCCCTTATT
GTTTTTGAGAATGACTCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAACGTACAAGAGAGTCAAGGAGGACTCTGCCCTGATT
GTTTTTGAGAATGACTCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAACGTACAAGAGAGTCAAGGAGGACTCTGCCCTGATT
GTCTTTGAGAATGAGCCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAACGTACAAGAAAGTCAAGAAGGACTCTGCCCTGCTT
GTTTTTGAGAATGTGCCTTTGCTGCGGCGTGTGATCAAAACGTACAAGAAGGTCAAGGAGGACTCGGCTCTGCTT
GTCTTTGAGAATGAGCCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAACGTACAAGAAAGTCAAGGAGGACTCTGCCCTGATT
GTTTTTGAGAATGTGCCTTTGCTGCGGCGTGTGATCAAAACGTACAAGAAGGTCAAGGAGGACTCGGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAATGTGCCTTTGCTGCGGCGTGTGATCAAAACGTACAAGAAGGTCAAGGAGGACTCGGCTCTGCTT
GTTTTCGAGAACAAGCCTTTCCTGCAGCGTGCGGTCCAGACCTACAAGAAGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTC
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAAAAGAAACCTTTCCTGCAGTATGCAGTCCAGATATACAAGAAAATCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAAGAGCCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAACGTATAAGAAAGTCAAGGAGGACTCTGCCCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAAAAGAAACCTTTCCTGCAGTATGCAGTCCAGATATACAAGAAAATCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTTCTGCAGCGTGTGGTCCAGACATACAAGAATGTACAGAAGAGCTCCGCTCTGCTT
GTTTTTGAAAAGAAACCTTTCCTGCAGTATGCAGTCCAGATATACAAGAAAATCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAACCTCTCCTGCAGTACGTGGTCCAGACGTACAAGAAAATCCAGAAGGACTCTGCTCTGCTG
GTTTTTGAGAAAGAGCCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAACGTATAAGAAAGTCAAGGAGGACTCTGCCCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCAAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAACCTTTCCTGCAGTATGCAGTCCAGATATACAAGAGGATCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCAAGACATATAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGGGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAAACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGATGATGAGCCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAATGTATAAGAAAGTCAAGGAGGACTCTGCCCTGCTT
TTTTTNGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCAAGACATATAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCAAGACATACAAGAAGGTCAAGAAGGACTCTGCCCTGCTT
GTTTTTGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCAAGACATATAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
————— TGAGAAGAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT
-------- GAATGAGCCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAATGTATAAGAAAGTCAAGGAGGACTCTGCCCTGCTT
--------- AATGAGCCTTTGCTGCAGCGTGTGGTCAAAATGTATAAGAAAGTCAAGGAGGACTCTGCCCTGCTT
----------- GAAGCCTTTCCTGCAGCGTGTGGTCGAGACATACAAGAGGGTCAAGAAGGACTCTGCTCTGCTT

376 450
CTAGCTGGCTGCTCCCACCTGCTGCACAATGCCGAGTTTATGGCCTCTCTGGAAGAAAGTCACTTTGATGCTCTG
CTGTCTGGCTGCTCCCACCTTCTGCACAATGCCGAGTTTATGGCCTCTCTGGAACAAAGCCACTTTGATGCTCTG
TTCATATCCTGTGCATGGTTACTGAAGAACAAAGAGCTTATCAGATATCTTGAGGAAAGTAACTTTGATGCTCTC
TTGTCTGGCTGTTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTCATGGCCTCCCTGGCAGAAAGCAGCTTTGATGTCATG
TTGTCTGGCTGTTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTCATGGCCTCCCTGGCAGAAAGCAGCTTTGATGTCATG
TTGTCTGGCTGTTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTCATGGCCTCCCTTGCGGAAAGCAGCTTTGACGTCATG
TTGTCTGGCTGTTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTCATGGCCTCCCTTGCGGAAAGCAGCTTTGACGTCATG
TTGTCTGGCTGTTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTCATGGCCTCCCTTGCGGAAAGCAGCTTTGACGTCATG
TTATCCGCCTGCTCCCATTTACTGCACAACAAGGAGCTGATGGCCTCCCTGACGGCAAGTAGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCTTGCTCCCATTTACTGCATAACAAGGAGCTGATGGCCTCGCTGGCAGAGAGCAGCTTCGATGCTGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTTTCTGCCTGCTCCCACTTATTGCACAACAAGGAACTTATGGCCTCCCTGGTGGAAAGCCGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTCATGGCCTCCCTGGTGGAAAGCAGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTCATGGCCTCCCTGGTGGAAAGCAGCTTCGATGCCGTG
TTTTCTGCCTGCTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTTATGGCCTCCCTGGTGGAAAGCAGCTTTGATGCCGTG
TTGTCTGCTTGCTCCCATTTACTGCATAACAAGGAGCTGATGGCCTCGCTGGCAGAGAGCAGCTTCGATGCTGTG
TTTTCTGCCTGCTCCCACTTATTGCACAACAAGGAACTTATGGCCTCCCTGGTGGAAAGCCGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCTTGCTCCCATTTACTGCATAACAAGGAGCTGATGGCCTCGCTGGCAGAGAGCAGCTTCGATGCTGTG
TTGTCTGCTTGCTCCCATTTACTGCATAACAAGGAGCTGATGGCCTCGCTGGCAGAAAGCAGCTTCGATGCTGTG
TTCTCTGCCTGCTCCCACCTGCTGCACAACAAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCCGCTTCGACGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACAAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTTTCTGCCTGCTCCCACCTACTGCACAACCAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGTAGAAAGCGGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTAATGGCCTCGCTCGCGGAAAGCAACTTCGATGCTGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGTGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCGTG
TTTTCTGCCTGCTCCCACCTACTGCACAACCAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGTAGAAAGCGGCTTCGATGCCGTG
TTCTCTGCCTGCTCCCACTTGCTGCACAACAAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCCACTTCGATGCCGTG
TTTTCTGCCTGCTCCCACCTACTGCACAACCAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCGTG
TTTTCGGCCTGCTCCCACCTCCTGCACAACGAGGAGCTGATGGCTTCCCTGGCGGAAGGCAGCTTCGACGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTAATGGCCTCGCTCGCGGAAAGCAACTTCGATGCTGTG



PriBen_1A1
ProCri_1A1
LeoGeo_1A1
PanUnc_1A1
LynRuf_1A1
CarAur_1A1
ParTem_1A1
CalUrs_1A1
LeoTig_1A1
PanLeo_1A1
LynCan_1A1
LeoWie_1A1
PanOnc_1A1
PhoHoo_1A1
ArcFor_1A1
PanPar_1A1

MusMus_1A1
RatNor_1A1
GalGal_1A1
HomSap_1A1
PanTro_1A1
MacMul_1A1
MacFas_1A1
PapAnu_1A1
BosTau_1A1
CanFam_1A1
FelCat_1A1
MusNig_1A1
UrsMar_1A1
UrsThi_1A1
ProLot_1A1
CanRuf_1A1
MusPut_1A1
ChrBra_1A1
VulVul_1A1
ArcBin_1A1
PanTig_1A1
HyaHya_1A1
PhoVit_1A1
CarSer_1A1
AciJub_1A1
PumCo2_1A1
PumCon_1A1
ParBru_1A1
CivCiv_1A1
CroCro_1A1
HerJav_1A1
MirAng_1A1
PriBen_1A1
ProCri_1A1
LeoGeo_1A1
PanUnc_1A1
LynRuf_1A1
CarAur_1A1
ParTem_1A1
CalUrs_1A1
LeoTig_1A1
PanLeo_1A1
LynCan_1A1
LeoWie_ 1Al
PanOnc_1A1
PhoHoo_1A1
ArcFor_1A1
PanPar_1A1

MusMus_1A1
RatNor_1A1
GalGal_1A1

(92)
(90)
(89)
(88)
(@7
(85)
(82)
(80)
(78)
(8
an
a7
(1)
(63)
(67
(65)

(451)
(451)
(445)
(445)
(445)
(445)
(445)
(445)
(445)
(445)
(445)
(331)
(306)
(306)
(305)
(304)
(304)
(303)
(303)
(302)
(302)
(211)
(208)
(180)
(179)
(179)
(176)
(176)
(174)
172)
(168)
(167)
(167)
(165)
(164)
(163)
(162)
(160)
157
(155)
(153)
(153)
(152)
(152)
(146)
(143)
(142)
(140)

(526)
(526)
(520)

TTGTCTGCCTGCTCCCACTTGCTGTACGACGAGGAACTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCGTG
TTTTCTGCCTGCTCCCACCTACTGCACAACCAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGGAAGCGGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACAAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCCTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTAATGGCCTCGCTGGTGGAAAGCAGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACAAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTTATGGCCTCCCTGGGGGAAAGCAGCTTTGATGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACGAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACAAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTAATGGCCTCGCTGGTGGAAAGCAGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGCACAACAAGGAGCTAATGGCCTCGCTGGTGGAAAGCAGCTTCGATGCCGTG
TTGTCTGCCTGCTCCCACTTACTGTACAACAAGGAGCTGATGGCCTCCCTGGCGGAAAGCGGCTTCGATGCCATG
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CTGACAGACCCTTTCCTTCCCTGTGGCTCCATTGTGGCCCAGTACCTGACTGTGCCCACTGTGTACTTCTTGAAT
CTGACAGACCCTTTCCTTCCGTGTGGCTCCATTGTGGCCCAGTACCTGTCTCTGCCTGCTGTGTACTTCTTGAAT
TTCACTGACCCTGTGTTTCCTTGTGGAGCGATACTGGCCGAGCATCTTTCCATCCCTTCTGTGTATTTCATGAGG
CTGACGGACCCTTTCCTTCCTTGCAGCCCCATCGTGGCCCAGTACCTGTCTCTGCCCACTGTATTCTTCTTGCAT
CTGACGGACCCTTTCCTTCCTTGCAGCCCCATCGTGGCCCAGTACCTGTCTCTGCCCACTGTATTCTTCTTGCAT
CTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCAGTACCTGTCTCTGCCCACTGTATTCTTCTTGAAT
CTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCAGTACCTGTCTCTGCCCACTGTATTCTTCTTGAAT
CTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCAGTACCTGTCTCTGCCCACTGTATTCTTCTTGAAT
TTGACAGACCCTTTCCTTCCCTGCGGCCCCATCGTGGCCCAGTACCTGTCTGTGCCTGCCGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACGGACCCCTTCCTTCCTTGCGGTCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGCCCTCCCTGCTGTGTTCTTCTTGCAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCGCTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGGCAGACCCTTTCCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCGCTGTACCTGGGTCTGCCTGCTGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACAGACCCTTTCCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGCTCTGCCTGCCGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACAGACCCTTTCCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGCTCTGCCTGCCGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACAGACCCTTTGCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCGCTGTACCTGGCTCTGCCTGCCGTGTTTTTCTTAAAC
TTGACGGACCCCTTCCTTCCTTGCGGTCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGCCCTCCCTGCTGTGTTCTTCTTGCAC
TTGGCAGACCCTTTCCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCGCTGTACCTGGGTCTGCCTGCTGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACGGACCCCTTCCTTCCTTGCGGTCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGCCCTCCCTGCTGTGTTTTTCTTGCAC
TTGACGGACCCCTTCCTTCCTTGCGGTCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGCCCTCCCTGCTGTGTTCTTCTTGCAC
TTGACAGACCTTTTCATCCCCTGCGGCCCCATCGTGGCCCTGCACCTGGCGCTGCCTGCTGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCCTGCGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGAGCTGCCCGCCGTGTTCTTCTCAAAC
TTGACAGACCCTTTCCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGCTCTGCCTGCCGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCCCTGCTGGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGCAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGCAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGCAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCCTGCGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGAGCTGCCCGCCGTGTTCTTCTCAAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCCTGCGGCCCCATCGTGGCCCTGCACCTGGCGCTGCCTGCTGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCCTGCGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGAGCTGCCCGCCGTGTTCTTCTCGAAC
CTGACGGACCCTTTCCTCCCCTGCGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCGCTGCCCGTTGTGTTCTTCTCCCAC
TTGACAGACCCTTTCCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGCTCTGCCTGCCGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCCTGCGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGAGCTGCCCGCCGTGTTCTTCTCGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGCAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCGCTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGGTCTGCCTGCCGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGCTCTGCCTGTCGTGTTTTTCTTGCAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
TTGACAGACCCTTTCCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGGTCTGCCTGCCGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACAGACCCTTTCCTCCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGTACCTGGGTCTGCCTGCCGTGTTCTTCTTGAAT
TTGACAGACCCTTTCCTTCCTTGTGGCCCCATCGTGGCCCTGCGCCTGGCACTGCCTGTCGTGTTCTTCTTGAAC
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AAATTGCCATGCAGCCTGGATTCAGAAGCTACCCAATGCCCCGTCCCATTGTCCTACGTGCCCAAGAGTTTGTCT
GCATTGCCATGCAGCCTGGATTTGGAAGCCACCCAATGCCCTGCTCCGTTGTCCTACGTGCCCAAGAGTTTGTCC
GGAATGCCATGTGGATTAGACTTTGAGGCTACTCAATGTCCCAATCCCCCTTCTTATATCCCTAGGGCATTTACA
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GCACTGCCATGCAGCCTGGAATTTGAGGCTACCCAGTGCCCCAACCCATTCTCCTACGTGCCCAGGCCTCTCTCC
GCACTGCCATGCAGCCTGGAATTTGAGGCTACCCAGTGCCCCAACCCATTCTCCTACGTGCCCAGGCCTCTCTCC
GCATTGCCATGCAGCCTGGAATCTGAGGCTACCCAGTGCCCCAACCCATTCTCCTACGTGCCCAGGCCTCTGTCC
GCATTGCCATGCAGCCTGGAATCTGAGGCTACCCAGTGCCCCAACCCATTCTCCTACGTGCCCAGGCCTCTGTCC
GCATTGCCATGCAGCCTGGAATTTGAGGCTACCCAGTGCCCCAACCCATTCTCCTACGTGCCCAGGCCTCTGTCC
GGACTGCCATGCAGCCTGGACTTTCAGGGTACCCAGAGCCCCAGTCCACCATCCTACGTGCCCAGGTATCTGTCC
GCACTGCCATGCAGCCTAGATTTTCAAGGTACCCAGTGCCCCAACCCACCATCCTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
TCGCTGCCCTGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
GCGCTGCCGTGTGGCCTAGATTTTCAAGGTACTCAGTGCCCCAACCCACCATCTTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
GCGCTGCCGTGTGGCCTAGATTCTCAAGGTACCCAGTGCCCCAACCCACCATCCTATGTGCCCAGGCCTCTCTCC
GCGCTGCCGTGTGGCCTAGATTCTCAAGGTACCCAGTGCCCCAACCCACCATCCTATGTGCCCAGGCCTCTCTCC
TCGCTACCGTGTGGCCTGGATTTTCAAGGTACCCAGTGCCCCAGCCCACCATCTTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
GCACTGCCATGCAGCCTAGATTTTCAAGGTACCCAGTGCCCCAACCCACCATCCTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
GCGCTGCCGTGTGGCCTAGATTTTCAAGGTACTCAGTGCCCCAACCCACCATCTTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
GCACTGCCATGCAGCCTAGATTTTCAAGGTACCCAGTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
GCACTGCCATGCAGCCTAGATTTTCAAGGTACCCAGTGCCCCAACCCACCATCCTATGTGCCCAGGACTCTGTCC
GCGCTGCCGTGTGGAGTCGATTTTCAAGGTGCCCATTGCCCCAGCCCCCCGTCCTACGTGCCCCGGGGCATGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGTCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
GCACTGCCATGCGGCCTAGATTTGCAAGGTACCCATTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
GCGCTGCCGTGTGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCAGTGTCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
GCACTGCCATGCGGCCTAGATTTGCAAGGTACCCATTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
GTGCTGCCATGTGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCATTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGAGTCTGTCC
GCACTGCCATGCGGCCTAGATTTGCAAGGTACCCATTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
AAACTGCCGTGTGGCCTAGATTTCCAAGGTACCCAATGTCCCAGCCCACCGTCCTACGTGCCCAGGCCTCTGTCC
GCGCTGCCGTGTGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCAGTGTCCCAACCCACCATCCTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
GCGCTGCCATGCGGCCTAGATTTGCAAGGTACCCATTGCCCCAGCCCACCATCCTACGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGTCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAAATTCTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
GCGCTGCCGTGTGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCTGTGTCCCAACCCACCATCCTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGTGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGTCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGTGGCCTGGATTTTCAAGGTACCCGGTGCCCCAGCCCACCATCTTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
TCACTGCCGTGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCTCTGCCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGTCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
GCGCTGCCGTGTGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCTGTGTCCCAACCCACCATCCTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
GCGCTGCCGTGTGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCTGTGTCCCAACCCACCATCCTATGTGCCCAGGGCTCTGTCC
TCACTGCCATGCGGCCTAGATTTTCAAGGTACCCGCTGTCCCAGCCCACCATCCTATGTGCCCAGGGTTCTGTCC
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TTCAACTCAGACCGCATGAACTTCCTACAGCGAGTGAAGAACGTGCTCCTGGCCGTGTCAGAGAACTTTATGTGC
TCGAACACAGATCGCATGAACTTCCTGCAGCGGGTGAAGAACATGATTATTGCTTTGACAGAGAACTTTCTATGC
GACCATACCGATCACATGAACTTCCTCCAGCGTGTGAAGAATGTCATCTTTGATACCTCAAATCTTTTTCTCTGT
TCTCATTCAGATCACATGACCTTCCTGCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTGCCTTTTCACAGAACTTTCTGTGC
TCTCATTCAGATCACATGACCTTCCTGCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTGCCTTTTCACAGAACTTTCTGTGC
GCTCATTCAGATCACATGACCTTCCTGCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTGCCTTTTCACAGAACTTTCTGTGC
GCTCATTCAGATCACATGACCTTCCTGCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTGCCTTTTCACAGAACTTTCTGTGC
GCTCATTCAGATCACATGACCTTCCTGCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTGCCTTTTCACAGAACTTTCTGTGC
TTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTGCAGCGGGTGAAGAACATGTTCATCACCTTGTCAGAGAGTTTGCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCCGAGAGCTTTTTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGGGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTTTTACCGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAGCTTTCTGTGC
CTTAACTCTGATCACATGACCTTCTTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAACTTTCTGTGC
CTTAACTCTGATCACATGACCTTCTNACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAACTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTTTTACCGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCCGAGAGCTTTTTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTTTTACCACGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCCGAGAGCTTTTTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCCGAGAGCTTTTTGTGC
CTTAACTCGGATCACATGACCTTCCCACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTGGCATTGGAGAGCTTTCTGTGT
CGTAACTCAGATCACATGACTTTCCTCCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACAGCGGGTAAAGAACATGCTCATTCTCGCATCAGAGGGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACCGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
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CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACAGCGGGTAAAGAACATGCTCATTCTCGCATCAGAGGGCTTTCTGTGC
TTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATACTCATTCTCGCATCAGAGGGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACAGCGGGTAAAGAACATGCTCATTCTCGCATCAGAGGGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACAGCGGGTGAAAAACATGCTCATTCTGGCGTCAGAGGGCTTTCTCTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACCGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATCCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACAGCGGGTAAAGAACATGCTCATTCTCGCATCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTCCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAAATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACCGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTCCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGAGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTACAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACACAGATCACATGACTTTCCTCCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACCGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACCTTCCTACCGCGGGTGAAGAACATGCTCATTTTCTTGTCAGAGAGCTTTCTGTGC
CTTAACTCAGATCACATGACTTTCCTCCAGCGGGTGAAGAACATGCTCATTCTTGTGTCAGAGGGCTTCCTGTGC
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AGAGTGGTTTATTCCCCCTATGGGTCACTTGCCACTGAAATCTTACAGAAAGAGGTGACTGTCCAGGATCTTCTG
AGAGTGGTTTACTCCCCCTATGGGTCACTTGCCACTGAAATCTTACAGAAAGAGGTGACTGTCAAGGACCTTCTG
GACTTTATTTTTAAACCATATGAAAAACTGGCTTCTGAGTTCCTTCAGCGAGATGTGACCGTGATAGATCTCTTA
GACGTGGTTTATTCCCCGTATGCAACCCTTGCCTCAGAATTCCTTCAGAGAGAGGTGACTGTCCAGGACCTATTG
GACGTGGTTTATTCCCCGTATGCAACCCTTGCCTCAGAATTCCTTCAGAGAGAGGTGACTGTCCAGGACCTATTG
GACGTGGTTTATTCCCCATATGCAACCCTTGCCTCGGAATTCCTGCAGAGAGAGGTGACTGTCCAGAACCTATTG
GACGTGGTTTATTCCCCATATGCAACCCTTGCCTCGGAATTCCTGCAGAGAGAGGTGACTGTCCAGAACCTATTG
GACGTGGTTTATTCCCCATATGCAACCCTTGCCTCGGAATTCCTGCAGAGAGAGGTGACTGTCCAGAACCTATTG
GATATGGTTTATTCCCCATACGGGCTGCTTGCCTCGGAAATCCTTCAGACAGACATGACTGTTCGGGATCTCATG
AATGTGGTTTACTCCCCATATGAACCACTTGCCTCGGAAGTCCTTCAGAAAGATGTGACAGTCCAGGAACTTATG
AATGTGGTTTATTCCCCATATGCGTCACTTGCTTCGGAAGTCCTTCAGAAAGATGTGACTGTCCAGGACCTTATG
AATGTGGTTTATTCCCCGTATGGAGCACTTGCCTCAGAAGTCCTTCAGAAAGATGTGACTGTCCAGGACCTGATG
AATGTGGTTTATTTGCCGTACGGACCACTTGCCTCAGAAATCCTTCAGAAGGATGTGACTGTCCAGGACCTTTTG
AATGTGGTTTATTTGCCGTACGGACCACTTGCCTCAGAAATCCTTCAGAAGGATGTGACTGTCCAGGACCTTTTG
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AATGTGGTTTACTCCCCATATGAACCACTTGCCTCGGAAGTCCTTCAGAAAGATGTGACAGTCCAGGAACTTATG
AATGTGGTTTATTCCCCATATGAGCCACTTGCCTCGGAAGTCCTTCAGAAAGATGTGACAGTCCAGGAACTTATG
GACGTGGTTTATTCCCCATATGCGCCACTCGCCTCGGAAATCCTTCAGAGGGATGTGACCGTCCAGGACCTGATG
AATGTGGTTTATTCCCCATATGCATCACTTGCTTCGGAAGTCCTTCAGAAAGATGTGACTGTCCAGGACCTTATG
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AGCCCTGCATCTATCTGGCTGATGAGAAGTGACTTTGTGAAAGATTACCCCAGGCCCATCATGCCCAACATGGTT

AGTCCTGCATCTATCTGGCTGATGAGAAACGACTTTGTGAAAGATTACCCCAGGCCCATCATGCCCAACATGGTT
CGTAAGGCTTCCGTATGGCTTCTGAGGTATGACTTTGTGT TAGATTATCCAAGGCCATTGATGCCCAACATAATT
AGCTCTGCATCTGTCTGGCTGTTTAGAAGTGACTTTGTGAAGGATTACCCTAGGCCCATCATGCCCAATATGGTT
AGCTCTGCATCTGTCTGGCTGTTTAGAAGTGACTTTGTGAAGGATTACCCTAGGCCCATCATGCCCAATATGGTT
AGCTCTGCATCTGTCTGGCTGCTTAGAAGTGACTTTGTGAAGGATTACCCTAGGCCCATCATGCCCAATATGGCT
AGCTCTGCATCTGTCTGGCTGCTTAGAAGTGACTTTGTGAAGGATTACCCTAGGCCCATCATGCCCAATATGGCT
AGCTCTGCATCTGTCTGGCTGCTTAGAAGTGACTTTGTGAAGGATTACCCTAGGCCCATCATGCCCAATATGGCT
AGTTTTGGGTCTGTCTGGATTCTCAGAAGTGACTTTGTGTTTAATTTCCCAAGACCCATCATGCCCAACATAGTT
GGCTCTGCATCCATCTGGCTTCTCAAAGGTGACTTTGTCAAGGATTACTCCAGGCCCATCATGCCCAGCATGGTT
GGCTCCGCATCGGTCTGGCTTTTCAGAAGTGACTTTGTAAAGGATTACTCCAGGCCCATCATGCCCAACATGGTT
AGCTCTGCATCTGTCTGGATTCTCAGAAGTGACT TTGT = === === —— - mm o oo
GGCTCCGGCTCTGTCTGGCTTCTCAGAAGTGACT TTGTCAAAGAT ——— - — = ————m oo
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826 882
TTTATTGGTGGTATAAATTGCCTTCAGAAAAAGCCCCTATCCCAG-———————————
TTTATTGGTGGGATAAACTGCCTTCAGAAAAAAGCCCTATCCCAG-———————————
GTGGTTGGAGGAATAAACTGTGCTCACAAGCAGCTACCTCAGGTGGGTCGTGCTCAG
TTTGTTGGTGGAATCAACTGCCTTCACCAAAATCCACTATCCCAG-———————————
TTCGTTGGTGGAATCAACTGCCTTCACCAAAATCCACTATCCCAG-———————————
TTCATTGGTGGAATCAACTGCCTTCACCAAAGTCCACTATCCCAG-———————————
TTCATTGGTGGAATCAACTGCCTTCACCAAAGTCCACTATCCCAG-———————————
TTCATTGGTGGAATCAACTGCCTTCACCAAAGTCCACTATCCCAG-———————————
TTTGTTGGTGGGATCAACTGCGCTAGCAAAAAGCCACTCTCTCAG-———————————
TTTGTTGGTGGGATCAACTGTGCCAGCAAAAACCCACTATCCAAG-———————————
TTTATCGGTGGGATCAACTGTGCCGGCAAAAACCCACTGTCCCAG-———————————
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