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Plasmid sequences

>pHIRE-D1
TGGGTGAAAAGGGCGTTTATTCTTCCTATACGTTGTCGGCAGCGGGCCAAAAAGGAATACGTCCATGCCCATCGAGGTGAAACCGGCTGTGAGCGCGGGTTCAAGCATATAGCCCGACAGGCGCGTATCCTTGCCGATCACGACACGATGGCGGTGGTCACCGCGACGAAAGACACGGCCAGCCGCCATGCCGACGCGCAAGGCGGTTTCCGCCGTCATCGCGCCTTCGTTGGCTTTGCCACGAATACCGTCTGTGCCGAAATATTTGCGCACCATAAGGTCGATTATCCTGTCGTCGGGTCGCCCTCAAAGGGGACATGCCTGCTGAACCGCGAATATAGAGAAATATCCCGAATGTGCAGTTAACGAATTCTTGCGGTTTCTTCAGCGCCGCCAATACCGCCAGCCCGTCGCGCAAGGGGCGCGGCTCGTGTGTGCGGATGAAGTCAGCTCCACCTGCGGCGGCGGCAAGCTCTGCAGCGAGTGTCGCGGCCCCGACATCCCCCGGACCACGGCCTGTGAGCGCGCGCAGAAAGGATTTGCGCGAAACAGACAGAAGCACCGGCAAATCGAAGCGCACGCGCAATTCATCGAACCGCGCCAGCACCGAGAGCGAGGTTTCGGGAGCAGCCCCCAGAAAAAACCCCATGCCGGGATCAAGGACAAGGCGGTTGCGTTTGATACCGGCACCCGTCAGCGCCGCGATGCGCGCGTCAAAGAACGCCGCAATGTGATCCATGATGTCGCCAGCGGGTGCCTCGCGCCGATCTGCCTGCCCGTCTTGCACCGAATGCATAACGACGAGTTTGGCAGATGATTTCGCCAATTGCGGATAGAACGCAGCGTCTGGAAAACCGCGAATATCATTGAGATAGGCCACACCACGCGACAAGGCATAGGCTTGCGTCGCGGGTTGATAACTGTCGAGCGAGACGGGAATGCCATCTGCCTTGAGCGCGTCCAGCACCGGCGCGA
TACGCGCGATTTCTGTGTCGGACGAAACAGGCGCGGCGTCGGGATTGCTGGATGCCGGACCGAGGTCGATCACATCTGCCCCCTCGGCCATCAGCTTACGCGCCTGCGCAATGGCTGCGTCTGGCGCCAGATACCGGCCTCCATCGGAGAAACTGTCCGAGGTTATGTTGACGATGCCGAAAATGATGAGCGATTTATTCATGGGGGCTTCTATAATAATAATAATCGAGCATGAGTCTCATACGGATGCTCGGGTCGAAAGGGAATCCCCAGGCGAGTAACCTGTTTGCGGTGATCCATTAGCTGCAGGAGCAGAAGAGCATACATCTGGAAGCAAAGCCAGGAAAGCGGCCTATGGAGCTGTGCGGCAGCGCTCAGTAGGCAATTTTTCAAAATATTGTTAAGCCTTTTCTGAGCATGGTATTTTTCATGGTATTACCAATTAGCAGGAAAATAAGCCATTGAATATAAAAGATAAAAATGTCTTGTTTACAATAGAGTGGGTTTAGCCGTTAATGATACCTTTTTGCTACTTCTATGCTACCTGATGCTACCTTTTTGCTACTTTTATGCTACCTGATGCTACTTTTCTGCTACTTTTATGCTACCTGATGATACTTTTATGCTACCCGCAAAGGTTTGCACAATTCAGCAAGTTTAGAACATAGGCACGTTATGGATTGTATACAATCCCGTGCGAAAGGAGAGCCTTTCAAACCCGAAAACCATAGCCCAGACACACCAGTCGGGGCTATGGTTTTTTAGCCTCTACGAGTCTAGTTACGGTGGGGTGCAATTGTTGCAATCGCTTAGCGATTCGTCATC
GTTCCAGTGCAGCTCTTCACCGCAATCGCACCAAACTCTAAAATTGTCATCATCACGAACATGGTGCGTTGCGATAGTAATGATGTCGTCTAACTGTAAACCTTCGATAAGTCGTTGCTGCCCTTGGGCTTCAAGCTGTTCTTGTTCGGTCAGTTCTGCCTGCTTTTCAGGGCATTCAGGGAGGTGAAGACTAGGCGGCAGTTTCGACCGTGTGATGTGGGTTGGTGGTTCTACTGGCTCGTCATCATCCAAAAGCAAGTAGCGGCCAGTTTTTCGCTTAGTGCACTCCGTGGCTGTGCCGTGACTTCCTCACTGGGTACGCTCCAGAGCGTCACACCATCGAGGTTTAAGCCGTCCATATCGGCCAAAGTGAAAACACCGGCCTCGCTTTTATTTGGCGTATAACCAAAGCCGTTAGGCAACCAGTAGCCCTTGTGGCTTTCAATGCGATAATAAGTCATGGCTCAATCCTCAAGCAGATTTTCATATGCTTGCTTGAAATGTTTTGCTGGTATTGGCTCACCGTGAAAGAGGATTCGTTTTTCTTTGAACGCTTCTTTTGCCTGCAATCGTCTGGCGTTATTGAGCAGCTCAAGCAAACCAACTTCAACTAGCAATGTGCGCAATTTTCGTTCACTTACATTGCAAGCAATGGCTATTTCTTCAATGAGATTTTTCACACTAAATTTCCTCTAAGCGTTGCTGCACTTGGGCTTCAAGTTGTTCTTGCTCGGTTAATTCAGACTCTCTTTTTCCGCTCAATCACTGTAGTAAATGCGATCCTGTCACCGTTAAACACGAAGTTTGGATTGATGAAATAGCGGC
CTTGGCGCATGGTTTTAGCGACAATTTGAGCCTTTTCCATTTCATTGATACCGCGCTTAAAAGTGGCAAGGCTAAGCTTTAAAGGCTTTAGTGTTTTTATGAACGTCCAAAAATTCTTCTAGAGTTAGGCTATCCAAGTCCACTTCATCTTTTGATAATGCTCTGTTTGTACTACCCAAAGCAGCACACCAAAAGCCTTGATACCTGCGGCTGAAAGGCCAAAAGTTAGTCCTATATTTGCTGTAAATAGCTTTACAAACTGTTCACCATCAACGCGCTTAAAAGTGGTTACGTGCGTTCCTTGAACCTCTCCTGTGGATTGGTTCACGAGTATGTTTTCATCACGTCCTAGTCGTGACAATCTTACTTGTCTGCCCTTGACTGGAACAATCATGTCATCAAGAAATGGATTTGTTTTGTAGCGAGAGAGGCTCATTTTAATACCCTAAATTGATCGACTGAATTCGATTTTAGATAGAGGGTAGCTCAAAATCAAGTTATTTTTTGAGCTACCGTAGTATGTAGATTGAGCTACCGTAGTACAGGTTCTGAAAAGTGGGTCTAGTATTTTATGCGGGTTACAGGAGTTTCCCTCTTAGTTCTTATTCGGGGCGAATAAGAACCCTCTAAGGGGCGTTGCCCCGCCAGCGCTTCGCTTGGCACCCCAAAAACAAATAATGCCTTCGCTTCGCTCAGAAAAATTTTTGTTACTTGCAGCGGCCTACGGCCTCGCTCTAAGGGGGCGTTGCCCCCTAGCGCGCTTCGCTTGCCTCCCCCACGTTCGCCACGTGGCAGGGGTGCATGGCGGGCGGGCTTCGCCCTACT
TCATGCCCCCTACCACCAAGCGTTGGTCGCTACGGCCAGCATCAAGGGTGCGGCTTCGCCCGAAATGCTCACCCGTTCGGTGCTCGGGCTGCGCCCTGCGCTCCGCGTGCGGCTTCCGCTTTCGCCCTTGACACTGTCCTACGCTCAGCTGTTTGAACGGAAAGGGGGTCAAGTGACCGTGGAATAAATAGCGCCCTTGGGCGCGGTTTATGCCGCGAAAGCACTTGATGCCCTTGGAGTGACTACACGCTTGGGCATGGGGGCAGGTAGAGCGAAGCGCAGCGCAGCGGCCACCTGCACCCCTGCCACGTGGCGAACGGACAAGCCCCCTTGGGGGGCGGCGTCAGCGGGGGATGCAACGAGTGAAACGAGGCGCAGGGCGCAGCCCGTAGAGCAAGGCCGTAGGCCGCTGCAACCCGCTTGCGGGTCACGATTTTACGAAGTAAAGTCTAGTGAGTACTCTTTGAAACAAAGAGGCCCGCCGGAGGCACTGCGTTTTCCGTCGGGATTGCACCAGCACAGACCGAGGGGGAACGCATGGCTTTTGCGATCATGAGAGCGAAAAAGCTCAACGGCATGGGGGCTGTCGCCGCCTCCCTGCAACACTGTTACAGGGATAGGGACACACCCAATGCCGATGCCGAGCGAACGGCAGACAACGACCACAGGGCGGCACAATCGACTAATGAGGCGATGGGCAAGCTGAGGGAGTTGTTGCCAGAGAAGCGGCGCAAGGATGCGGTGCTGGCGGTTGAGTACGTCATGACGGCATCACCGGAATGGTGGACGAAAGCGACCAGCGAACAGCAGGCGGATTTCTTCGAC
CAGGCGCACAAGTGGCTAGCCGATAAATACGGAGCTGACCGCATTATCACGGCCACGGTTCATAGGGATGAAACCAGCCCACACCTGAGCGCGTTTGTGGTGCCACTGACGGCTGACGGTCGCTTATCCGCCAAAGACTTCATCGGCAACCGCAGCAAAATGACAGCTGACCAAACCAGTTTTGCCAAGGCCGTGCAGCATTTGGGGCTTGAGCGTGGCATCGAGCGCAGTCGAGCCACTCACACCAGCATCAAACAGCACTATGCAGCGATTGAGAGGGGCATTAAAAATCAAGTTGAAATCAGCCCCGAAGCCTTAGAGCCACGGGCTTATAAGCGTGAGGGGTTAGCTGAAAAGTTGCGATTAACAACCCGTGTTGAAAGTACGGAAGCCGTAGCGGCTCGTTTATCGGCATCAGTGAATGAGGGGTTTGCGGGTACGATTGCAAATGCCGCTGAAAGCGCCCAGAACGCCCGTAGAGCGCGAGAAATTCAAAAGACAATGGTTGACCAGCAGAAGAAGCTAAAAACGCTTCAGGAGCCGTTTAAAGGGCTTTCACGCGAACAGGTAGCGGAGGTCATCAAGATGGCCACAACCATGCAGCGCGAAAACGAAGCGGCCAAGGCCGCGAAGTTGCAACACCAAAAGGAACAACGACAGCAGCAACGCAGCAAAAACAGGGGGAATGATTCCGCGTCTGGCACAGCCAGGCACCTGATGGCATGAAATGCTGCGTTCACAGCGCCGCGGCAGGGATCCGCCGTGCTGGTTGTCGGAAAAGGAGCCGCTAGTGGGAAAGAGGAGGGTAAATTTTCAGCGTTGCTG
GCTCCCCGTCAGCCGGATTGGGTTGCATCGCAGGGGTGTCGAAAGAGTCAACTGCGGTCCAAAGCTGTTGGACT

>pHIRE-U1 TTGTGATTTAACGGGTGGGGCGCTTGGCGAGCTTGATGCAAGGCGAATTAATTTAGATGGAGTGAAGTTGGATGGAGAGCAGGCGCTTCAGCTTGTTGAGAGTTTAGGTGTTATTGTTCACCGATAAAATCTAGGTAAAAAACGCCTAATGCCCCAATGTGGTACTAATCAAAACGGAGCGAAGCGACATCTTCATCTTGTCTTTGCTTTTCTCCATGATCAGTTATTGGGTCATGGTCTCTTAGCTCGTTAATCTGGCTAAGTTTGGTTAGGTTGGGCTTCTTTCGACACTTCGCAATCCAAGAAATCCCTAGTCCGTTGATTGGTGCTCTTATCAGGTACGCACTGTAATCTTTCGATACCGCAGCGTGATTCGGAGGTAGAGCCGGAATTTCGTTTTCCGGTACGTTTTACTACCACAATTTGCCTGTTTATCCTTTCGGAGACCGGGCTAAGTCCGAGTCAATCAAGTGGTGCATTTGGGTTAATGTCGTTGGCTGGTATTTAATGAGAACGTGACAAGCGCCTCTCACGTTGCTAAGATTGGATTGCGACGTCTAATCTGAGCAACGAATGCACAAGATTTAGAGTACCAGAGCC
CTGTGATGCTGTCACGGGGCTTTGTTACATCTGGAGCTTGGTAAACCTCATAAATTCAATTCGCAACGCTCGCCGCAAGGCGTGAACTTGTTTCACGTCGAGGAAGCGGAATTTCTCGAAAGCCTTATACTGTCTCCGTTCACACATGATCGGAGGGTGTCTCTATGTCTCAATTATTTCGTTTGGCATCGCCAGAAGATTACGAATACATCGAAGAATTAAATTTATGGGAATTGTCATTTGATAAGCGACCGGTTCAAGGGGTTCGTTGTGAAGATCCGGTGATCGGGGCAGAAAAATATAATCAAGGGCGTGAAAAATTTAAGGCGTTAGCGTCACGGCATAAAAAACACTGGAAACCGAACGGATTGACCTTTTCGGAGTTGATCCGCTGGGCAATAGAATGCGGAACTCCAGAACAATGTCAGCTTGTTTTAGCGTTATACCATTGCACAAACGATGATGATTATCAGGCGATGGGAATTCAGTTAAGCCGAAGTATTGATAATGCAAATGTCAGTCCGATCATCTTTTTCACAGGTAAAAATCAACGGTTATTAGGTGATATTTCGATGCTAAAACAGCTCGAAGAAAAGGTGC
GCTGACGTTAGGTTTACCTATTATTTTATGTATTATCCTATCTATTATTCTATCTCTTATTTTATCTATTTCGTCTGTAATAGGTAGAATAATACATAGAATAAGATACAGAATAATAGATAGACACAAGATGACGTTGTGTTATTTCTTACCCATTAATCCACCTGTTATTCTACCTATTACTTTACCCGTTATTGCACCCAATTTAGGTATAACGGGCAGAATAACGGGTGAAATAATGGGTAGAATCATAGTTTTACTAACTTGCACCCCATGATACTTTCAGTATCAATGCCACTCATTTTCTGGACGAAAATGAATGACATAAGGCTCCGCCCTCTGGCTATTTTCTTCGGCTGGACGCCTGCGAAAAAAACCATTCACCCAAGCCCGTCAAACTCACTGCGTTCGTCTGACCACCCCCTTTTTCGCCCCTGTATTTGGTCGCTCAAAAATGTGGTGGTCAGACGCTTCGCTTGACGGGGGGCTTTGCCCCCAAAACGAAACACGTTCACTGGGGTTCACTTGCCATCGCTGGGGCGTGTCATTTCGTTTCGGCTCCCCCTGTTTTTCCCTTTCTTCGCTGGACGCTCATCAGGA
TAAAAACAAAAAGCCTACCGCCCTCGTTTTACTCGGTTGGTCAAATCGCTTCTTGCCACAAAACAAGTTTGTGACTTTCAGCGATTTCGCATCGTTTTACTTGTCAGTTTGCACGATGTTAAAAACGCACTCAGAAGCCCGCAAAACCGTTCTAAACTTTCAGCGTAGATTTGGGTGTTTTATAGGGTGATAGTGTCTTAAAATCGTTTCGAGGGGCTTTAATGGGGATGAACGGGAGGTTTTTGCTAACTAACTCGCCCGTTTAACATAAAAGGGATTGTATGAATCAATTTTAGCTAGAGTTTAAGGTTGTTCAAATTAATGTACAATGATTGCACTGTATAAATAACCAGGTGTAGCATGTATGGAAAAGCACTTTATCAATGAAAAGTTTTCACGAGATCAATTTACGGGGAATAGAGTTAAAAATATTGCCTTTTCAAATTGTGATTTTTCAGGGGTTGATTTAACTGATACTGAATTTGTTGATTGTAGTTTTTACGACAGGAATAGCTTGGAAGGGTGTGATTTTAATAGAGCCAAACTAAAAAACGCTAGCTTTAAAAGCTGCGATTTATCAATGAGTAATTTTAAAAACAT
TAGCGCCTTAGGTCTTGAAATTAGTGAGTGTTTAGCTCAAGGAGCTGATTTTCGAGGGGCTAATTTTATGAATATGATAACTACAAGGTCATGGTTTTGTAGTGCTTATATAACCAAGACAAATCTTAGTTACGCTAATTTTTCTAGAGTCATATTAGAAAAGTGCGAACTGTGGGAAAATCGCTGGAATGGCACTGTGATAACTGGCGCCGTGTTTCGTGGCTCCGATCTTTCTTGTGGGGAGTTTTCATCGTTTGATTGGTCTTTGGCTGATTTTACTGG


