Supplementary Figure 6

   2                                                    caaatgcgc

---(MATQQKASDERISQFDHNLLPELSALLGLDAVQLAKELEEEEQKERAKMQKGYNSQMRSE
aaaatggcc                                        aaaatgcag   

AKRLKTFVTYEPYSSWIPQEMAAAGFYFTGVKSGIQCFCCSLILFGAGLTRLPIEDHKRFHPDC
                gagatggcg

GFLLNKDVGNIAKYDIRVKNLKSRLRGGKMRYQEEEARLASFRNWPFYVQGISPCVLSEAGFVF
                          aaaatgagg

 3                                   4         

T(GKQDTVQCFSCGGCLGNWEEGDDPWKEHAKWFPK(CEFLRSKKSSEEITQYIQSYKGFVDIT

5                  6                                        7

(GEHFVNSWVQRELPMAS(AYCNDSIFAYEELRLDSFKDWPRESAVGVAALAKAGLFYT(GIKD
            cctatggca

                              8                           9

IVQCFSCGGCLEKWQEGDDPLDDHTRCFPN(CPFLQNMKSSAEVTPDLQSRGELCELL(ETTSE

                                  aatatgaag

              10

SNLEDSIAVGPIVP(EMAQGEAQWFQEAKNLNEQLRAAYTSASFRHMSLLDISSDLATDHLLGCD

             aaaatggca                     cacatgtct

LSIASKHISKPVQEPLVLPEVFGNLNSVMCVEGEAGSGKTVLLKKIAFLWASGCCPLLNRFQLV
                        gtcatgtgt

FYLSLSSTRPDEGLASIICDQLLEKEGSVTEMCVRNIIQQLKNQVLFLLDDYKEICSIPQVIGK
                           aaaatgtgc

                                                        tttatggtt

LIQKNHLSRTCLLIAVRTNRARDIRRYLETILEIKAFPFYNTVCILRKLFSHNMTRLRKFMVYF

                                                 ataatgact

GKNQSLQKIQKTPLFVAAICAHWFQYPFDPSFDDVAVFKSYMERLSLRNKATAEILKATVSSCG

                                     tatatggaa

                           accatgtgc

ELALKGFFSCCFEFNDDDLAEAGVDEDEDLTMCLMSKFTAQRLRPFYRFLSPAFQEFLAGMRLI

                              ttgatgagc                 gggatgagg

ELLDSDRQEHQDLGLYHLKQINSPMMTVSAYNNFLNYVSSLPSTKAGPKIVSHLLHLVDNKESL

                   cccatgatgact

ENISENDDYLKHQPEISLQMQLLRGLWQICPQAYFSMVSEHLLVLALKTAYQSNTVAACSPFVL

               cagatgcag        tcaatggtt        

QFLQGRTLTLGALNLQYFFDHPESLSLLRSIHFPIRGNKTSPRAHFSVLETCFDKSQVPTIDQD

YASAFEPMNEWERNLAEKEDNVKSYMDMQRRASPDLSTGYWKLSPKQYKIPCLEVDVNDIDVVG

   cctatgaat       tatatggatatgcag

   ctaatgaca
QDMLEILMTVFSASQRIELHLNHSRGFIESIRPALELSKASVTKCSISKLELSAAEQELLLTLP

gatatgctt
              11 

SLESLEVSGTIQSQ(DQIFPNLDKFLCLKELSVDLEGNINVFSVIPEEFPNFHHMEKLLIQISA

                                                  catatggag
       12                                                  13

EYDPSKL(VKLIQNSPNLHVFHLKCNFFSDFGSLMTMLVSCKKLTEIKFSDSFFQAVPF(VASL
                            ctcatgactatgctt

                         14

PNFISLKILNLEGQQFPDEETSEKF(AYILGSLSNLEELILPTGDGIYRVAKLIIQQCQQLHCL
                 15

RVLSFFKTLNDDSVVEI(AKVAISGGFQKLENLKLSINHKITEEGYRNFFQALDNMPNLQELDI
                                                    aacatgcca

SRHFTECIKAQATTVKSLSQCVLRLPRLIRLNMLSWLLDADDIALLNVMKERHPQSKYLTILQK

                            aacatgtta       gtcatgaaa

WILPFSPIIQK*

