Table S2
[image: image1.emf]Breed NQA RDA RMA DOR ITT STT TIB SOA RMV MER RAM ITS SBF FIN GMB KAT DOS CHA COM ROM SUF TEX BHS

RDA

0.176

RMA

0.208 0.158

DOR

0.167 0.116 0.078

ITT

0.250 0.177 0.162 0.120

STT

0.266 0.205 0.197 0.145 0.136

TIB

0.226 0.164 0.168 0.116 0.119 0.120

SOA

0.349 0.287 0.284 0.207 0.281 0.274 0.223

RMV

0.285 0.222 0.224 0.159 0.208 0.206 0.157 0.266

MER

0.203 0.149 0.146 0.088 0.127 0.138 0.104 0.186 0.132

RAM

0.226 0.178 0.163 0.110 0.152 0.165 0.130 0.204 0.159 0.060

ITS

0.227 0.171 0.164 0.105 0.140 0.155 0.118 0.196 0.159 0.053 0.080

SBF

0.241 0.185 0.185 0.110 0.156 0.163 0.118 0.190 0.154 0.073 0.097 0.080

FIN

0.248 0.191 0.177 0.117 0.158 0.165 0.116 0.215 0.128 0.086 0.101 0.102 0.093

GMB

0.229 0.167 0.167 0.102 0.146 0.150 0.110 0.205 0.152 0.062 0.083 0.070 0.086 0.092

KAT

0.283 0.219 0.200 0.135 0.195 0.191 0.159 0.253 0.191 0.107 0.125 0.116 0.129 0.134 0.113

DOS

0.223 0.181 0.161 0.088 0.156 0.160 0.127 0.190 0.146 0.077 0.094 0.089 0.077 0.093 0.082 0.123

CHA

0.256 0.203 0.193 0.131 0.170 0.183 0.144 0.208 0.172 0.085 0.106 0.096 0.095 0.109 0.099 0.136 0.093

COM

0.223 0.182 0.165 0.102 0.154 0.161 0.122 0.191 0.149 0.062 0.069 0.078 0.073 0.090 0.075 0.105 0.066 0.074

ROM

0.259 0.212 0.192 0.137 0.177 0.189 0.152 0.211 0.172 0.098 0.118 0.110 0.099 0.113 0.110 0.131 0.088 0.099 0.076

SUF

0.239 0.192 0.181 0.125 0.167 0.177 0.138 0.204 0.162 0.084 0.110 0.099 0.087 0.107 0.095 0.116 0.089 0.088 0.059 0.102

TEX

0.270 0.221 0.212 0.155 0.203 0.203 0.165 0.235 0.180 0.121 0.130 0.132 0.124 0.121 0.127 0.157 0.117 0.132 0.098 0.120 0.124

BHS

0.580 0.483 0.490 0.406 0.538 0.497 0.446 0.567 0.539 0.411 0.409 0.409 0.437 0.478 0.448 0.527 0.399 0.459 0.426 0.431 0.417 0.441

DAS

0.563 0.466 0.471 0.391 0.511 0.477 0.428 0.551 0.514 0.394 0.394 0.394 0.419 0.453 0.427 0.501 0.388 0.439 0.407 0.414 0.405 0.425 0.317


Genetic differentiation between population pairs measured using FST. Three letter population codes are defined in Table 2. The highest and lowest ten FST values are highlighted in red and green respectively.





















































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































